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Introducao

A utilizagao de variedades melhoradas consubstancia-se em alternativa
importante para agricultura do Nordeste brasileiro, uma vez que, grande
parte dos plantadores de milho dessa ampla regiao nao pode adotar
tecnologias que demandem aumentos nos custos de produgao dessa
cultura.

As estimativas das variancias genéticas sao realizadas, em grande parte,
utilizando-se progénies de meios-irmaos, de onde estimam-se a variancia
genética aditiva, a herdabilidade e os ganhos por selegao. O sucesso desse
método de selecao vem sendo enfatizado por diversos autores (Paterniani,
1968; Hallauer & Miranda Filho, 1988; Carvalho et al., 20083).

O objetivo desse trabalho foi obter estimativas de parametros genéticos da
variedade de milho Sao Francisco, submetida a trés ciclos de selegao entre
e dentro de progénies de meios-irmaos, no Nordeste brasileiro.

Material e métodos

Concluido o ciclo XV de selegdo entre e dentro de progénies de meios-
irmaos, 196 novas progénies de meios-irmaos foram obtidas de um campo
de recombinagao, com base em boas caracteristicas agronémicas, no inicio
de 2002. A seguir, foram realizados os ciclos de selegao: Ciclo XVI, em
2002 e ciclo XVII, em 2003, nos municipios de Nossa Senhora das Dores e
Simao Dias e o ciclo XVIlI, em 2004, em Simado Dias. Utilizou-se o
delineamento experimental em blocos ao acaso, com duas repetigoes.
Foram considerados os pesos de espigas de cada ensaio, os quais foram
submetidos a analise de variancia obedecendo ao modelo em blocos ao
acaso. Efetuou-se a analise de variancia conjunta, nos ciclos XVI e XVIi,
praticados em dois locais.

As estimativas dos parametros genéticos foram feitas utilizando-se a
metodologia proposta por Vencovsky & Barriga (1992).

Resultados e discussao

Foram detectadas diferengas significativas (p<0,01) entre as progénies
avaliadas nos trés ciclos de selecdo, o que revela a presenca de
variabilidade genética entre elas (Tabela 1).

As produtividades médias de espigas obtidas nos ciclos XVI, XVII e XVIil de
selecao com as progénies avaliadas e selecionadas foram de 6.601 kg/ha e
8.246 kg/ha, o que confirma o alto potencial para a produtividade de
espigas da variedade Sao Francisco (Tabela 2).

As magnitudes das estimativas dos parametros genéticos (Tabela 3)
expressaram a variabilidade genética presente na variedade Sao Francisco,
apos a realizagao do ciclo XVIIl de selecao entre e dentro de progénies de
meios-irmaos.

As estimativas do progresso genético esperado entre e dentro de progénies
de meios-irmaos, no decorrer dos ciclos de selegao XVI, XVII e XVII foram,
em média, 11,26 % e 5,26 %, respectivamente, sendo de 14,75 %, o ganho
meédio ciclo/ano.

A variedade obtida ao longo desses ciclos de selegao vem mostrando alta
adaptabilidade e estabilidade de produgdao nas diferentes condigoes
ambientais do Nordeste brasileiro e tem sido recomendada, com sucesso,
para exploragdao comercial na regiao.

Conclusao

As altas meédias de produtividade de espigas e as magnitudes das
estimativas dos parametros genéticos das progénies revelam que @
variedade Sao Francisco possui alta variabilidade genética e se
consubstancia em alternativa importante para agricultura nordestina.
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TABELA 1, Quadrados_medios das andlises -z variancia conjunta de pesos de
espigas, em (g/planta)". medias de produtiv zzdes (g/planta) e coeficientes ae
variagao (%), nos cicios XVI. XVIl e XVIil da .zredade de milho Sao Francisco.
no Nordeste brasileiro. de 2002 a 2004.

Fonte de Graus de Quadrados médios
variacao liberdade Cicla XVI _ Ciclo XVII Ciclo XVIli
Progénies 195 967.23" 507,71 1060,40"
Progénies x BSa.ET .

locai 195 379,60 -

Emro médio 390 29430 232,83 -
Emo 195 - - 476.15
Meédia 107.45 116,15 135,47
C.V.(%) 15.28 13,14 16,12

** Significativa a 1% de probabilidade pelo tese F.

TABELA 2. Produtividade média da testemunna BR 106 e das progénies de milho
avaliadas e selecionadas da variedade Sao Francisco nos ciclos de selecao XVI.
XVIl e XVIII, porcentagens médias das progénies avaliadas e selecionadas em
relagdo a testemunha. Nordeste brasileira, 2002 a 2004.

Percentagem em

Ciclo Material :gg;tw(k:;c:)e relagdoa
testemunha
XVi BR 106 5540 100
Progénies avaliadas 6098 110
Progénies selecionadas 7602 137
Progénie menos produtiva 3788 68
Progénie mais pradutiva 8330 150
Xvii BR 106 5893 100
Pragénies avaliadas 6725 114
Progénies selecionadas 7891 134
Progénie menos produtiva 5112 87
Progénie mais produtiva 8431 143
Xviil BR 106 5981 100
Progénies avaliadas 6980 117
Progénies selecionadas 9244 154
Progénie menos produtiva 4637 77
Progénie mais produfiva 10963 183

Tabela 3. Estimativas dos parametros genéticos do caracter peso de espigas
(g/planta)® da variedade Sao Francisco. Nordeste brasileiro, 2002 a 2004.

Parametros Ciclo XVI Cicio XViI Ciclo XVl
genéticos

o,° (g/planta ) 74,13 32,03 291.92
oa? (g/planta)? 296,52 128,12 1167,68
opd’ {g/planta)’ 187,88 73,38 )
he? 30,66 25,23 55,05
n 11,79 876 30,55
C. Vg (%) 8,01 437 12,61
B 0,50 0,37 0.78
Gs entre (g/planta) 8,36 499 22.19
Gs entre (%) 778 430 16.38
Gs dentro (g/planta) 431 2,09 1352
Gs dentro (%) 4,01 1.80 9,98
Gs_total (%) 11,79 6.10 26.36

czp : variancia genética enire progénies; o4 ‘variancia geneética aditiva;

62,4 : varidncia da interagao progénies x locais; h’, : coeficiente de herdabilidade
no sentido restrito considerando as médias de progénies; h® : coeficiente de
herdabilidade no sentido restrita cansiderando o individuo; C.Vg: coeficiente de
variagdo genético; b: indice de variagao; Gs: ganhos entre e dentro de progénies
de meios-irmaos; Gs: ganho total por ciclo/ano.



