Melhoramento Genético na Variedade de Milho BR 5028 - Sdo
Francisco no Nordeste Brasileiro

XXIV Congresso Nacional de Milho e Sorgo - 01 a 05 de setembro de 2002 - Floriandpolis - SC

HELIO WILSON L. de C.1, MARIA de LOURDES da S. L.1, MANUEL X. dos S.2 e
EVANILDES M. de S.3

1Embrapa Tabuleiros Costeiros, Caixa Postal 44, Aracaju-SE, E-mail: helio@cpatc.embrapa.br,
2Embrapa Milho e Sorgo, Caixa Postal 152, Sete Lagoas-MG, sEmbrapa Tabuleiros Costeiros

Palavras chaves : Zea mays, melhoramento intrapopulacional, ganhos genéticos.

O desenvolvimento de novas cultivares de milho de porte mais baixo de plantas e de espigas,
tolerantes ao acamamento e quebramento do colma, de ciclo precoce, de bom empalhamento
das espigas e adaptadas as condi¢des edafoclimaticas da regido € de fundamental importancia
na melhoria da produtividade dos sistemas de producéo prevalecentes na regido. Entre os
métodos de selecdo intrapopulacional, 0 método de selecdo entre e dentro de progénies de
meios-irméos tem-se mostrado eficiente, pois sua facilidade de execucéo e sua eficiéncia em
incrementar a freqliéncia de alelos favoraveis nas populacdes tém permitido a obtencédo de
progresso de forma mais rapida, pela possibilidade de se realizar duas geragdes/ano e, estimar
a variancia genética aditiva. Desenvolveu-se, portanto, o presente trabalho visando obter uma
variedade de milho melhor adaptada as condi¢@es edafoclimaticas do Nordeste brasileiro, em
comparacao as variedades atualmente em uso. A variedade de milho BR 5028 — S&o
Francisco apresenta porte baixo de planta e de espiga, ciclo precoce e tolerancia ao
acamamento. 196 progénies de meios-irmdos dessa variedade foram obtidas no inicio do ano
agricola de 1999. Essas progénies deram seqliéncia ao programa de melhoramento em
execucao com essa variedade, desenvolvendo-se os ciclos XI1I, no ano de 1999, ciclo X1V,
em 2000 e o ciclo XV, em 2001. Cada ciclo foi avaliado em dois locais, nos municipios de
Nedpolis e Nossa Senhora das Dores. Utilizou-se o delineamento experimental em blocos ao
acaso, com duas repeticoes. Cada parcela constou de uma fileira de 5,0 m de comprimento,
espacadas de 0,50 m e 0,40 m entre covas nas fileiras. A testemunha utilizada foi a variedade
de milho BR 106. Apds a realizacdo dos ensaios de cada ciclo, foi praticada uma intensidade
de selecéo de 10% entre progénies. As progeénies selecionadas foram recombinadas em lotes
isolados por despendoamento, onde foram selecionadas 196 novas progénies,
correspondendo a uma intensidade de selecdo de 10% dentro das progénies, no mesmo ano
agricola, de modo a se obter uma geracdao/ano. Em todos os ensaios foram tomados os pesos
de espigas , os quais foram ajustados para 15% de umidade. Apds a analise de variancia por
ensaio, dentro de cada ciclo, obedecendo ao modelo em blocos ao acaso, procedeu-se a
analise de variancia conjunta. Os quadrados médios das analises de variancia conjuntas foram
ajustados para individuos, obtendo-se todas as variancias nesse nivel e expressas em (g/planta)
2, conforme Vencovsky (1978). As estimativas dos parametros genéticos foram feitos
conforme Vencovsky e Barriga (1992). Nos trés ciclos de selecdo foram detectados
diferencas significativas (P < 0,01) entre progénies, o0 que denota a presenca de variabilidade
genética entre elas (Tabela 1). A interacdo progénies x locais, (Tabela 1), foi também



significativa (P < 0,01) nesses trés ciclos de selecdo, mostrando comportamento inconsistente
das progénies ante as oscilagdes ambientais. As produtividades médias das espigas obtidas
nas progénies avaliadas foram de 5.288 kg/ha, no ciclo XIII, 5.503 kg/ha, no ciclo XIV e
6.734 Kkg/ha, no ciclo XV (Tabela 2), revelando boa adaptacéo dessa variedade na regido.
Essas produtividades corresponderam a + 4%, + 10% e + 14% em relacdo as
produtividades obtidas com a variedade testemunha BR 106, nos ciclos XII1, XIV e XV,
respectivamente. As progénies selecionadas superaram a variedade BR 106 em 35%, 37% e
37%, respectivamente, nos ciclos X111, XIV e XV. As estimativas dos parametros genéticos
estdo na Tabela 3, ressaltando-se que as avaliagOes das progénies foram realizadas em dois
locais (ciclos X111 e XIV') e trés locais (ciclo XV), tornando as estimativas obtidas menos
influenciadas pelo componente da interacdo progeénies x locais. Nota-se que as estimativas
dos parametros genéticos mantiveram-se mais ou menos constantes no decorrer dos trés
ciclos de sele¢do, com tendéncia de incrementos na variabilidade. Em trabalhos similares de
melhoramento, tem-se observado uma reducdo na variabilidade genética do ciclo original
para o ciclo I, com estabilizacdo nos ciclos subsequentes e explicada por Ramalho (1977)
como decorrente da utilizagdo maxima da variabilidade livre do ciclo original, que
corresponde a segregacdo entre blocos poligénicos, e que a partir do primeiro ciclo é
utilizado a variabilidade genética latente, gradativamente, atraves de permuta génica. Moll &
Stuber (1974), citados por Bigoto (1988), levantaram relatos de alguns trabalhos, no
exterior, verificando que os mesmos ndo apresentam queda de variabilidade, para a producéo,
com o decorrer dos ciclos de selecdo. Hallauer (1981), citado por Bigoto (1988)
sumarizando os resultados obtidos em seis programas de selecdo na Universidade de lowa,
verificou que em nenhum desses trabalhos ocorreu uma diminuicdo da variacdo genética com
0 avanco dos ciclos. No tocante ao aumento da variabilidade ocorrida nos ciclos X111, XIV e
XV, com a variedade BR 5028 — S&o Francisco, supde-se que 0 mesmo tenha ocorrido em
consequéncia da liberacdo de parte da variabilidade genética potencial. As magnitudes das
estimativas encontradas (Tabela 3) foram coerentes com as relatadas na literatura e
expressam a variabilidade genética presente na variedade Sdo Francisco. Os ganhos
estimados com a sele¢éo entre e dentro de progénies foram de 13,16%, 17,20% e 15,19%,
respectivamente, nos ciclos XIII, X1V e XV. Considerando a variabilidade detectada a partir
das estimativas dos parametros genéticos e o fato de essa variedade apresentar alto potencial
para a produtividade, acredita-se que substanciais progressos poderdo advir com a
continuidade do programa de melhoramento.
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TABELA 1. Quadrados médios das analises de variancia conjunta (g/planta), médias de producao
(9/planta) e coeficientes de variagdo. Ciclos XIlI, XIV e XV, realizados nos municipios de Nedpolis e
Nossa Senhora das Dores, Estado de Sergipe, no decorrer dos anos agricolas de 1999, 2000 e 2001.

Fonte de vanacdo Craus de Ciclo HIII Ciclo HIV Ciclo W
liherdade 1955 2000 2001
Local 12p 473211,72%* 2570351,10%% 235140 65 *%*
Progéres 195 635,11%* a03,17%* 1422, 56%*
Interagio (PzL) 195 (5900 351,45%* 538,45 T41,T1**
Erro efetrvo médio 390 (585 205,54 159,14 319,44
Médias 105,13 103,76 126,65
CW.(%0) 17,83 12,16 14,11

a Refere-se aos graus de liberdade do ciclo XV, realizados em trés locais.

TABELA 2. Comparacéo das produtividades médias das progénies avaliadas e selecionadas nos ciclos
X1, XIV e XV de sele¢do com a testemunha BR 106.

Ciclo Matertats Produtividades médias | Percentagem em relagdo
kotha 4 testemunha

HIII BR 106 5060 100
Progénies avaliadas 5288 104
Progénies selecionadas 6812 135
Amplitude de vanacio 3294 a 7381

HIV BE 104 5023 100
Progénies awaliadas 5503 110
Progénies selecionadas ARDE 137
Amplitude de vartacio 3283 a TR 3

XV BE 104 5600 100
Progénies avaliadas 6734 120
Progénies selecionadas 2120 145
Amplitude de variacio 4637 a BE4 8

TABELAB3. Estimativas obtidas referentes a variancia genética entre progénies (c2p), variancia

genética aditiva (c24), variancia de interacdo progénies X locais (o2pxi), coeficiente de herdabilidade no
sentido restrito de médias de progénies (h2m), e quanto a selecdo massal (h2), coeficiente de variacao
genética (C.Vqg), indices de variacdo (b) e ganhos genéticos entre e dentro de progénies de
meios-irmaos (Gs), considerando o carater peso de espigas, para a variedade de milho BR 5028- Séo
Francisco, em trés ciclos de selegdo. Regido nordeste do Brasil, 1999 a 2001.

Ciclos | o2 oy o hiy kW CWez| b Gz entre Gz dentro
{zfplanta’? %a) giplanta % | giplanta %%
HIII 70,92 Z83.a8 0 TR | 44,67 1674 0 501 | 059 953 9,38 3,27 377
HIWV 91,18 | 384,72 189,464 | 40,38 24,27 820 (075 10,65 10,26 | “RZ0 f,94
W 11344 45376 0 211,35 | 47,85 16,31 0 841 | 060 1293 10,21 6,30 4,98
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