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Embora seja ¢ maior exportador de carne bovina no mundo, o Brasil nio detém o maior faturamento, j& que nio
exporta para os mercados de maior valor agregado, pois, além das questGes sanitdrias a carne brasileira ndo ¢ considerada
de boa qualidade. A maciez da carne, o grau de marmoreio, a cobertura de gordura da carcaca e 2 drea do misculo
Longissinaus dorsi sio fatores relevantes na procura por qualidade e padronizacio. Em razdo das vérias racas disponiveis,
diversas estratégias podem ser usadas no sentido de adequar tipo de animal e ambiente para aumentar a produtividade e
melhoerar a qualidade da carne. Uma delas é a utilizagao de cruzamentos Bos taurus e Bos indicus, resultando em anirmais
produtores de carne de boa qualidade em ambientes tropicais, como consegiiéncia da heterose, da complementaridade e
do efeito aditivo dasracas. Com o rdpido avango dos estudos de fisiologia e de gendmica, alguns dos farores moleculares
envolvidos na fisiclogia dessas caracteristicas se tornaram conhecidos e, a partir disso, marcadores moleculares puderam
ser identificados. Até o momento, vérios genes foram identificados como possiveis responsdveis pela qualidade de
carcaga e de carne em bovinos, como os genes: DGATI, FABP3, GHI, LEP, TG, CAST ¢ CAPN. A proteina leptina,
codificada pelo gene LEP, estd associada com diversas caracterfsticas de interesse econdmico, como capacidade de ingestio
alimentar, produgio de leite e deposicdo de gordura na carcaga. Dados da literatura mostram que uma transicio C/T
{arginina/cisteina) localizada no éxon 2 estd estreitamente relacionada com deposicao de gordura na carcaga. Neste
trabatho, foram avaliadas as diferencas de freqiiéncias alélicas e genotipicas do polimorfismo LEP/Kpn2l entre racas
taurinas adaptadas (Bonsmara, Caracu e Senepol) e delas com a raga Nelore {zebuina) e Angus {taurina nio adaprada)
em 124 touros escolhidos em centrais de inseminacio e com o menor grau de parentesco possivel. A genotipagem foi
realizada por PCR-RFLP € as freqiiéncias alélicas e genotipicas foram comparadas utilizando o teste de Qui-quadrado.
O alelo favordvel para deposicdo de gordura foi designado de T e o alelo desfavoravel de C. As freqiiéncias alélicas
variaram entre as ragas, sendo que dos 26 touros Nelore avaliados apenas dois apresentaram o alelo T (3,9%). Esse alelo
também estd presente nas ragas taurinas adaptadas (Bonsmara 38,0%, Caracu 62,0%, Senepol 43,5%), assim como na
raga Angus {62,0%). Dessa forma, esse marcador poderd ser vidvel na selecio de animais taurinos, adaptados ou nio,
jd que a freqiiéncia de média a alta observada na populacio em estudo permite que esse teste seja aplicado, desde que
confirmada a associacdo desse alelo com a caracteristica. Essas informagées poderio contribuir para o melhoramento

genético de bovinos de corte e para 2 selegio de animais com potencial para produgio de carne de maior qualidade.

Apoio Financeiro: EMBRAPA ¢ FUNDECT.

NOATT _ONNS NNASN"T



