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INTRODUCAO

O cultivo de variedades de milho no Nordeste brasileiro abrange grandes extenses nos
diferentes ecossistemas dessa ampla regido, justificando a implantacdo de um programa de
melhoramento voltado para a obtencéo de variedades melhoradas, as quais, em
substituicdo as variedades tradicionais, poderdo proporcionar melhorias substanciais nos
diferentes sistemas de producédo prevalecentes na regido. Vem se utilizando, com sucesso
no Nordeste brasileiro, 0 esquema de selecdo entre e dentro de progénies de meios-
irmaos, pela sua facilidade de execucéo e sua eficiéncia em incrementar a freqtiéncia de
alelos favoraveis nas populacdes, possibilitando a obtencédo de progressos de forma
rapida, em virtude de se fazerem duas geracdes/ano. Dessa forma, o presente trabalho
teve por objetivo obter uma variedade de milho melhor adaptada as condigdes
edafoclimaticas do Nordeste brasileiro.

MATERIAL E METODOS



De um campo de recombinagdo, obtiveram-se 196 progénies de meios-irmaos, em
fevereiro/2002, com base em boas caracteristicas agronémicas. A seguir, realizaram-se
dois ciclos de selecédo entre e dentro de progénies de meios-irmaos, no decorrer do ano
agricola de 2002 (ciclo 111, em Nossa Senhora das Dores) e, 2003 (ciclo 1V, em Nossa
Senhora das Dores e Siméo Dias). Utilizou-se o delineamento experimental em blocos ao
acaso, com duas repetices. Cada parcela constou de uma fileira de 5,0m de
comprimento, espacadas de 0,80m e 0,40m entre covas dentro das fileiras. Apés o
desbaste foram deixadas duas plantas por cova. Apoés a realizacdo dos ensaios, foi
praticada uma intensidade de selecdo de 10% entre progénies. As progeénies selecionadas
foram recombinadas em lote isolados por despendoamento, onde foram novamente
selecionados 196 novas progénies, correspondendo a uma intensidade de selecdo de 10%
dentro de progénies, no mesmo ano agricola. Os pesos de espigas de cada ensaio foram
submetidos a analise de variancia, obtido com 0 modelo em blocos ao acaso. A seguir, no
ciclo 1V, efetuou-se a analise conjunta de variancia. Os quadrados médios das analises de
variancia, por local (ciclo I11) e conjunta (ciclo 1V) foram ajustados para o nivel de
individuos, obtendo-se, assim, todas as estimativas nesse nivel e expressas em (g/planta)?,
conforme Vencovsky (1978). As estimativas dos parametros genéticos foram obtidas
utilizando-se as expressodes apresentadas por Vencovsky & Barriga (1992).

RESULTADOS E DISCUSSAO

As analises de variancia por local (ciclo 111) e conjunta (ciclo 1V) revelaram diferengas
significativas (p<0,01) entre as progénies desses ciclos de selecdo, o que revela a presenca
de variabilidade genética entre elas, quanto ao peso de espigas (Tabela 1). Obteve-se
também evidéncia de interacdo significativa progénies x ambientes, no ciclo 1V de
selecéo, o que expressa comportamento diferenciado das progénies nos ambientes
considerados. As progénies avaliadas produziram 9.120kg/ha, no ciclo 111 e 6.448kg/ha,
no ciclo 1V, o que mostra o bom potencial desse material para a produtividade e a boa
adaptacdo da populacdo CPATC-3 (Tabela 2). As estimativas dos parametros genéticos,
em todos os ciclos de selecdo sdo apresentados na Tabela 3, verificando-se uma queda da
variabilidade do ciclo 111 para o ciclo V. Fato semelhante tem sido observado em
trabalhos similares de melhoramento, utilizando-se esse tipo de progénie (Paterniani,
1968; Santos & Naspolini Filho, 1986; Carvalho et al., 2000). Ressaltou-se, também, que
em razdo de as avaliacdes das progénies terem sido realizadas em dois locais, no ciclo 1V,
as magnitudes das estimativas obtidas foram menos influenciadas pela interacdo progénies
X locais. As magnitudes das estimativas dos parametros genéticos obtidos evidenciam alta
variabilidade genética a populacdo. Os ganhos estimados com a sele¢do entre e dentro de
progeénies de meios-irméos foram de 25,50%, no ciclo 111 e, 7,01%, no ciclo IV, com
média de 16,28% por ciclo/ano. Associando-se a alta produtividade média de espigas as
magnitudes dos parametros genéticos obtidos, infere-se que ha grandes possibilidades de
se obter respostas a selecdo para aumento da produtividade de espigas, com o decorrer de
novos ciclos de selecéo.
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Tabela 1. Quadrados médios das andlises de warifncia por local (ciclo III e conjunta (ciclo
IV e de pesos de espigas, em (giplanta)?, médias de produtividades (gfplanta) e coeficientes
de variagio (%), nos ciclos I (2008 e IV (2003), da populacio de milho CPATC-3, nos
tounicipios de Mossa Senhora das Dores e Bimfo Dias, no Estado de Sergipe.

Fonie de variacio Graus de liberdade Ciclo g}mﬂmﬂm mﬂd]g;h vV
FProgéries (F) 195 1039 14+ A4 S6%*
Progénies x locais 195 - SR 4 1F*
Erro médio 390 - 315,52
Erro 195 399 24 -
Ivlédias 159,30 112,04
CV.(%0 12,54 15,86

*# Bignificativo a 1% de probabilidade pelo teste F.



Tabela 2. Produtividade meédia da testernunba BE 106 e das progénies awvaliadas e
selecionadas da populagdo de milho CPATC-3 nos ciclos de zelecfo [T e IV e porcentagens
meédias das progénies avaliadas e selecionadas em relacio 4 testetnunba nos municipios de
Mosza Benhora das Dores (ciclo I e Mossa Senhora das Dores & Sinfo Dias (ciclo [V), no

Estado de Sergipe, no periodo de 2002 a 2003,

. . Produtividade Percentagem em
Ciclo Material média (kgha)  relacho a testenmmha
III BE. 106 8120 100
Progénies avaliadas 9120 113
Progénies selecionadas 11183 137
Amplitude de variagio 47938 12677

IV BE. 104 5857 1oa
Progénies avaliadas B4 a 110
Progénies selecionadas Tas7 131
Amplitude de variagio 4432 a 8179

Tahela 3. Estimativas dos parmetros genéticos do caracter peso de espigas (gfplanta’® da
variedade CPATC-3. Fegifio Mardeste do Brasil, 2003,

Parimetros geneticas Ciclo 111 Ciclo IV
oo ( giplanta )2 310,95 40,57
ol (giplanta? 1279,20 162,28
O (g/planta)? . 126,20
2 61,58 24,08
I 37,08 6,26
C. Vo (%) 11,22 5,68
b 0,9 0,35
Gs entre(giplanta) 14,64 5,58
Gs entre(%4) 1546 4,03
(s dentro( g/planta) 16,02 2,28
G5 dentro (%) 10,04 2,03
Gs total (%) 15,50 7,01

o%, | variitcia genética entre progénies; of, varidncia genética aditiva;
T4 - varifnicia da interagfo progénies = locais; b3, ¢ coeficiente de herdabilidade no sentido
restrito considerando as médias de progénies; h? . coeficiente de herdabilidade no sentido
restrito considerando o individuo, CVg coeficiente de wvartagdo gendico; b {ndice de
variagdo, Gs: ganhos entre e dentro de progénies de meios-irmaos;, Gs: ganho total por ciclo

fann.
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