Estimativas de Parametros Genéticos na Variedade de Milho Previous Top
Sertanejo no Nordeste Brasileiro Next

i
1‘% XV Congresso Nacional de Milho e Sorgo - 29/08 a 02/09 de 2004 - Cuiaba - Mato (
Zm

HELIO W.L. de CARVALHO?, MANOEL X. dos SANTOS2e EVANILDES M. de
SOUZA1?

1IEmbrapa Tabuleiros Costeiros, Cx.P.44, e-mail: helio@cpatc.embrapa.br,
eva@cpatc.embrapa.br; 2Embrapa Milho e Sorgo, Cx.P. 152, e-mail:
xavier@cnpms.embrapa.br

INTRODUCAO

A produtividade média do milho no Nordeste brasileiro é baixa, em decorréncia da
predominancia de sistemas de producdo que utilizam pouca ou nenhuma tecnologia de
producdo, das irregularidades climéticas, que provocam muitas vezes frustracdes de
safras, principalmente em areas do semi-arido, da insuficiéncia das sementes selecionadas,
entre outros. Percebe-se que existe nessa regido grande mercado para variedades
melhoradas, as quais podem ser utilizadas nos diferentes sistemas de producédo vigentes
nas varias condi¢des ambientais dessa ampla regido, o que justifica a prioridade de se
obter diferentes variedades de milho de melhor adaptacdo. Entre os varios métodos de
selecdo intrapopulacional para aumentar a freqiiéncia de alelos favoraveis nas populagdes,
0 de selecdo entre e dentro de progénies de meios-irmaos tem-se mostrado eficiente,
permitindo a obtencdo de forma mais rapida, pela possibilidade de realizacdo de um ciclo
por ano. O presente trabalho teve por objetivo obter estimativas de parametros genéticos
na variedade de milho Sertanejo, a fim de verificar o comportamento se sua variabilidade
genética em relacdo a caracteristica peso de espigas.

MATERIAL e METODOS



Apos a realizacdo do ciclo XVI de selecdo, no ano agricola de 2001, instalou-se 0 campo
de recombinacdo com as 20 progénies selecionadas. No inicio do ano agricola de 2002,
196 progénies de meios-irméos dessa variedade foram retiradas do campo de
recombinacdo. Essas progénies deram sequiéncia ao programa de melhoramento,
desenvolvendo-se os ciclos XVII e XVIII, nos anos de 2002 e 2003, respectivamente, nos
municipios de Nossa Senhora das Dores e Simdo Dias. Utilizou-se o delineamento
experimental em blocos ao acaso, com duas repeti¢cdes. Cada parcela constou de uma
fileira de 5,0m de comprimento, a espagos de 0,80m entre as fileiras e 0,40m entre covas,
nas fileiras. Foram mantidas duas plantas por cova, ap6s o desbaste. Foram tomados 0s
pesos de espigas de todos 0s ensaios, 0s quais foram submetidos a analise de variancia,
obedecendo ao modelo em blocos ao acaso. Realizaram-se, a seguir, as analises de
variancias conjuntas. Os quadrados médios das analises de variancias conjuntas foram
ajustados para o nivel de individuos, e obtiveram-se todas as variancias nesse nivel e
expressas em (g/planta)?, conforme Vencovsky (1978). As estimativas dos parametros
genéticos foram feitos conforme formulas apresentadas por Vencovsky & Barriga (1982).

RESULTADOS E DISCUSSAO

Foram constatadas diferencas altamente significativas entre as progénies, o que revela a
presenca de variabilidade genética entre elas, quanto ao peso de espigas (Tabela 1).
Verificou-se também o comportamento inconsistente das progénies em face das
oscilagcdes ambientais. Os coeficientes de variagdo obtidos foram de 15,46%, no ciclo
XVII e 15,24% no ciclo XVII1, em relacdo ao peso de espigas (Scapim et al., 1995). As
produtividades médias obtidas com as progénies avaliadas foram de 6.767kg/ha, no ciclo
XVII e 7.380kg/ha, no ciclo XVIII. As progénies selecionadas produziram,
respectivamente, 8.533kg/ha e 8.809kg/ha, nos ciclos XVII e XVIII. Esses valores
atestam o alto potencial para a produtividade de espigas da variedade Sertanejo. As
progénies avaliadas produziram entre 20% e 24% a mais que a testemunha BR 106, nos
ciclos XVII e XVIII, respectivamente. As progénies selecionadas superaram a testemunha
em 51% e 47%, nos especificos ciclos. As estimativas dos parametros genéticos
encontrados no processo de sele¢do foram obtidos nas médias dos dois locais e, portanto,
pouco influenciadas pela interacdo progénies X locais (Tabela 3). Houve decréscimo da
variabilidade do ciclo XVII para o ciclo XVIII, ressaltando-se que as magnitudes das
estimativas obtidas nesses ciclos de selecdo revelaram que a variedade Sertanejo detém
alta variabilidade genética. Os ganhos estimados com a selecdo entre e dentro de
progénies de meios-irméos foram de 12,34% e 7,35%, respectivamente nos ciclos XVII e
XVIII. Considerando-se a variabilidade genética detectada a partir das estimativas dos
parametros genéticos e o fato de essa variedade possuir alto potencial para a
produtividade, acredita-se que ha possibilidade de se obter respostas as selecdo quanto a
adaptacao desse material as condi¢cdes edafoclimaticas da regido.
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Tabela |, Quadrados médios das andbizes de vasiincia conjuntss de pesos de espigas, em
(g/pknta)®, médsas de produtivdades (giplanta) & coeficientes devariacio (Fo), nos ciclos
VI (Mossa Senhora das Dores & Sando Deas, 2000) & XV (Hossa Senhora das Dares &
SimEo Dz, 2003), no Egado de Sagipe

Fonte de variagio  Graus de lberdade —— MM‘:‘ ;
Progenies 5 1350,80° 769,25
Progénies x locas 195 Q5,9 550,07
Emro 00 a6 374,58
Dofciza 118,76 13702
CV(%) 15,46 15,24

=* Bygnificativo a 1% de probabdidade pelo testeF.

Tabela 1 Produnndade média da teslemunha BE 106 e das progénies avabadas e
selecionadas da variedade de mralho Sertangjo nog ciclas XV1D ¢ XVI ¢ porcentagens médsas
das progéeies avaliadss e selecionadas em relacho & testamunha Sergpe, 2000 & 2003

Produtividade Percentagememmn

Cicle | Material média gegha)  relacho a testesumha

Xvi BR 106 5642 10
Progénies avakiadas G767 130
Progimies selecionads £533 151
Progénie menos produbivas 3820 Ll
Progénie mais produtive 9308 169
XV BR 104 5072 10D
Progénies avaliadas T80 124
Prognies selecionade E309 147
Progénie menos produbivas 5847 93
Progfnie mais produtiva 10734 180

Tabela 3. Estumatovas dos parimetros genébcos do carcter peso de espigas (g/plantal¥ da

vanedade S%ﬂ Fegilio Mordeste do Brasd, 2003
gerices Ciclo XVI11 Ciclo XV111
o (gl ¥ 05,96 52,56
o (gipl 395,84 210,14
dpu:} EI?F}I;’ 304,10 91,11
et 0,24 17,31
[ 13,08 6,54
[ .30 571
B . 0,54 0,37
G3 entre(ghol) 944 6,65
G entre (%) 7,488 513
Gs dentro (gl 54 2,70
Gs dentro (%) 4,46 2,12
Gz total (35) 12,34 7.35

O% - vanincas genética entre progéues, o, vanincia genélica adiiva,

0%y varincia da mberagio progénies x locais; by : coeficiente de herdahilidade no sentido
restrto considerando as médias de progiuss, B coeficients de herdabiidade no sentido
restrto conderando o mdividwo, CVg coeficiente de varagho gentico; b indice de
variagio, Gs: ganhwos entre e deniro de progénies de melos-iemdos; Gs: ganho total por ciclo
fan,
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