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Resumo:

O lixo & um problema mundial.No Brasil, tém sido usados biorreatores anaerobios para o tratamento da matéria
organica do lixo.Esse processo é complexo e envolve varias etapas de degradagéo e diferentes
microrganismos.Conhecer os fatores que interferem na digestéo anaerébia é fundamental para aumentar a
produgdo de metano - biogas utilizado como fonte de energia e comercializado como créditos de carbono -.A
escolha do indculo a ser adicionado nos biorreatores & essencial,uma vez que esta adigdo de microrganismos
potencializaré a degradagao e a produgao do biogas.O objetivo deste projeto é analisar a diversidade de bactérias
cultivaveis presentes nos seguinte inoculos:1-lodo de reator UASB de esgoto sanitario;2-lodo da lagoa anaerobia
de efluente de matadouro;3-rimem bovino;4-fezes de suino;5-entrada e 6-saida de suino decantado do
biodigestor anaerébio.Para o estudo do perfil fisiolégico da comunidade bacteriana de cada indculo foram
utilizadas placas BIOLOG Ecoplate com 3x31 wells com diferentes fontes de carbono.Os wells que apresentaram
grande utilizag&o do substrato foram utilizados para o cultivo e isolamento de coldnias.Estas foram contadas e
classificadas quanto a morfologia, presenga ou ndo de halo,cor,textura,umidade e coloragdo de gram.Extraiu-se
DNA de todos morfotipos e sua identificagao foi pela analise da sequéncia do gene rRNA 16S.Foram identificadas
173 bactérias,a maioria cocos e bacilos gram-positivos.Nus inéculos 1,2,3 e 4,a maioria das bactérias eram dos
géneros Pseudomonas, Staphylococcus e Bacillus;variando apenas pela presenca d8ohingomonas nos inoculos

1 e 4 e Aeromonas no 2.No in6culo 5,a maioria eram dos género$seudomonas e Aeromonas e no
6,Pseudomonas.Apesar do inéculo 3 apresentar a maior diversidade metabélica,segundo o BIOLOG Ecoplate,o
inéculo 1 parece possuir maior nimero de bactérias, por apresentar o maior consumo médio das fontes de
carbono,0 que potencializaria o processo de digestdo anaerébia e a produgéo de

biogas.
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