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A pimenta longa (Psper hispidinervum C.DC.) € uma pipericea nativa da Amazonia Ocidental, produtora
de 6leo essencial rico em safrol. O Banco Ativo de Germoplasma (BAG) da Pimenta Longa, localizado
na Embrapa Acre, possui cerca de 1.500 acessos de P. hispidinervam. No entanto, poucos foram caracte-
rizados morfologicamente, sendo necessatio realizar estudos adequados para se conhecer a divergéncia
genética entre os acessos coletados. Este trabalho teve como objetivo realizar estudo de divergéncia
genética de caracteres foliares entre acessos do BAG de Pimenta Longa. Foram avaliados 364 acessos,
sendo mensuradas as seguintes caracteristicas foliares: comptimento do limbo, largura do limbo, compri-
mento do peciolo, didmetro do peciolo-maior dimensdo (DPA), didmetro do peciolo-menor dimensdo
(DPB), pilosidade da nervura central e pilosidade do peciolo. O delineamento experimental utilizado foi
o inteiramente casualizado, com 5 repeticdes. Foram realizadas analises de vatidncia para cada caracteris-
tica. Os acessos foram agrupados conforme o método de otimizagdo de Tocher com base na distincia
de Mahalanobis, considerando as cinco primeiras caracteristicas. Efetuou-se o diagnéstico de multi-
colinearidade para descarte de caracteres redundantes e, em seguida, foi realizada andlise de variveis
canénicas, por meio do programa Genes. Vetificou-se variabilidade genética significativa para todas as
caractetisticas a 1% de probabilidade. A analise de agrupamento indicou a formagio de 19 grupos, sendo
os sete primeiros formados por 66, 44, 41, 38, 39, 35 ¢ 27 individuos. Os demais grupos foram formados
pot, no maximo, 12 individuos. A caracteristica DPA foi descartada, pois apresentou elevada correlagao
genotipica com DPB. Na anilise de varidveis canonicas, os ttés ptimeiros autovalores acumularam 84%
da variabilidade total. A analise visual da dispersdo grafica possibilitou a identificagao de acessos bastante
divergentes, resultado concordante com o método de Tocher. Conclui-se que h4 acessos divergentes na
colegio avaliada, a qual possui ampla variabilidade genética para caracteres foliares.
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