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As espécies Arachis pintoi € Arachis repens apresentam grande potencial forrageiro e véem sendo em-
pregadas com sucesso em pastagens consorciadas nos trépicos sul-americanos. O conhecimento da
divergéncia genética auxilia o melhorista na escolha de progenitores para realizagio de cruzamentos.
Este estudo teve como objetivo realizar estudo de divergéncia genética para caracteres agrondmicos
entre acessos de amendoim forrageiro. Foram avaliados 21 acessos pertencentes ao Banco Ativo de Ger-
moplasma de Amendoim Forrageiro localizado na Embrapa Acre. Foram avaliadas: cobertura do solo
e produgio de matéria seca no estabelecimento; relagao folha/talo e produgdo de matéria seca em seis
cortes; proteina bruta, fibra em detergente neutro e fibra em detergente acido. O delineamento foi o de
blocos 20 acaso com quatro repeti¢des. Foi realizada a analise de componentes principais e calculado o
quadrado da distancia euclidiana média, considerando-se o valor genotipico predito pela metodologia de
modelos mistos. Posteriormente, empregou-se 0 método de otimizagio de Tocher visando agrupamento
dos acessos, de forma que existisse homogeneidade dentro dos grupos e heterogeneidade entre os gru-
pos. Na anilise de componentes principais, os trés primeiros autovalores acumularam 79% da variagio
total, possibilitando a identificagio de acessos divergentes pela analise da dispersao grafica. Foram esta-
belecidos oito grupos pelo método de Tocher, sendo quatro grupos formados por apenas um individuo
e os demais formados por 7, 3, 5 e 2 acessos. Os acessos de A. repens foram alocados em dois grupos,
ambos separados dos acessos de A. pintoi. O hibrido interespecifico também foi alocado em um grupo
isolado dos demais. Essas informag6es associadas a superioridade genética para os caracteres de interesse
permitirdo a escolha de progenitores para o programa de hibridagio. Conclui-se que ha acessos divergen-

tes na colegio avaliada, a qual possui ampla variabilidade genética para caracteres agronémicos.
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