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INTRODUCAO

A pimenta longa é uma planta da familia Piperaceae, de alta rusticidade,
podendo formar populagdes de grande densidade em areas de capoeira,
dominando as demais espécies (Rocha Neto et al., 1999). A espécie apresenta
um 6leo essencial que contém em torno de 90 a 94% de safrol, com rendimento
que pode chegar a 4% em relagéo ao peso seco das suas folhas e ramos finos.
Em sua forma pura, o safrol € um liquido viscoso, de aroma canforaceo a
temperatura ambiente, que & utilizado como precursor na fabricagao de
inseticidas biodegraddveis, cosméticos e de produtos farmacéuticos (Maia et
al. 1987).

Como é um arbusto cujo ramos ortotrépicos rebrotam facilmente apds o
corte, a pimenta longa pede ser colhida sem a necessidade de novos plantios,
tornando-se a primeira forma de obtengao de safrol nde destrutiva, com potencial
para abastecer o mercado mundial, j& que o0s niveis de produtividade de safrol
alcangados apresentam competitividade no &mbito internacional (Silva, 1993).

Por se tratar de uma planta recentemente explorada, os materiais cultivados
pelos produtores no estado do Acre foram selecionados a partir das procedéncias
que compde um Banco Ativo de Germoplasma (BAG) instalado na Embrapa
Acre, considerando-se apenas o rendimento de 6leo na matéria seca e teor de
safrol no 6leo essencial, ndo levando em consideragdo a produgdo de matéria
seca e outras caracteristicas agrondmicas desejaveis.

A estima¢do de pardmetros genéticos e fenotipicos sdo imprescindiveis
para o melhorista, fornecendo informacgdes quanto & natureza e numero de genes
envolvidos no controle dos caracteres de interesse, permitindo a predi¢ao de
ganhos com a selegdo e também outras informagdes que auxiliam o melhorista
na escolha da melhor estratégia de melhoramento a ser adotada (Ramalho et
al., 1993). Para a pimenta longa tais informagbes sdo inexistentes, sendo
necessario a sua obtengio para subsidiar o seu melhoramento genético.

Este trabalho teve por objetivo avaliar e selecionar genoétipos de pimenta
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longa possuidores de caracteres morfoagronémicos e agroindustriais desejaveis
para a producao de oleo essencial com alto teor de safrol, bem como estimar
parametros genéticos essenciais para o melhoramento da espécie.

MATERIAL E METODOS

No periodo de mar¢o a junho de 1999, foram realizadas excursdes nas
areas de ocorréncia de populagdes naturais de pimenta longa nos estados do
Acre e Ronddnia, onde foram coletadas sementes de plantas selecionadas com
base nos seguintes critérios: presenca espiguetas com sementes maduras,
bom aspecto vegetativo € auséncia de ataque de pragas e doengas. Das progénies
coletas, 121 foram utilizadas na implantacdo de um ensaio no campo
experimental da Embrapa Acre. O ensaio foi instalado a partir de mudas
produzidas em casa de vegetagao, que foram transplantadas para o campo em
novembro de 1999. Foi utilizado o delineamento de latice triplo 11x11. Cada
progénie foi representada por umafileira linear contendo 7 plantas, no espagamento
1,5 x 1,0 m, sendo consideradas como Uteis as 5 plantas centrais. Foram
avaliadas varios caracteres morfoagrondmicas e agroindustriais, os quais foram
utilizados no estudo da relagdo entre caracteres e nas estimativas de parametros
genéticos, fenotipicos e ambientais.

Até o presente momento, foram realizados dois cortes, 0 primeiro em
novembro de 2000 e o segundo em maio de 2001, e avaliados os caracteres:
producac de matéria fresca total (PMFT), produgao de matéria fresca de folhas
(PMFF) e de ramos (PMFR), altura da planta no momento do corte, medida do
nive! do solo até a extremidade superior da planta (AP), diAmetro da copa, obtida
medindo-se g area de projecao da copa da planta sobre a superficie do terreno
(DC), numero de ramos ortotrépicos (NRO) e rendimento de 6leo essencial em
relagdo a matéria seca (RBLU).

As analises de variancias individuais para os caracteres avaliados em
cada época de corte, bem como as estimativas de varidncia genética {2),

variancia fenotipica («?), herdabilidade média no sentido amplo (n2), coeficiente
de variagéo genetico (CVg), relagao entre o coeficiente de variagdo genéticoe o
coeficiente de variagdo experimental (CVg/CVe) e correlagao genotipica (r;) foram
realizadas utilizando o programa GENES (Cruz, 1997).

RESULTADOS E DISCUSSAD

No primeiro corte, verificaram-se diferengas significativas para todas as
caracteristicas avaliadas (P < 0,01), indicando que existe variabilidade entre as
progénies, o que é essencial para o melhoramento genético de plantas. A
amplitude de varia¢do e a média dos caracteres avaliados foram: PMFT (15,36 a
28,72 t/ha; 21,73 ha), PMFF (6,68 a 11,86 t/ha; 8,71 t/ha), PMFR (8,19 a 18,82
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Yha; 13,02 t/ha), NRO (1,69 a 8,54, 4,21), AP {1,73a2,31m; 2,06m) e DC (1,52
a1,98m; 1,73m).

As médias e as estimativas de ¢2,0%,h:, CVg e CVg/CVe estdo
apresentadas na Tabela 1. A herdabilidade no sentido amplo fornece a proporgao
da variancia genética presente na variancia fenotipica total. Desta forma, ela
mede a confiabilidade do valor fenotipico como indicador do valor reprodutivo.
Nesse sentido, a herdabilidade participa quase sempre de todas as férmulas
relacionadas com a predi¢do de ganho dos métodos de melhoramento (Ramalho
etal., 1993). Observa-se que as estimativas de herdabilidade média no sentido
amplo (n2) variaram de 42,63% para o carater PMFT a 89,57% para o carater
NRO, sendo que para PMFF, PMFR, AP e DC, as estimativas de n? foram
47,90; 55,82; 64,36 e 88,92%, respectivamente. O CVg variou de 4,58% para o
DC a 22,50% para NRO.

No segundo corte, também verificou-se diferengas significativas para todas
as caracteristicas avaliadas (P <0,01), confirmando a existéncia de variabilidade
entre as progénies. A amplitude de variacdo e a média dos caracteres avaliados
foram: PMFT (21,39 a 38,18 t/ha; 27,76 t/ha), PMFF (9,50 a 15,39 t/ha; 11,92t/
ha), PMFR (11,93 a 23,30 t'ha; 15,84 t/ha), NRO (15,43 a 23,62; 19,08), AP
(1,71 a2,60m; 1,96m), DC (1,25 a 2,26m; 1,96m} e RBLU (1,29 a 4,09%,; 2,74%).

As estimativas de herdabilidade variaram de 37,39% para produgio de
matéria fresca total a 80,68% para rendimento de 6leo essencial em relagéo a
matéria seca (Tabela 1). Para os outros caracteres avaliados, as estimativas
foram: nimero de ramos (52,29%)), altura da planta (63,44%), diametro da copa
(48,97%), producao de matéria fresca das folhas (50,80%) e producao de matéria
fresca de ramos (40,52%). O CVqg variou de 3,33% para o0 DC a 19,54% para
RBLU.

As estimativas de n? e CVgobtidas no 12 e 22 cortes indicam uma situagido
favoravel a sele¢do de progénies com melhores caracteristicas morfoagrondmicas
e agroindustriais desejaveis para a produgéo de safrol. Grande parte do safrol
produzido pela planta encontra-se nas folhas, entretanto, apesar das estimativas
de CVgde PMFF terem sido de 7,90 e 7,21% para o 12 e 2¢ corte, respectivamente,
a estimativa obtida para RBLU no segundo corte foi elevada (19,54%), com CVg/
CVe superior a unidade (1,44) e n2 de 80,68%. Como o RBLU tem grande
contribui¢do no calculo da produgao de safrol, espera-se que as progénies irdo
apresentar elevada variabilidade genética para essa caracteristica, facilitando a
seleg¢do de gendtipos mais produtivos.

As estimativas das correlagbes genotipicas (rg) entre os caracteres
avaliados estac apresentados na Tabela 2. Observa-se que o RBLU é pouco
influenciado pelos demais caracteres, ja que as r foram muito baixas ou quase
nulas. Isso era esperado, uma vez que 0 RBLU & uma caracteristica de qualidade
da biomassa seca produzida pela planta. A caracteristica que apresentou maior
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r, com a PMFF foi a PMFT (0,75), sendo que o NR, AP e DC apresentaram
baixa r, com a PMFF (0,19, 0,21 e 0,30, respectivamente). Esperava-se umar,
maior do NR, AP e DC com a biomassa fresca de folhas, entretanto as plantas
que apresentaram maior desenvolvimento vegetativo, tiveram a sua produgao de
folhas prejudicada pelo espagamento utilizado (1,5 x 1,0 m), o que resultou em
uma maior competicdo por luz entre as plantas, e queda das folhas localizadas,
principalmente, na parte inferior da copa das plantas.

Tabela 1. Estimativas de variancia genética (+2), variancia fenotipica (o)

e herdabilidade média no sentido amplo (r), coeficiente de
variagao genético (CVg), relagao entre o coeficiente de variagao
genético e o coeficiente de variagdo experimental (CVg/CVe)
e médias de producdo de matéria fresca total (PMFT), produgao
de matéria fresca de folhas (PMFF) e de ramos {(PMFR}), nliimero
de ramos ortotropicos (NRO), altura da planta (AP), diametro
da copa (DC) e rendimento de déleo essencial em relacéo a
matéria seca (RBLU), obtidos em dois cortes. Rio Branco, AC,

2000/2001.
Caracteres

Parametros Cortes PMFT PMFF PMFR  NRO AP DC RBLU

cé 1° 29644 0,4733 2,2090 09000 0,0089 0,0079 -
2° 39662 0,7395 12,1503 14,3385 0,0079 00022 0,2857

0,2= 1° 6,0540 09882 3,9571 1,0047 0,0139 0,0088 -
2° 10,6089 14557 53064 25118 0,0124 0,0046 0,3542

hZ (%) 1° 4263 4790 5582 8957 64,36 8802 .
2° 3739 5080 4052 5329 6344 4897 80,68

CVg (%) 1° 792 790 1142 2250 458 514 -
2° 717 7,21 9,26 6,06 454 3,33 19,54

CVg/CVe 1° 0,50 0,55 0,65 1,69 0,78 1,64 -
2° 0,45 0,59 0,47 0,62 0,76 0,57 1,44

Médias 1° 21,73 8,71 13,02 4,21 2,06 1,73 -

2° 27,76 1192 1584 1908 196 142 273
(Vha)  (tha)  (Vha) (m) (m) (%)




Tabela 2. Coeficientes de correlagdes genotipicas entre a producéo de
matéria fresca total (PMFT), producéo de matéria fresca de folhas
(PMFF) e de ramos (PMFR), nimero de ramos ortotrépicos (NRQ),
altura da planta (AP), didmetro da copa (DC), e rendimento de
oleo essencial (RBLU), obtidos no segundo corte. Rio Branco,

AC, 2001.

PMFT PMFF PMFR NRO AP DC RBLU
PMFT 1,00 0,75 0,92 0,07 0,73 0,58 -0,12
PMFF 1,00 0,43 0,19 0,21 0,30 -0,01
PMFR 1,00 -0,02 0,87 0,61 -0,16
NRO 1,00 -0,29 0,05 0,01
AP 1,00 0,51 -0,12
DC 1,00 -0,05
RBLU 1,00

CONCLUSOES

1. Existe variabilidade genética entre as progénies para todas as caracteristicas
avaliadas.

2. As estimativas de nz, CVg e CVg/CVe indicam uma situacio favoravel a
sele¢do de progénies com caracteristicas morfoagrondmicas e
agroindustriais desejaveis para a produgio de safrol.
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