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Introdugio

A producido de caprinos (Capra hircus) e ovinos (Ovis aries), com base em sistemas empiricos de exploragio
tradicionalmente praticudos na Regido Nordeste, niio mais constitui solugdo para a fixagio do homem & terra. Os novos
conceitos de organizagiio e gestdo da propriedade rural, isto €, da unidade produtiva, bem como, a adogiio de tecnologias €
necessdria para a inser¢io do caprino-ovino na economia de mercado e para a promogio da qualidade de vida do homem
no campo. em patamares condizentes com as exigéncias dus organizages internacionais de desenvolvimento econémico
e social. Os estudos de variabilidade genética constituem wma importante ferramenta tanto na conservagio de ragas como
no aumento da eficdcia dos programas de melhoramento gendiico. Dentre os diferentes métodos de anidlise da
variabilidade genética, « comparagiio dus seqiiéncias de nucleotideos do cluster do rDNA € uma das mais utilizadas. O
presente triabalho teve como objetive a determinagio du estrutura priméria do gene do rRNA 188 de caprinos.
Material e Métodos

Iniciou-se este trabalho com a coleta de sungue de trés ragas de caprino: saanen, anglo-nubiana e mesticu de
parda. A extragio de DNA gendmico foi realizada a partir de sangue e com utilizagio do detergente CTAB. Através de
espectrofotometria ¢ de eletroforese em gel de agarose (,8% foi possivel a quantificagiio e a mensuragdo da qualidade.
A amplificagio do gene de cada um dos espécimes foi realizada utilizando-se oligonucleotideos universais especificos. O
anelamento dos iniciadores ocorreu sob uma temperatura 55°C. A amplificagio foi confirmada através de eletroforese em
gel de agarose 1,0%. A obtengiio da estrutura primdria do gene foi realizada em Analisador Genético MegaBace 750, apos
a incorporagio dos didesoxinucleotideos marcudos. A qualidade das seqiiéncias obtidas for mensurada pelo programa
Sequence Anulyzer. Apds a oblencio da seqiiéncia, esta (01 comparada ds outras sequencias existentes no GenBank,
através da rede mundial de computadores.
Resultados e Discussio

A concentragio do DNA gendmico extraido das trés ragas variou de 38,5 pg/mi para Mestiga-Parda até 214
pg/ml para Anglo-Nubiana. As reluagfies entre as absorbincias a 260 nm e 280 nm demonstrando a boa qualidade na
extragio do DNA. A eletroforese em gel de agarose revelou que os fragmentos componentes do DNA gendmico estio
com um comprimento de 23.000 pb, aproximadamente. O comprimento total da regifio codificadora do gene do rRNA
188 € de 1.800 pb, destes forum sequenciados com qualidade os 600 pb terminais, constituindo uma seqiiéncia inédita no
GenBank que encontra-se em processo de submissio,
Conclusio

A utilizagio da presente metodologia foi eficaz no sequenciamento parcial do gene do rRNA 188, contudo
outras abordagens deverdo ser aplicadas para a completa elucidagio da seqliéncia de nucleotideos deste pene.

49




