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A decgenerescéncia da videira ¢ causada pelo Grapevine fanleaf virus
(GFLV), pertencente ao género Nepovirus (Comoviridae), e constitui-se
em importante virose da viticultura mundial. O objetivo deste trabalho foi
avangar na caracterizagdo molecular de um isolado de GFLV do Rio Grande
do Sul. Primeiramente, o isolado viral foi transmitido mecanicamente
da cv. Prosecco para Chenopodium quinoa. O RNA total foi extraido de
folhas utilizando-se um kit comercial. Para a sintese do cDNA foi utilizado
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o oligonucleotideo C1 (Rowhani et al. Phytopathol. 83:749. 1993) e, na
PCR, foram empregados os oligonucleotideos virais 5°-CP (Brandt et al.
Arch. Virol. 140:157. 1995) e EVOON3 (Vigne et al. Transg. Res. 13:165.
2004), resultando na amplificagdo de fragmentos de DNA com 549 ¢ 504
pb, respectivamente. Os dois fragmentos amplificados foram clonados,
seqiienciados e comparados com outras seqiiéncias do banco de dados. O
alinhamento dos dois fragmentos resultou em uma seqiiéncia de 505 pb (168
aa) correspondente ao terminal 5° do gene da proteina capsidial do GFLV
(nt 2048-2552, no acesso X16907, CP completa = 1515 bp). As identidades
verificadas entre o isolado local de GFLV ¢ outros isolados deste virus
variaram de 88-91%, para nucleotidcos, ¢ de 94-97% para aminoacidos
deduzidos. Estdo em andamento atividades para a obtengdo da seqiiéncia
completa deste gene.



