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‘A macieira (Malus x domestica) apresenta a queda de folhas no final do ciclo e o
“estabelecimento da dorméncia hibernal (endodorméncia). Durante a
idodorméncia, as plantas necessitam de regularidade e intensidade de baixas
eraturas para que iniciem a brotagdo e se estabelegca um novo ciclo
egetativo e produtivo. Entretanto, em regides de clima temperado, como a Regiao
Sul do Brasil, em muitos invernos ocorrem flutuagées de temperatura que resultam
im quedas de produgdo. Observa-se que diferentes cultivares de macieira
ntam necessidades distintas de frio, como acontece com a cultivar Gala e
a mutante Castel-Gala: enquanto a primeira necessita de pelo menos 800 horas
frio para que ocorra boa brotagdo, sua mutante ndo necessita mais do que
mhoras. O objetivo desse trabalho é identificar a proporcdo de glutationa

oxidada e reduzida em gemas dormentes de macieira e avaliar se a variagdo

j proporgdo pode ser utilizada como um marcador metabdlico do final da
| endodorméncia. Baixas temperaturas tém, sobre as células vegetais, efeitos

mediados por espécies reativas de oxigénio, sendo que grupos tidis de proteinas
| sdo protegidos por moléculas de glutationa através de um sistema semelhante ao
| tamponamento. Para avaliar o grau de oxidagdo de gemas dormentes de Gala e
. Castel-Gala amostradas em um pomar comercial durante os invernos de 2007 e
' 2008, utilizou-se um protocolo de determinagdo de glutationa reduzida (GSH) e
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oxidada (GSSG) por HPLC. O protocolo foi adequado e padronizado para gemas
de macieira. Os resultados preliminares revelam aumento gradual do nivel de
GSSG a medida que as gemas se aproximam do final da endodorméncia. Essas
andlises permitirdo confirmar o estado fisiologico das gemas para andlises
posteriores de perfil transcricional em grande escala, proteémica e metabolémica.



