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Intneducan Mateniaisjelmetodos

Gigante Amarelo e espécies silvestres P. setacea, P. coccinea, P. caerulea, bem como

ampliacao da base genética da resisténcia a doencas do maracujazeiro, entretanto, trabalhos de

melhoramento genético sdo necessarios para combinar a resisténcia com caracteristicas de retrocruzamentos utilizando a variedade comercial como recorrente foram realizados. O programa de

produtividade e qualidade de frutos. O método dos retrocruzamentos tem sido muito utilizado para retrocruzamentos foi divido em quatro subprogramas: SP1 (P. edulis X P. setacea), SP2 (P. edulis X P.

incorporacao de genes de resisténcia em variedades comerciais e marcadores moleculares tém sido coccinea), SP3 (P. edulis X P. caerulea) e SP4 (P. coccinea X P. setacea X P. edulis).

ferramentas Uteis em tais programas ( Faleiro et al., 2004a; 2004b). Marcadores RAPD foram utilizados para confirmar as hibridacoes para a obtencao das plantas F1e
RCde cada subprograma, para obtencao de hibridos entre as variedades Gigante Amarelo e Rubi e
para obtencao de hibridos envolvendo as espécies P. coccinea, P. setacea e P. caerulea. Em cada

analise, foram obtidos, pelo menos, 100 marcadores RAPD para cada material genético.

etive

Obter populacoes de retrocruzamentos envolvendo a variedade comercial Passiflora edulis f.

Os marcadores RAPD gerados foram convertidos em matrizes de dados binarios, a partir das quais
foram estimadas as distdncias genéticas entre os diferentes materiais genéticos com base no
complemento do coeficiente de similaridade de Nei & Li, utilizando-se o Programa Genes (Cruz,
flavicarpa cv. Gigante Amarelo como recorrente e espécies silvestres P. setacea, P. coccinea, P. 1997). A matriz de distdncias genéticas foi utilizada para realizar analises de agrupamento e de

caerulea como genitores resistentes e utilizar marcadores moleculares do DNA como ferramentas dispersao grafica baseada em escalas multidimensionais usando o método das coordeandas

auxiliares na confirmacao da fecundac&o cruzada. principais, com auxilio do Programa Statistica (STATSOFT Inc., 1999).

RESULKAEAS

Plantas F1 envolvendo a variedade comercial Passiflora edulis f.

flavicarpa cv. Gigante Amarelo e espécies silvestres P. setacea, P.
coccinea, P. caerulea, bem como plantas RC utilizando a variedade
comercial como recorrente foram obtidas com sucesso. A Figura 1
llustra os principais genitores e alguns dos materiais genéticos
obtidos.

O sucesso das hibridacoes foram confirmadas com base em
marcadores moleculares RAPD. A Figura 2 ilustra produtos de
amplficacao de DNA gendmico e a Figura 3 ilustra marcadores
moleculares informativos para a confirmacao ou nao da fecundacao
Intra-

cruzada. Considerando a existéncia de polimorfismos

especificos, sao incluidas as amostras dos dois possiveis genitores
para facilitar a analise .

As distancias genéticas entre as plantas RC e o genitor recorrente
calculadas com base em marcadores RAPD estao sendo utilizadas

para a selecao das plantas RC mais préximas do cv. Gigante Amarelo,

acelerando, dessa forma, a
(Tabela 1 e Figura 4).

recuperacdo do genoma recorrente

Figura 2. Produtos de amplificacao de amostras de DNA genémico de 29 gendtipos de
maracujazeiro obtidos com o uso do primer decamero OPF-14.

Figura 1. Fotos dos genitores Gigante Amarelo (A), P. setacea (B), P. coccinea (C), P. caerulea (D) e Roxo (E), plantas F1 (F), RC1(G), RC2(H), Rc2(l) e RC3
(J) do cruzamento P. edulis f. flavicarpa X P. setacea, plantas F1 (K) e RC1 (L) do cruzamento P. edulis f. flavicarpa X P. coccinea, planta F1 (M) do
cruzamento P. coccinea X P. setacea, planta oriunda do cruzamento entre P. edulis f. flavicarpa X P. coccinea X P. setacea (N) e Rub (O).i

DGR Distancia genéticarelativa (%)
Pe - Passiflora edulis

Ps Passiflora setacea

P - Planta

Figura 3. Marcadores moleculares informativos para a confirmacao (A) ou nao-
confirmacao (B) da fecundacao cruzada em maracujazeiro.
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Populacoes de retrocruzamentos baseadas em hibridacoes inter-especificas foram obtidas com

sucesso e marcadores moleculares foram ferramentas Uteis na confirmacao da fecundacao cruzada
principalmente em ciclos mais avancados de retrocruzamentos.
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DGNL - Distancia genética baseada no complemento do coeficiente de similaridade de Nei & Li

Tabela 1. Distdncias genéticas entre acessos do -
Subprograma 1 de retrocruzamentos e o A | ROAPLS A B
genitor recorrente P. edulis. GA2 T 0,04
RC4 PL3 RC4 PL6
Acessos do Subprograma 1 DGNL DGR e
Pe 0 ’ 000 O RC4 PL6 - 0.00 RC4OPL1 P. seg:rcea
pPs 062 1000 g,
Ps X Pe F1 P1 0,306 48,1 0,02
Ps X Pe F1 P2 0,282 41,8 RC4 PL2 ks PLs
Ps X Pe X Pe RC1 P1 0,176 30,4 0,04 ©
Ps X Pe X Pe RC1 P2 0,181 32,9 R
Ps X Pe X Pe X Pe RC2 P1 0,098 16,5 RCHPLS oy
Ps X Pe X Pe X Pe RC2 P2 0,104 17,7 0
Ps X Pe X Pe X Pe RC2 P3 0,122 21,5 P. setaceae 0%
Ps X Pe X Pe X Pe X Pe RC3 P1 0,106 17,7 010
Ps X Pe X Pe X Pe X Pe RC3 P2 0,101 17,7 0,0 0,1 02 03 04 05 10,15 0,05 0,05 0,15 0,25 0,35 0,45
Ps X Pe X Pe X Pe X Pe RC3 P3 0,081 13,9 Distancia Genética Coord. 1
Ps X Pe X Pe X Pe X Pe X Pe RC4 P3 0,068 7,0

Figura 4. Analises de agrupamento por métodos hierarquicos (A) e grafico de dispersao (B) de seis
plantas RC4 e dos genitores resistente (P. Setacea) e recorrente (GA-2) com base nas
distancias genéticas calculadas com base em 119 marcadores RAPD.
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