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is de bufalos da raca Carabao
depafent&eoo(wma

popula(;éo sendo necessaria alternativas que a diminuam, evitando a extingdo do Carabao no Brasil.

INTRODUGAO

Avariabilidade genélica é o recurso mais importante
da evolucdo de qualquer espécie. O seu estudo
pode ser feito através da determinag¢dao do
coeficiente médio de endogamia (F) e tamanho
efetivo da populacao (Ne) ou pela andlise de
pedigree por meio da probabilidade de origem do
gene (BOICHARD et al., 1997). Em populagbes, a
variagao genética gaalmente é avaliada por meio
da taxa de endogamia, tendo este aita
sensibilidade & qualidade do pedigree, bem como
sua aplicagdo em rebanhos que nao estejam
fechados (GOYACHE et al, 2003). As

de origem do gene, previamente utilizadas em
populacdes selvagens t&m sido aplicadas para
avaliar a genéiica nos animais domeésticos,
detectando alteracbes significativas antes do
aumento da LLASMIL-ONTIVEROS
et al., 2008). O trabalho teve por objetivo realizar
aanéﬁsegenehcadebufalosdara@Carabaoem
conservacao, provenientes dos rebanhos do Campo
Experimental do Baixo Amazonas (Monte Al

PA) e do Banco de Germoplasma Animal do Mara;o
(Salvaterra-PA).

MATERIAL E METODO

O arquivo de dados genealdgicos do rebanho de
bifalos Carabao em conservacdo, provenientes
das fazendas do Campo Experimental do Baixo
Amazonas (Monte Alegre-PA) e do Banco de
Germoplasma Animal do Marajé (Salvaterra-PA),
contou com 445 registros de nascimentos de 215

machos e 230 fémeas (nascimentos entre maio de
1976 e setembro de 2008). Foi formatado em
do software EXCEL, presente no pacote

Office 2007. Os parametros baseados na
probabilidade de origem de gene, o coeficiente de
endogamia, parentesco e o intervalo médio entre

?elagba foram calculados pelo sofiware PEDIG®

BOICHARD, 2003).

RESULTADO E DISCUSSAO

Os resultados de probabilidade de origem do gene
(Tabela 1) mostram valores alarmantes para NF,
Na e Ng, indicando que o rebanho Carabao foi
formado a pariir de uma estreita base genética. A
perda de variabilidade, com o passar dos anos,
sofreu incrementos, aumentando o risco do
desaparecimento da raca no Brasil. Semelhante
aos trabathos de et al. (2003), com ovinos,
e de Villasmil-Ondiveros et al. (2008) com bovinos,
ambos rebanhos em . Arazéo NgIthm
igual a 0,66 foi maior do que a descrita para

ragas de bovinos Nelore (VOZZl et al., 2004), Guzeré
e Sindi (FARIA et al., 2004a.b), respectivamente
iguaisa 0,44; 0393043 demonstrando uma maior
perda de alelos, claramente identificada quando
apenas um individuo respondeu por 42% da
variabilidade genéfica da populagdo.
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Nascimentos registrados de outubro de 2003 a setembro de 2008 (n=148) foram produtos de 82 fémeas
com dois machos, sendo esses reprodutores meio-irm3os. Situacao similar a estudada por Nomura et
al. (2001) no gado japonés, no qual 43% da populacio descendia de cinco individuos. O nimero de
animais endogamicos foi 69, e os coeficientes médios de endogamia (F) da populacZo e entre os
endogamicos por geragio foram 1,85% e 11,95%, respectivamente, O coeficiente de endogamia da
populacgio foi préximo ao descrito por Malhado et al. (2008), de 1,9% em bifalos da raca Mediterraneo

no Brasil, po o F entre icos ficou bem mais elevado do que aquele encontrado por Costa
et al. (2005), em equinos Mang a Machador (igual a 7,2%). Contudo, toma-se indispenséavel adotar
novas estratégias de acasalamento, buscar possiveis reprodutores com cari6tipo igual a 2n=48 para

introdugdo no rebanho, medidas de controle e de gerenciamento dos recursos genétlicos, que possibilitem
a diminui¢io da perda de variabilidade genética e incremento do tamanho efetivo da populacao e, assim,
tirar o Carabao do risco de extingdo no Brasil.

Tabela 1: Principais parametros populacionais calculados para biifalos Carabao.

Parametros de variabiidade genética avaliados Valores (animais) |
Nomerototal deindividues |t 445
Numero de individuos sem progénie . I .. 309
Numero total de fundadores ey 32
Numero efetivo de fundadores (Ny) 4 53
Nimero efetivo de genomasremanescentes(Ng) | 349
Contribuigio marginal (de 1 ancestral), em % | 4191
Contribuicso marginal (de 10 ancestrais)em% | 8226
Nimero de ancestrais que explicam 50% da variabiiidade genética 2
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