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A andlise do transcriptoma tem sido uma importante ferramenta na dissecacio genética da resposta imune nos animais
domésricos. A medida dos niveis de expressio génica pode ser usada para identificar a expressio diferencial entre
individuos ou grupos de individuos resistentes ou suscepriveis ou a combinagio de ambos quando desafiados antes ou
apos 4 infestagio com parasitas. Neste estudo, a metodologia do qRT-PCR foi usada para avaliar o nivel de expressio
do gene S100 Caleinm-Binding Protein A7 (SI00A7 ou Alleigen Bos if3) que codifica para uma proteina de baixa peso
molecular ligadora de cilcio ¢ responsivel pela migragio quimiostictica de linfécitos CD4' para a regido afetada.
Os Linfécitos CD4' sdo os controladores de toda a resposta imune e secretam citacinas responsiveis pela resposta
imunitdria especifica. Foram obrida bidpsias de pele de bovinos F2 oriundos de animais F1 autocruzados, filhos de
touros holandeses e de vacas Gir. Os animais foram previamente fenotipados quanto a0 niimero de teoléginas presentes
¢ agrupados ou no grupo resistente (RES) ou no grupo susceptivel (SUS). A extragio do RNA rtotal foi feita por meio
do Kit RNeasy” Midi (Qiagen, Valencia, CA) de acordo com as instrugées do fabricante ¢ usado como molde para a
confeccio da primeira fita de cDNA urdilizando o &ir SuperSeript 111 First-Strand Sinthesis SuperMix (Invitrogen, Inc).
Os primers forward ¢ reverse foram desenhados a partir das seqiiéncias expressas geradas em bibliotecas de cDNA
formadas pelos individuos resistentes e sysceptiveis. Para estudar a expressio deste gene por RT-PCR em tempo real,
foi escolhido o método da quantificagio relativa, urtilizando como controle enddgeno o gene Gliceraldeido-3-fosfaro
Desidrogenase (GAPDH). O perfil de amplificagio para o gene S100A7 foi obrtido pelo sistema de SYBR Green
I A normalizacio da expressao génica foi feita por meio do método do 22", Diferenca relativa igual ou superior a
1.5 vezes entre os pools foi considerada como diferencialmente expressa. O nivel de expressao do gene ST00A7 foi de
3.4 vezes anmentadas no pool SUS em relagio ao pool RES. Este resultado preliminar sugere que o gene S100A7 ¢ mais
CXPrEsso NOS animais suscepriveis ao carrapato contribuindo para 0 aumento no recrutamento de leucécitos para a regiio
aferada e, porranto, rer atividade pro-inflamartéria. Este evento pode explicar a hipersensibilidade cutdnea em animais
susceptiveis ao carraparo, no entanto, esta hipersensibilidade parece ndo ser eferiva em proteger animais susceptiveis
contra a infestagio com carrapato.

Apoio financeiro: FINEPR, CNPq, CAPES e FAPEMIG.
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