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O estresse caldrico, especialmente nas regides tropicais, € uma importante fonte de perda econdmica na pecuidria bovina,
tendo efeito adverso sobre a produgio de leite, producio de carne, reprodugio, mortalidade de bezerros e saiide do
tibere. Diversas caracteristicas sio utilizadas para avaliar a resisténcia/suscetibilidade do animal em resposta as variacoes
de temperatura, tais como: diferenga da temperatura real, diferenca da temperatura da pele, diferenga da taxa de
movimentos respiratorios, taxa de sudagio, comprimento do pélo, densidade dos pélos, espessura da capa e comprimento
da capa. Sabe-se que existe uma grande variabilidade relacionada 3 resposta ao estresse calérico em diferentes ragas,
principalmente entre as ragas Zebuinas ¢ taurinas, sendo a primeira mais resistenre s variagoes de temperatura. O
objetivo desse trabalho foi mapear regides genémicas no cromossomo 1, relacionadas 3 resisténcia ao estresse calérico
em uma populagio F, de bovinos (Holandés x Gir). As coletas dos dados fenoripicos foram realizadas em duas etapas,
fora e dentro da cAmara climdtica, e em duas épocas do ano: inverno e verio. Qito marcadores microssatélites foram
selecionados visando cobrir o cromossomo 1 com espagamento médio de 20 ¢M. No total, 332 animais foram utilizados

para as anilises de associagio entre os genétipos e as caracteristicas fenotipicas. Foram incluidos no modelo como efeito

fixo: tipo de pélo, cor da pelagem e sexo do animal e como covaridvel: idade 2 contagem. O resultado das anilises de
associagio realizadas pelo programa QTL Express, mostrou a existéncia de trés QT'L para as caracreristicas avaliadas.
No verio foram detecrados dois QTL, sendo um para comprimento de pélo, localizado a 76 ¢M (p<0.,01) ¢ outro
para comprimento da capa, localizado a 93 ¢cM (p<0,05). Os alelos responsiveis por esses QTL foram provenientes
dos animais da raca Gir, ou seja, esses animais apresentam maior comprimento de pélo ¢ capa quando comparados aos
animais holandeses. Para os dados coletados no inverno foi detectado um QTL (p<0.05) para diferenca de temperatura
da pele localizado o 129 ¢M sendo que os alelos que contribuiram para esse QTL sio oriundos dos animais holandeses.
A porcentagem da variagio fenotipica explicada por esses QTL foi, respectivamente: 12,5%, 9,9% e 5,2%. Estudos
adicionais, como a realizagio do mapeamento fino nas regides identificadas, sio necessidrios para a deteccio de genes
candidatos que poderio ser utilizados na selegio assistida por marcadores. Os demais cromossomos estio sendo analisados
visando encontrar outras regioes relacionadas ao estresse térmico dentro do genoma bovino.
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