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AVALIACAO DO PROGRESSO GENETICO NA PRODUTIVIDADE DE CAUPI
DE PORTE ENRAMADOR NA REGIAO MEIO-NORTE DO BRASIL'

F.R. FREIRE FILHO?, V. Q. RIBEIRQ?, A. C. de A. LOPES?¢ A. A. dos SANTOS?

Resumo - Estimou-se o ganho genético obtido, em genétipos de porte enramador, no programa de melhoramento de
caupi da Embrapa Mcio-Norte, no periode de 1990 a 2001. Foram utilizados dados da rede experimental, num total
de 47 ensaios. Usou-se um modelo linear, com efcito de gendtipos fixos e os demais cfcitos aleatérios. O ganho
genético total do periodo foi de 106,5 kgha' e o ganho médio anual foi de 9,7 kg.ha', correspondendo,
respectivamente, a 12 % e 1,1 %. Esses dados demonstram que o esforgo realizado para melhorar o potencial
produtivo das cultivares de caupi de porte emramador cstd produzindo bons resultados mas mostram também que
algumas etapas do programa precisam ser rcavaliadas para tornd-lo mais eficiente.

Palavras-chave: Vigna unguiculata, ganho genético.

YIELD AND GENETIC GAIN EVALUATION OF CLIMBING COWPEA IN THE BRAZILIAN
MIDDLE-NORTH REGION

Abstract - This study aimed to estimate the genetic progress attained by the Embrapa Middle-North cowpca
breeding program, on the climbing cowpea genotype. Data from a 47 trails experimental net, carried from 1990 to
2001, were used. The statistics followed a linear model, considering the genotype cffect as fixed, while all the others
were regarded as having randon interactions. The estimated total genetic gain in the period was 106,5 kgha™, while
the annual genetic gain was 9,7 kg.ha' , corresponding 10 a 2,0% and 1,1% gain, respectively. The results indicated
that the breeding program efforts to get better yielding climbing cowpea cultivars, have produccd good results, but
some of the program steps need to be improved, for an increased efficiency.

Keywords: Vigna unguiculata, genetic gain.
Introducdo

O melhoramento genético deve ser continuo ¢ dindmico para poder atender as demandas dos consumidorcs,
disponibilizando um produto de boa qualidade a um prego competitivo. Entretanto, o melhoramento, embora tendo
demandas de curto prazo, como processo continuo, tem objctivos ¢ metas, geralmente, de médio prazo, haja visto
quc 0 tempo para obtengdo de uma nova cultivar, de uma cultura anual, fica entre seis e dez anos. Dessc modo, 0s
programas de melhoramento precisam ser avaliados quanto a eficiéncia na concentragio dc genes favordveis nas
linhagens elite ¢ consequentemente nas cultivares langadas comerciaimente.

Vencovsky et al,, (1988) afirmam que o ideal scria que fosse instalado um conjunto de ensaios, em diferentes
localidades, durante alguns anos, com sementes rcnovadas de cultivares langadas em diferentes perfodos do
melhoramento. Mas reconhcce, entretanto, que essa alternativa tem alguns inconvenientes pois requer recursos
adicionais além da dificuldade para recuperar as cultivares utilizadas no passado. Tém sido apresentadas diferentes
alternativas para se estimar o progresso genético em programas de melhoramento. Vencovsky et al. (1988)
apresentam uma metodologia que utiliza dados de redes de ensaios e estima 0 progresso genético com base nas
diferencas entre os gendtipos de um determinado ano em relagfo aos do ano anterior, usando os tratamentos comuns
aos referidos anos para estimar o efeito de ano, o qual ¢ subtraido do efcito total. Breseghello (1995) avaliou a
metodologia apresentada por Vencovsky et al. (1988) e duas outras que utilizam regressdo para estimar o0 progresso
genético em arroz de terras altas. Concluiu que a metodologia que utiliza regressio e dados ajustados foi a mais
precisa em seu estudo. Fonscca Junior (1997) comparou seis metodologias para estimar o progresso genético em
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feijoeiro comum, a apresentada por Vencovsky et al. (1988) duas derivadas dessa metodologia ¢ trés que utilizam
regressio. Constatou que a metodologia apresentada por Vencovsky et al. (1988) ¢ as duas derivadas _fomeccram
resultados de magnitude semelhante e embora ndo apresentando resultado significativo a metodologia que usou
regressio e dados ajustados foi a que forneceu maior coeficiente de determinacio. Breseghello et al. (1998) apresenta
uma nova metodologia que utiliza 0 método dos quadrados minimos generalizado ¢ fornece uma estimativa
ponderada do ganho genético médio do periodo estudado. .

Virios estudos tém sido feitos para estimar o progresso genético em diferentes culturas. Considerando
somente culturas anuais autdgamas, como o caupi, podemos citar o progresso genético médio anual estimado em
alguns desses estudos: em soja, Toledo et al. (1990), em dois grupos de maturagdo, obteve ganhos de 1,8% ¢ 1,3 %,
em feijoeiro comum, Abreu et al. (1994), 1,9% e Fonseca Junior (1997), no grupo cores 1,42% ¢ no grupo preto
1.6%; em arroz de sequeiro, Soares & Ramalho (1994a), 4,0%; em arroz irrigado, Soares & Ramalho (1994b), 5,2%,
Soares et al. (1994), 1,6%, Rangel et al. (2000), 0,3% e Santos et al. (1999), 0,98%. Constata-se que a maioria das
estimativas estdo abaixo de 2,0%.

Esse trabalho teve o objetivo de estimar o progresso genético médio anual em caupi de porte enramador, no
periodo del2 anos, para extrair subsidios para aperfeigoar o processo de selecdo € avaliagdo de linhagens para
torna-lo mais eficiente.

Material e Métodos

Para estimar o progresso genético obtido pelo melhoramento em caupi de porte enramador, no perfodo de
1990 a 2001, foram utilizados os resultados dos ensaios estaduais da Embrapa Meio-Norte, conduzidos em condiges
de sequeiro (Tabela 1). Como pode ser constatado os grupos de linhagens foram avaliados em ciclos de dois ou trés
anos sendo entdo substituidos por novos materiais, mantendo-se porém as testemunhas que serviram de referéncia
entre os ciclos de avaliagfo consecutivos. Desse modo se espera que oS novos tratamento introduzidos nos ensaios a
cada novo ciclo de avaliagfo, por hipStese, tenham potencial genético igual ou superior aos que foram excluidos da
rede de ensaios.

Foi utilizado a metodologia apresentado por Vencosky et al. (1988), a qual avalia a diferenga entre a
expressdo do cariter nos gendtipos de um determinado ano em relagio aos genétipos do ano imediatamentc anterior.
Essa diferenga ¢ utilizada para o célculo do ganho genético total. As diferengas entre os tratamentos comuns, em
cada par de anos consecutivos, sdo usadas para estimar o efeito-ano a ser subtraido do efeito total.

O modelo linear adotado foi:

Y, + m+a; + g +e; onde,
Y; ¢ a média geral dos ensaios no ano i;
m ¢ a média geral,
a; € o efeito do ano i comum a todas as testemunhas;
£ € o potencial gen6tipo médio de todos os gendtipos, exceto as testemunhas, avaliadas no ano i;
€; € 0 ano experimental da média Y; e mais a média das interag8es dos tratamentos com o ano i.
O mesmo procedimento foi adotado para o ano Y, onde:
Yie1 = M+, + g, T €4,
onde os efeitos sdo 0s mesmo descritos anteriormente,

Como o objetivo € estimar as diferencas genéticas de um grupo de gen6tipos avaliados em um ano em relagio

ao grupo avaliado no ano anterior tem-se o contraste:
Yia — Yi= (@n-a) + (8u1-8) T+ (E1-63),.

Esse contrate confunde as diferengas genotipicas com as de ambiente. Entretanto usando o contraste entre 0§

gendtipos que foram comuns nos dois anos de avaliagfio pode-se, isolar o efeito de ambiente, ou seja;
Ya=m+a;+g,te
Y1 = M85+ 8o e
Yeir1-Yei = @m1-8) + (Boin1-Ba) + (Cinr-€i),

Desse modp a estimativa do avango genético (ag) entre os anos i ¢ i +1, pode ser obtido pela diferenga entre o

contraste que avalia todos os tratamentos € 0 contraste que envolve somente os tratamentos comuns:
age, it (Y=Y - (Ya+ 1-Yo) = (gi1-8)-
ponn os e‘fgitos de erros experimentais € os devidos as interages sfo aleatérios € assumindo-se que sejam
0 o i e o ool B o s s Etey) - . ot
¢do genotipica média ocorrida no ano i +1 em relagdo ao ano i,

em detl:o.rréncia dos novos materiais incluidos no ano i + 1, O ganho genético total do periodo (GTP) foi obtido pela
somatoria dos ganhos anuais, ou seja:
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