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RESUMO

O objetive deste trabalho fol avaliar a diversidade gendtica presente no Banco Ativo de
Germoplasme de Marncujazeiro (BAG-Maracuid) da Embraps Mandioca ¢ Fruticaltura
Tropical. Avaharam-se caracteristicas fisico-quimicas de frutos de 535 acessos. A diversidade
genélica entre os scessos fol realizada por meio da técnica de componentes principais, Os
resultados revelaram akta diversidade  gendtica nos ecessos avabados, possibilitando a
formagdo de 16 grupos distintos, com alta diversidade, o que demonstra o grande potencial
deste germoplasma pars uso no melhoramento genético,
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GENETIC DIVERSITY OF Passiflora edulis Sims. BY PHYSICAL AND
CHEMICAL FRUIT CHARACTERISTICS

ABSTRACT

The objective of this study was to evaluate the genetic diversity present in Passion Fruit
Active Germplasm Bank (AGB-Passion fruit) from Embrapa Cassava and Tropical Fuits
Fifty five passion fruil accessions were evalusted 1o fruit physical eand chemical
characteristics. The genetic diversity among the accessions were sarried out by principal
component analysis. The results showed high genetic diversity among the sceessions
evaluated, allowing the formation of 16 different groups with hugh diversity, which showed
great potential of this germplasm te breeding.
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INTRODUCAO

Os pouces programas de melhoramento genético do maracujazerwo (Passiffora edulis Sims)
utilizam um nimero restrito de genitores pam & geragdo de populagdes segregantes, o que
pede resultar no estreitamento da base genética das progénies ¢ como resultedo 1ém-so
cultivares geneticamente semelhantes, Para que esta situaglo possa ser contomada, outros
genotipos deveriam ser utilizados como genitores, de modo a contnbuir para a ampliagdo da
base gendtica da cultura

A Embrapa Mandioca e Fruticultura Tropical possus o maior bance de germoplasma de
maracujazeiro do pais (BAG-Muaracujs) ¢ nele sio preconizadas atividades de coleta,
conservagdo, avaliagdo. caracterizagdo, documentaglo ¢ cess2o de germoplasma de Passiffora
pars pesquisa ¢ desenvolvimento de tecnologias. Porém, a disponibilizagie destes recursos
genéticos deve ser realizads somente apos & realizagddo das etapas de carmacterizagdo
merfologica, agrondmica, fitopatoldgica ¢ molecular.

Alem da caracterizagho ¢ determinagiio das potencialidades de cada acesso, estes estudos
podem contribuir  sobremancira para a cstruturaglo da  diversidade  genética e,
consegientemente, na definigo das estratégias de mancjo e uso. Assint. o objetivo deste
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trabalho for a determinago da diversidade genética de acessos de maracujazerro com o uso de
caracteristicas fisico-quimica de frutos,

MATERIAL E METODOS

Foram analisadas as scpuintes caracteristicas fisico-quimicas de frutos de 55 acessos de
maracujd-amarelo, 14 de maracyjd-roxo ¢ 3 de maracuji-doce: 1) peso de frutos (PF), em
gramas: 2) largura dos frutos (LF), em centimetros, obtido pela medigdo transversal dos
frutos: 3) comprimento dos frutos (CF). em centimetros. obtido pela mediglo longitudinal dos
frutos; 4) formato dos frutos (FF); a relagio entre comprimento ¢ largura dos frutos; S)
espessura dz casca (EC), em mm; 6) peso da casca (PC), em gramas; 7) peso da polpa, sem
sementes (PP), em gramas. 8) peso da polpa com gs sementes (PP+S), em gramas, 9)
rendimento da polpa com sements (RP4S), em % 10) rendimento de polpa sem semente
(RP), em %, 11) acidez total titulavel (AT), em %, 12) sélidos soliveis totals (SS) ou brix |
em %, ¢ 13) Ratio, Para a avaliaglo de cada acesso, foram utilizados 20 frutos.

A analise de compoaentes principais (PCA) foi utilizada parma & avaliaglo da diversidade
genética, com o uso da matriz de covari@ncia amostral ¢ dados estandardizados. A partir dos
noves componentes ¢ dos respectivos escores, foi realizada a representagdo das amostras num
grifico “biplot”, com auxilio do programa STATISTICA (StatSoft, 2001)

RESULTADOS E DISCUSSAO

Com os awtovalores obtidos. verificou-se que os dois primeiros componesies principais
explicam 96,91% da variaglo entre 0s acessos de maracujazeire do BAG-Maracujd, revelando
satisfatoriumente  a  vanabilidade manifestada entre os  acessos avaliados, © assim,
simplificando 8 interpretagdo. Os outros onze componentes principais sdo combinagdes
lineares dos dois primeiros,

Na Figura |, ¢ apresentada & dispersio dos 72 acessos de maracujazeiro em relagio aos dois
primeiros componentes principais. Observa-se a formagdo de pelo menos 16 grupos de
similandade, em funglo da grande vanabilidade genética presente nos acessos avaliados.

Os acessos de maracujd-doce (BGMOOS, BGM162 ¢ BGM163) permanceeram isolados no
grafico em relagho @os acessos de maracujd roxo e marecujd-amarelo, mclusive formando
grupos distintos entre eles. [sto ocorren, sobretudo, em fungho das grandes diferengas dos
acessos, em termeos de contendo de polpa, formato do fruto ¢ espessura de casca,

Esta estruturagdo especifica ndlo foi observada para os acessos de maracujd-roxo, que ficaram
dispersos em cinco diferentes grupos. junto com acessos de marncujd-amarelo, JA para os
acessos  de mamcujd-amarelo, a varabilidade genética foi ainda maior, haja vista a
identificagdo de 13 grupos de diversidade (Figura 1)

A aviliaglo das caractecisticas fisico-quimicas de frutos de mamcujazeiro constitui-se numa
etapa de fundamental impoctincia para os programas de melhoramento genético da cultura,
haja vista que » quahdade da fruta ¢ cssencial para atender s exigéncias do mercado
consumidor, sobretudo o de frutas i namera. Portanto, a predicdo da divergéncia genética nos
acessos de maracujazeiro do BAG-Maracuja com o uso destas caracteristicas, pode climinar a
clapa de obtenglo de todns as possiveis combmagdes hibndas, o que ¢ vantajoso,
cspecialmente quande o nimero de genitores ¢ elevado.

Com base nestas informagdes, serfio selecionados os acessos com boas caracteristicas
agrondmicas ¢ com alta divergéncia genélica, pars uso no programa de melhornmento da
cultura, visando a formaglo de populagdes segregantes com alta heterose.
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Figuea 1. Dispersio grafica do 72 acessos de maracujazeiro do BAG-Maracuja da Embrapa
Mandioca = Fruticultura Tropical. em relagio 408 dois primeiros componentes principais.,

CONCLUSOES

|- Existe grande diversidade gensticn entre os acessos avaliados:

2. 08 acessos s¢ agruparam em 16 grupos distintos, independentemente da espécie e tipo;

3. As informagdes geradas podem sumentar a8 chances de obtengdo de populagdes
segregantes com alta heterose.
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