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Resumo

O objetivo deste estudo foi avaliar a dissimilaridade genética de caracteres silviculturais de
jenipapeiros procedentes de quatro municipios do Recdncavo Baiano, através da técnica de
agrupamento. Os caracteres silviculturais avaliados foram diadmetro a 1,30 m de altura do solo (dap);
altura total (HT); altura do fuste (HF); 4rea basal (AB); qualidade do fuste (QF); iluminagdo de copa
(IC) e qualidade de copa (QC) em 50 gendtipos de jenipapeiro, nos municipios de Cruz das Almas,
Sapeacu, Governador Mangabeira e Cabaceiras do Paraguacu. Os dados foram submetidos a andlise
de agrupamento utilizando o algoritmo de Gower. Houve a formacdo de dois grupos considerando as
procedéncias dos jenipapeiros: o primeiro constituido por drvores procedentes de Cruz das Almas,
Sapeacu e Governador Mangabeira e o segundo por Cabaceiras do Paraguacu.

Introducao

O jenipapo € uma drvore caducifélia, alta, de copa grande e arredondada, de até 20 m de altura,
tronco geralmente reto, casca pouco espessa, lisa, de cor verde acizentada, com didmetro de 20 a 40
cm, ramificacdo abundante e verticilada (SOUZA, 1996; MARTINS et al., 2002).

A espécie consiste em uma boa opcdo para os pequenos agricultores, tanto pela madeira como pelos
frutos de valor comercial. Também € utilizada na arboriza¢@o urbana e na medicina popular (Costa et
al., 2005). Na producdo de cosméticos, tinturas, carvdo e para fins madeireiros, ornamentais e
alimenticios (SALOMAO & PADILHA, 2006).

O estudo silvicultural do jenipapeiro € extremamente atraente principalmente pela espécie ser
utilizada na recuperacdo de areas degradadas, florestamento e exploracdo da madeira para fins
industriais. Segundo Tonini et al. (2005), espécies nativas como o jenipapeiro, deixam de ser
estudadas por ndo conseguirem despertar interesse equivalente, na maioria das vezes, pela
inexisténcia de informagdes relativas a sua ecologia, silvicultura e biometria.

Santos et al. (2007) ressalta que a estimativa da dissimilaridade genética no jenipapeiro, podera ser
de extrema importancia na identificacdo de genitores, destinados aos cruzamentos e na identificagdo
de genitores com méixima similaridade para propagacdo vegetativa, resultando em popula¢des com
desenvolvimento vegetativo uniforme e sem que a base genética seja restrita a uma tnica fonte.

A andlise de agrupamento, permite reunir, por algum critério de classificacdo, os genitores em
grupos, de tal forma que exista homogeneidade dentro do grupo e heterogeneidade entre grupos
(CRUZ, 1990).

O algoritmo de Gower (1971) permite a andlise conjunta de varidveis qualitativas e quantitativas,
fornece uma matriz semi-definida positiva e estd disponivel tanto no programa SAS (Mumm e
Dudley, 1995), como em um software de acesso livre, designado como "R" (R Development Core
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Team, 2006). Tal técnica apresenta como vantagem a geracdo de informacdes mais abrangentes da
diversidade genética disponivel em um banco genético (GONCALVES et al., 2009).

O presente estudo teve como objetivo avaliar a dissimilaridade genética de jenipapeiros procedentes
de quatro regides do Reconcavo Baiano, através da andlise de agrupamento, com base no algoritmo de
Gower.

Material e Métodos

Os dados dos caracteres silviculturais foram coletados em 50 genétipos de jenipapeiros procedentes
de Cruz das Almas, Sapeagu, Governador Mangabeira e Cabaceiras do Paraguacu.

Os caracteres avaliados foram o didmetro a 1,30 m de altura do solo (dap), altura total (HT), altura
do fuste (HF), 4rea basal (AB), qualidade do fuste (QF), iluminagdo de copa (IC) e qualidade de copa
(QQ), conforme classificacdo estabelecida por AMARAL et al., (1998).

Uma andlise conjunta dos dados qualitativos e quantitativos foi realizada para determinacio
da distancia genética, com base no algoritmo de Gower (1971), expresso por:
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em que K € o niimero de varidveis (k = 1, 2,..., p= nimero total de caracteristicas avaliadas); i e j dois
individuos quaisquer; Wi € um peso dado a comparacido ijk, atribuindo valor 1 para comparagdes
vélidas e valor 0 para comparacdes invdlidas (quando o valor da varidvel estd ausente em um ou
ambos individuos); S;x € a contribui¢do da varidvel k na similaridade entre os individuos i e j, ele
possui valores entre 0 e 1. Para uma varidvel nominal, se o valor da varidvel k € a mesma para ambos
os individuos, i e j, entdo S;x = 1, caso contrdrio, € igual a O; para uma varidvel continua Sy = 1 - | xix_
sk | / R onde Xxix e Xj sdo os valores da varidvel k para os individuos i e j, respectivamente, e Ry € a
amplitude de variacdo da varidvel k na amostra. A divisdo por Ry elimina as diferencas entre escalas
das varidveis, produzindo um valor dentro do intervalo [0, 1] e pesos iguais.

O agrupamento hierarquico foi obtido pelo método de UPGMA (Unweighted Pair-Group Method
Using an Arithmetic Average). A validacdo dos agrupamentos foi determinada pelo coeficiente de
correlacdo cofenético (CCC) (Sokal e Rohlf, 1962).

O programa estatistico utilizado foi o R (R Development Core Team, 2006) para a andlise de
distdncia genética, agrupamentos hierdrquicos e de correlagdo cofenética. A significancia da
correlagcdo cofenética foi calculada pelos testes t e de Mantel (1000 permutagdes) no programa
estatistico Genes (CRUZ, 2008).

Resultados e Discussao

Na andlise de agrupamento, verificou-se a formagao de apenas dois grupos pelo método de cluster
com base no algoritmo de Gower para as procedéncias dos jenipapeiros avaliados (Figura 1).

Os jenipapeiros procedentes de Cruz das Almas, Sapeagu e Governador Mangabeira formaram o
primeiro grupo. O segundo grupo foi formado pelos jenipapeiros procedentes de Cabaceiras do
Paraguacu. Hansen et al. (2007) avaliando a dissimilaridade genética dos caracteres fisicos de frutos
de jenipapeiros, observou a ocorréncia de individuos de diferentes procedéncias dentro do mesmo
grupo, dando indicativo de comportamento semelhante.

A distancia de ligacdo entre os grupos foi de aproximadamente 0,46 e o coeficiente de correlagdo
cofenética foi de 0,75* significativo a 5% pelo teste de Mantel com 1000 permutagdes. Segundo



Sokal e Rohlfe (1962) valores de correlagdo cofenética igual ou acima de 0,80 sdo considerados
satisfatérios quando correlacionam matriz de distincia e a matriz de agrupamento. Entretanto, valores
de coeficiente de correlagdo cofenética abaixo de 0,80 foram observados por Bonato et. al., (2006)
avaliando a similaridade genética em plantas de sojas cultivadas e lancadas no Brasil.

Recomenda-se o cruzamento de jenipapeiros com comportamento superior dos diferentes grupos
com a finalidade de obtencdo de ganhos genéticos. Silva et al. (2007) ressalta que o cruzamento de
individuos que apresentam elevada distincia genética possibilita selecionar genitores, formando
populagcdes de interesse para o melhoramento, assumindo que genotipos superiores e geneticamente
dissimilares t€m grande probabilidade de originarem populagdes com ampla variabilidade genética.

Conclusoes

Existe variabilidade genética entre as procedéncias dos jenipapeiros avaliados.

Houve a formacdo de dois grupos considerando as procedéncias dos jenipapeiros: o primeiro
constituido por drvores procedentes de Cruz das Almas, Sapeacu e Governador Mangabeira e o
segundo por Cabaceiras do Paraguagu.
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Figura 1. Dendrograma obtido a partir de caracteres silviculturais de jenipapeiros de quatro procedéncias do

Recdncavo Baiano. Recdoncavo Baiano, 2009.



