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Resumo

Métodos de estimativa dos componentes de varidncia e tipo de transformacdo dos dados
acarretam variacdes considerdveis nas estimativas de herdabilidade. Este trabalho teve como objetivo
avaliar a influéncia de dois tipos de transformacdo de dados na estimativa de pardmetros genéticos,
para o carater germinacdo de sementes, em Ocimum officinalis (Alfavacdo). Para a andlise estatistica,
os dados foram transformados em raiz quadrada de x + 0,5 e em arco seno da raiz quadrada das
propor¢des observadas, em seguida foi realizada andlise de variancia para o cardter germinacio de
semente. O coeficiente de variacdo foi baixo (CVe=4,84%) ndo variando entre os métodos de
transformacdo e demonstrando boa precisdo para o ensaio. O cardter apresentou alta herdabilidade
(h’=91%) e uma forte influéncia ambiental (CVg=9,10%). As transformagdes dos dados ndo afetaram
as estimativas dos coeficientes de determinacdo genotipica e de variacdo genética.

Introducao

Um programa de melhoramento genético vegetal consiste em identificar a variabilidade
genética da espécie, selecionar os individuos superiores e desenvolver cultivares por selecdo
(DUDLEY; MOLL, 1969).

O delineamento de estratégias eficientes de melhoramento depende, fundamentalmente, do
conhecimento do controle genético dos caracteres a serem melhorados. Entende-se por controle
genético, ou base genética de um cardter, todos os mecanismos responsaveis pela heranga do cariter,
tais como nimero de genes que o governam, as acodes e efeitos génicos, herdabilidade, repetibilidade,
coeficiente de variacdo genética e associacOes genéticas com outros caracteres (RESENDE, 2002).
Estes fatores sdo de particular importincia para a execugcdo de programas de melhoramento
(HALLAUER, 2007).

A herdabilidade diz respeito a propor¢do relativa das influéncias genéticas e ambientais na
manifestacdo fenotipica dos caracteres e indica, portanto, o grau de facilidade ou dificuldade para
melhorar determinada caracteristica (RESENDE, 2002). Outro parimetro relevante nos estudos de
genética quantitativa é o coeficiente de variagdo genética, que permite inferir sobre a magnitude da
variabilidade presente nas populacdes e em diferentes caracteres (RESENDE, 2002).

Fatores como os métodos de estimativa dos componentes de varidncia, diferentes amostras de
dados, tipo de transformacdo e de andlise, grau de parentesco entre os individuos, e ainda o modelo
adotado, quando se usa um método especifico, acarretam variacdes considerdveis nas estimativas de h*
(ROBERT; DUCROCQ, 1996). Comparando alguns destes fatores Freitas (2000) concluiu que
métodos de estimagdo, andlise univariada ou multivariada, diferentes amostras e tipo de transformagio
de dados, nesta ordem, foram os que mais influenciaram as estimativas de h> em gado de corte.

Este trabalho teve como objetivo avaliar a influéncia de dois tipos de transformagdo de dados
na estimativa de parametros genéticos para o carater germinacdo de sementes em Alfavacio (Ocimum
officinalis L.).
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Materiais e Métodos

Sementes nao escarificadas de 15 progénies de Ocimum officinalis foram colocadas em placas
de Petri previamente forradas com papel filtro e acondicionadas em cdmara de germinacdo do tipo
B.O.D regulada para proporcionar temperatura de 25 + 1°C e fotoperiodo de 12 horas. O delineamento
experimental foi em blocos casualisados, constando de quinze tratamentos (prog€nies) e trés
repeti¢cdes, totalizando 45 parcelas. Cada unidade experimental foi constituida de uma placa de Petri
contendo 50 sementes.

Para a andlise estatistica os dados foram transformados em v X+ 0,5 e em arco seno RY x(%)/ 100,
com os dados transformados foi realizada andlise de varidncia para o cardter germinagdo de semente,
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estimando a variancia genética entre familias (G7) e a variancia fenotipica (Gr) pelas seguintes
equacgoes:

[1] 6; =(Q1-Q2)/r
[2] 67 =Ql/r

Onde Ql= quadrado médio da familia, Q2= quadrado médio do residuo experimental, r =
nimero de repeticdes. Com base nestas estimativas, foram calculados o coeficiente de variagdo

genético (CVg) ¢ o coeficiente de determinagdo genotipico (b;), equivalente ao coeficiente de
herdabilidade no sentido amplo, através das seguintes férmulas:

3] CVg =4/67 /mx100
[41b, =67 /67

Onde m = média geral. As médias entre familias foram avaliadas pelo teste de Scott-Knott.
Resultados e Discussao

O coeficiente de variagdo foi baixo e ndo variou entre os tipos de transformacio,
demonstrando assim boa precisdo para o ensaio e para critério de avaliagdo. A porcentagem média de
germinacdo foi de 72,22% (dados ndo transformados) havendo ampla variabilidade entre progénies
(p<0,05), sendo que pelas duas transformacdes, as progénies quatro, oito, quatorze e quinze foram as
que apresentaram as maiores médias. A menor média foi da progénie seis, pelas duas metodologias
(Tabela 1). Por se tratarem de sementes ndo escarificadas, a porcentagem de germinacao reflete o grau
de dorméncia presente nesta espécie.

O valor estimado para o coeficiente de determinacdo genotipico, que equivale a herdabilidade
no sentido amplo, foi elevado (Tabela 2), sugerindo a possibilidade de ganhos genéticos para menor
grau de dorméncia, tendo em vista que o progresso esperado com a selecdo depende da herdabilidade
do cardter, da intensidade de sele¢do e do desvio padrdo fenotipico do carater (DUDLEY; MOLL,
1969).

A variabilidade observada para porcentagem de germinacdo tem sido atribuida tanto a fatores
genéticos como ambientais, sendo que, foi encontrado baixo valor para o coeficiente de variagdo
genético (Tabela 2), indicando que grande parte da variabilidade apresentada € devido a fatores ndo-
genéticos. Porém, a relagdo CVg/CVe superior a unidade, verificada, reflete uma situacido bastante
favordvel a selecdo (CRUZ; REGAZZI; CARNEIRO; 2004).

Rego et al., (2005) estudando 26 progénies de Albizia lebbeck estimaram a herdabilidade no
sentido amplo em 0,79. Vieira et al., (2005) estudando progénies de meio-irmaos de cenoura
estimaram a herdabilidade em 0,93 e Oliveira, Neto, Nascimento (2003) avaliando 20 progénies de
acaizeiro estimaram a herdabilidade em 0,58.



Em todos estes trabalhos assim como neste estudo, foram encontrados baixos valores para o
coeficiente de variacdo genético e altos valores para o coeficiente de determinagdo genotipico,
evidenciando a existéncia de variabilidade e de um alto componente ambiental para dorméncia de
sementes.

Estudos desta natureza sdo importantes, tanto do ponto de vista ecolégico como genético, pois
permitem estimar de que forma ou em que magnitude as popula¢des podem responder a diferentes
pressdes de selecdo impostas pelo ambiente ou em programas de selecdo artificial (VEASEY;
FREITAS; SCHAMMANSS, 2000), determinando os métodos mais eficientes de selecdo a serem
utilizados nos programas de melhoramento vegetal (REGO ef al., 2005).

Assim como no trabalho de Freitas (2000), ficou evidente que os tipos de transformacio de
dados ndo afetaram as estimativas de parametros genéticos, pois valores idénticos foram encontrados
para herdabilidade no sentido amplo e valores muito préximos sdo demonstrados para o coeficiente de
variagdo genético (Tabela 2).

Conclusao

Os tipos de transformagdo de dados ndo afetaram as estimativas de pardmetros genéticos,
sendo que a alta h’e a relagio CVg/CVe indicam que métodos de melhoramentos simples poderdo ser
utilizados para a obtencdo de ganhos genéticos.
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Tabela 1. Médias de germinacdo transformadas em arco seno v*(%)/100 e em vx+0.,5  de

sementes nao escarificadas entre 15 progénies de O. officinalis.

Progénie Arco seno A/ X(%)/100 Jx+05

1 0,063 a 8,90 b
2 0,061 b 8,67b
3 0,060 b 8,48 ¢
4 0,065 a 9,27 a
5 0,058 b 8,18 ¢
6 0,047 d 6,70 e
7 0,056 b 7,86 ¢
8 0,068 a 9,59 a
9 0,058 b 8,20 ¢
10 0,059 b 8,28 ¢
11 0,058 b 8,19 ¢
12 0,057 b 8,08 ¢
13 0,053 ¢ 7,46 d
14 0,066 a 9,30 a
15 0,068 a 9,59 a
Meédia geral 0,060 8,45

*Médias seguidas de mesma letra na coluna pertencem ao mesmo grupo pelo teste de Scott-Knott a 5% de
probabilidade.

Tabela 2. Andlise de varidncia com dados transformados, coeficiente de variagdo genético (CVg),
coeficiente de determinacdo genotipico (b;), coeficiente de variacdo experimental (CVe) e relagdo

CVg/CVe para o cardter germinagcdo de sementes entre 15 progénies de O. officinalis.

Dados transformados em X + 0,5

FV GL QM Cvg b; CVe(%)
CVg/CVe
Progénie 14 1,925707* 9,06 0,91 4,83 1,87
Bloco 2 0,911942%
Residuo 28 0,166883
Total 44

Dados transformados em +/ x(%)/100

FV GL QM Cvg bi CVe(%) CVg/CVe
Progénies 14 0,000097* 9,10 0,91 4,84 1,88
Bloco 2 0,000046*

Residuo 28 0,000008

Total 44

*Significativo a 5% de probabilidade pelo teste F.



