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The aim of this work was to analyse the genetic diversity among forty mugua (Kinosternon scorpiodes)

irom BAGAM - Embrapa Eastem Amazon Germoplas

amplify DNA showed polimorfism. It was selected
was carried out by NTSYS-pe, 2.02 and Jaccard
three polymorphic bands. The
results showed genetic diversity
germoplasm collection of mugua.

INTRODUGAO

Os recursos genéticos animais s3o de fundamental
importancia para a manutengio da biodiversidade
Amazdnica, entretanto, tem sofrido graves ameagas
nédo somente pelo mau uso como pelo
desconhecimento da biologia e técnicas de manejo
da maioria das espécies. Inimeras espécies da fauna
e da flora tem sido alvo de devastagédo e cacga
predatéria. Neste contexto enquadra-se o mugua
(Kinosternon scorpioides) que é uma pequena tartaruga
semi-aquatica que habita o lodo do fundo de lagos e
rios. Pertence a familia dos quinosternideos e tem
ampla distribuicdo geografica indo do Panama, na
Ameérica Central, ao norte da América do Sul, sendo
que no Brasil € encontrada nas caatingas do nordeste,
nos lengdis maranhenses e na regido Amazonica.
Muito conhecida em Belém, sua carne é apreciada
onde € comum servirem no préprio casco sendo
conhecida como “casquinha de mugua”, ou seja, um
mexido da carne desse animal servido na proépria
carapaga. Sua carapaga possui trés carenas
longitudinais e o focinho termina em forma de bico.
Seu casco, oval, & pardo-escuro e marcado em cima
por trés linhas longitudinais em relevo, com a parte
correspondente ao ventre amarelada. O mugua tem
pernas altas e um bico que lembra o dos papagaios.
O rabo das fémeas é mais longo que o dos machos.
E um animal onivoro de pequeno porte, cerca de 20
a 30 cm, é apanhado aos milhares na ilha de Maraj6
e muito vendido no mercado de Belém e por isso tem
sofrido ameagas pela colheita desenfreada que tem
ocorrido ao longo dos anos. Neste sentido a Embrapa
Amazdnia Oriental, iniciou as pesquisas com esta
espécie e visando a conservagio da mesma implantou
uma coleg&o in situ no Banco de Germoplasma Animal
da Amazonia Oriental-BAGAM, na ilha de Marajé, em
Salvaterra, no estado do Para-Brasil, cujo objetivo é
acompanhar o desenvolvimento produtivo e
=produtivo, desenvolver técnicas de manejo, avaliar

m Collection. All four RAPD primers utilized to

fifty six polymorphic bands. Genetic divergence analysis
coefficient. From a total of sixty five it was selected fifth
M14 and M11 were shown to be the most divergent. In conclusion, the
that can be used in breeding programs an

d in strategies to manage

a diversidade genética e estimular o uso racional
da mesma. Neste contexto, esta sendo realizada
a caracterizagdo genética ja que a escassez de
conhecimentos sobre a diversidade genética das
espécies faz com que este tipo de estudo seja
prioritario para assegurar informacdes e utifizagdo
das potencialidades das mesmas. Atualmente a
colegdo é composta de animais em sistema de
criagao controlada onde s&o avaliados os dados
referentes & produgéo de carne, manejo das
posturas e dos ovos além da criagdo em cativeiro.
Séo animais adultos, machos e fémeas e animais
jovens.

MATERIAL E METODO

Foram coletadas aleatoriamente amostras de
sangue de 40 animais pertencentes ao Banco de
Germoplasma Animal da Amazénia Oriental-
BAGAM localizado na Ilha de Maraj6, em
Salvaterra-PA. O DNA foi extraido a partir de
sangue total utilizando um protocolo inorganico
pré-estabelecido. Apos a extragio os DNAs foram
guantiﬁcados em gel de a 1%. Foi utilizado 5 i

e cada amostra, acrescido de 2 pl de tampao
de carregamento e 4 pl de agua ultra pura. A
interpretacéo do gel foi baseada na intensidade
das bandas dos DNAs de eqiiinos comparadas
com as intensidades das bandas do DNA integro
de bacteriéfag.o Lambda (50, 100 e 200 ng/ul).
Apos a quantificagédo, os DNAs foram diluidos a
partir da amostra total com &gua destilada
autoclavada para a concentragéo de 3 ng/pl. As
aliquotas foram armazenadas a —20 C. Foram
utilizados guatro primers previamente
selecionados OPU, OPA, OPJ e OPM. As reagdes
foram desenvolvidas, de acordo com o protocolo
de Williams et al. (1990) modificado num volume
final de 13 |, contendo agua destilada autoclavada,
20 mM Tris-HCI (pH 8,0), 50 mM KCI, 2,0 mM
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MgCl2, 200 M de cada dNTP, BSA purificada (2,5 mg/ml), 1,3 uM primer arbitrario, 1U.1 Tag DNA
polimerase e 15 ng de DNA gendmico. As amplificagdes foram realizadas emqm termocéclador
Thermolyne Amplitron 1l, modelo DEb 80225, sendo realizados 40 ciclos de 1" a 94 ~C, 11a37"Ce?2
a 72 YC. sequidos de mais 7' a 72 ¥ C. A separagao dos produtos amplificados foi pela eletroforese
horizontal em gel de agarose a 1,0%. Apos a visualizagao 0s géis foram fotografados em equipamento
de fotodocumentagao. Para a analise dos dados utilizou-sé O NTSYS 2.02 (Numerical Taxonomy and

Mvariate Sysiem). Iniciaimente, construiu-se uma malriz para os fragmentos polimérficos amplificados
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COf esenca (1) & auséncia de banda {C). Somente foram consideradas as handas gu

R 2 e e e

idas. Bandas muito fracas, de dificil resolugao, nao forat
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. mareadores RAPD foram amplificados pelos primers ulilizados, com tamanhc variandgo
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de pb dos quais 53 faram polimérficos gerando 81,5% de polimorfismo. O nimero de
fragmenios nolimarficos variou de oito (OPM 08) a treés {OPJ 18). Observou-se dentre os fragmentos

i s & voorréncia de bandas especificas zos individuos. Observou-se u litude significativa
HOS = similaridads gend = 7% a O7% A mawnr 311

A

» Somartn o NONerT S8y
Do = ==t

WILLIAMS, 4. G K.: KUBCLIK, A. R.; LIVAK, K. J.i RAFALEK

orimers are usefui as genetic markers. Nucleic Acids Research, v.18, p.6531-0535,

J. A; TINGE S LA

170



