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0 carrapato Rhipicephalus (Boophilus) microplus e considerado urn dos maio res causadores das perdas
produtivas de bovinos no Brasil e no mundo. Estimativas indicam perdas anuais de dais bilhoes de d6lares no
Brasil. A variabilidade genetica para resistencia de bovinos ao carrapato tern sido verificada, demonstrando que
ha potencial para 0 melhoramento dessas caracteristicas nessa especie. Dessa maneira, 0 objetivo deste trabalhofoi 

verificar a existencia de genes diferencialmente expressos em bovinos resistentes e sensiveis ao carrapato
Rhipicephalus (Boophilus) microplus. Amostras de cinco animais classificados como resistentes ao carrapato e
cinco animais classificados como sensiveis, dentro de quatro grupos geneticos, Nelore (NE), 1/2 Angus 1/2 Nelore
(AN), 1/2 Canchim 1/2 Nelore (CN) e 1/2 SimentalV2 Nelore (SN), foram coletadas ap6s infestac;ao artificial com 0
carrapato Rhipicephalus (Boophilus) microplus. Foi feito 0 isolamento e purifica<;ao em coluna de silica do RNAtotal 

e, posteriormente, as amostras foram submetidas a analise de expressao genica em larga escala, pela tecnica
de microarranjos utilizando a plataforma Affymetrix. Os resultados obtidos dos chips de microarranjos foram
submetidos a analise de qualidade par meio dos pacotes affy e affyqcreport do programa R. Posteriormente, foi
feita uma pre-corre<;ao dos dados pelo procedimento RMA (media multiarranjo robusta), sumariza<;ao pelo
pacote Rjaffy e busca par interac;ao entre tratamento e a expressao de pelo pacote Rjmaanova. Considerando os
valores de log2 das razoes de expressao maio res que 0,75 ou men ores que -0,75 obtidas, 30 transcritos foram
diferencialmente expressos, sendo que desses, 18 foram super-expressos no grupo resistente e 13 foram super-
expressos no grupo sensivel, incluindo genes que codificam citocinas, transferases, fatores de coagulac;ao,
fosfolipases, moleculas de adesao, alem daqueles que nao possuem fun<;ao descrita. Pode-se concluir que ha
diferen<;as no padrao de expressao genica entre grupos de animais resistentes e sensiveis, de forma que ha a
necessidade de estudar carla urn desses genes separadamente, com a finalidade de evidenciar 0 sell papel na
resistencia ao carrapato.
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