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I - INTRODUCTION

Le palmier a huile (Elaeis guineensis Jacquin) est, parmi les plantes oléagineuses, celle qui
fournit le rendement le plus élevé en matiéres grasses par hectare. Dans des conditions écologiques
favorables, des productions de plus de 6 tonnes d’huile par hectare/an peuvent étre atteintes (Escobar
etal.,1996 ; Hee, 1996 ; Pamin ez al., 1986 ; Rajanaidu et Jalani ,1996 ; Sharma et Pau, 1996 : Weng
et Shamsuddin, 1996 ; Yuan et Weng, 1996 ).

Domestiqué en Afrique, le palmier  huile a été dispersé dans le monde tropical, 2 partir du

“17eme siecle, par le commerce triangulaire des esclaves pratiqué par les pays colonisateurs
européens. Introduit en Asie au 19&me siécle, il a vu son essor économique au début du 20eme
siecle, dans les pays asiatiques (Malaisie et Indonésie) aujourd’hui responsables de plus de 90% de
la production mondiale d’huile de palme et de palmiste (Oil World 1997). La production mondiale
de I"huile de palme a été de 18,2 millions de tonnes en 1997 et, aujourd’hui, le palmier contribue
a fournir 19% de la production mondiale de corps gras, juste derriére le soja (Oil World 1997). Cette
production est d'ailleurs en pleine expansion et elle a plus que doublé dans les vingt derniéres années
(Figure 1.1). C'est la culture pérenne qui occupe une des plus importantes surfaces cultivées dans les
régions tropicales humides, avec 5,2 millions d'hectares en production en 1997 sur trois continents,

en Asie du sud-est, en Afrique, et en Amérique Tropicale (Oil World 1997). "

En Amérique tropicale, cultivé depuis son introduction par les esclaves, le palmier 2 huile
africain est actuellement menacé par plusieurs ravageurs et maladies, en particulier par la “pourriture
du coeur” (Photo L.1), maladie létale et d’étiologie inconnue, qui, depuis son apparition en Colombie
en 1963, a entrainé la destruction totale de plantations. Aujourd’hui, cette maladie est aussi présente

dans des plantations du Pérou, de I’Equateur, du Brésil, du Surinam, du Venezuela et du Panama.

Les programmes d’amélioration génétique du palmier 2 huile conduits actuellement dans
cette région, s’intéressent surtout a la résistance a cette maladie. Malgré les efforts de recherche
depuis plus d’un quart de siécle, les connaissances sur la “pourriture du coeur” sont encore trés

limitées. Jusqu’a aujourd’hui, les chercheurs n’ont pas détecté sur I’espeéce africaine de source de
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résistance a cette maladie. La seule connaissance solide sur le sujet, c’est le comportement
remarquable de ’espéce sauvage de palmier Elaeis oleifera (Kunth) Cortés vis-a-vis de cette
maladie (Amblard et al. 1995 ; Hartley 1988). Espéce exclusive du continent américain, et sans
valeur commerciale car elle présente une trés faible production d’huile, I’E. oleifera est une
ressource génétique pour I’amélioration du palmier a huile, d’autant plus intéressante que
I’hybridation entre les deux espéces est aisée. Outre une résistance remarquable 2 la pourriture du
coeur, transmise aux descendances hybrides entre les deux espéces, on trouve d’autres caractéres
d’intérét, tels qu’une meilleure qualité d’huile, un taux de croissance faible et une bonne tolérance
a certains ravageurs et a d’autres maladies (Hardon et Tan, 1969 ; Hardon ,1969 ; Meunier et

Hardon, 1976 ; Meunier et al., 1976 ; Hartley, 1988)

L’objectif premier de ce travail était d’obtenir des informations sur la diversité génétique et
sa structuration au niveau de populations d’E. oleifera représentant I’aire de distribution de I’espece.
L’étude de la diversité génétique de cette espéce de palmier a huile américaine s’inscrit dans
I’approche de leur utilisation par les programmes d’amélioration du palmier 2 huile africain. Les
relations génétiques entre les origines d’E. oleifera et ’espéce africaine E. guineensis seront aussi

analysées.

Cette €tude s’appuie sur le matériel végétal existant en collection sur les stations du Rio
Urubu/EMBRAPA/Brésil et La Mé/IDEFOR/Cdte d’Ivoire. Les marqueurs utilisés ont été, d’une
part, les RFLP nucl€aires et cytoplasmiques, et d’autre part, les AFLP, 2 partir d’analyses réalisées

par un laboratoire de service.

Une présentation bibliographique générale sur les espéces de palmier 2 huile et sur
I"utilisation des ressources génétiques constitue la PARTIE I, suivie de la description des matériels
et méthodes faite 4 la PARTIE IIL '
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Les résultats obtenus selon les approches choisies seront présentés et discutés en PARTIE IV :
IV.1 - Organisation de la diversité génétique chez I’espéce américaine révélée par RFLP
IV.2 - Diversité génétique d’E. oleifera et d’E. Aguineensis étudiée par RFLP et AFLP

IV.3 - Résultats des analyses RFLP complémentaires aux articles

IV.4 - Autres études sur les génomes du palmier 2 huile

1 - Diversité génétique au niveau des génomes du cytoplasme par la technique RFLP
2 - Diversité génétique de I’ADN ribosomique chez le genre Elaeis

3 - Evaluation de la quantité de I’ADN nucléaire chez le genre Elaeis.

Finalement, une discussion générale est présentée en PARTIE V. Les perspectives offertes par

ce travail seront présentées en PARTIE VI. La constitution d’une core collection pour la collection

d’E. oleifera de "EMBRAPA/Brésil est proposée.



