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amplificado um fragmento de 1.2 kb, conforme esperado para
fitoplasmas, especificamente nas amostras provenientes de
plantas que exibiam, simultaneamente, os sintomas de
mosaico e de superbrotamento. Acredita-se que este seja o
primeiro relato de infecgdo mista envolvendo virus e
fitoplasma em abdbora,

"Bolsista CNPq; ** Bolsista CAPES.

DETECGAO E CARACTERIZAGCAO MOLECULAR DO
Banana streak virus (BSV) NO BRASIL, PRESENTE EM
DIFERENTES CULTIVARES DE BANANEIRA. D.Vv.
FIGUEIREDO", F.C. JULIATTP-, L. GASPAROTTO?, F.C.O.
FREIRE®, P.E. MEISSNER FILHO® & P.S.T. BRIOSO"~ ('Lab.
Virologia Vegetal e Virdides/UFRRJ, CP 74585, 23851-970,
Seropédica/RJ; e-mail: brioso@whouse.com.br; 2UFU;
*Embrapa Amazénia Ocidental; *CNPAT: 5CN PMF). Molecular
detection and characterization of Banana streak virus (BSV
in banana cultivars present in Brazil, '

A bananeira é uma das fruteiras mais cultivadas nos paises
tropicais. Em 1997, o Brasil destacou-se como o 2° produtor
mundial. O BSV esta mundialmente distribuido e ha

evidéncias de que seqiiéncias virais estio sendo integradas

no genoma de Musa. O objetive foi o de detectar e caracterizar -

molecularmente o BSV em cultivares de bananeira, utilizando
PCR com primers degenerados. Em 69 amostras, detectou-
se 0 BSV nas cvs. diplides (AA: Khai Nai On), tripldides
(AAA: Caipira; AAB:Magca, Mysore, Prata, Prata Ani e Thap
maeo) e tetrapldides (AAAB: FHIA 21, Pacovan Apodi e PV
0344). Foram detectadas quatro estirpes sendo que, uma
ocorre na BA, CE, MG, RJ e SP, e as outras trés ocorrem no
CE. Este é o primeiro relato molecular da existéncia de
diferentes estirpes do BSV no Brasil, bem como de cultivares
de bananeiras livres de virus, e da padronizag&o de técnica
molecular para a certificagdo de mudas de bananeira no pais.
" Bolsista CNPq.
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AMPLIFICACAO, POR RT-PCR, DE FRAGMENTO ESPEGI-
FICO DE ESTIRPE DO Cucumber mosaic virus (CMV) NAO
TRANSMITIDA MECANICAMENTE DE BANANEIRA._D.V.
FIGUEIREDO™, S.P. SILVA NETO?& P.S.T. BRIOSO"*('Lab.
Virologia Vegetal e Virdides/DenF/IB/UFRRJ, CP 74585,
23851-970, Seropédica/RJ/Brasil; e-mail: brioso@whouse.
com.br.; CAMPO/Biotecnologia, 38600-000, Paracatu/MG).
Specific fragment amplification by RT-PCR of a non-
mechanically transmitted CMV strain from banana.

O cultivo e o consumo de banana tem intensificado e a
produgdo de plantulas por cultura de tecido aumentado. Em
geral, inoculagdo em plantas indicadoras e ELISA sao
utilizados para indexar plantas mae livres de virus. Relatos
indicam a ocorréncia de estirpes do CMV nao transmitidas
mecanicamente as indicadoras, nem detectadas por ELISA.
Este trabalho padroniza o RT-PCR para diagnosticar tais
estirpes do CMV. Foram usadas folhas de bananeira ‘Mysore’,
sadia e infectada com a estirpe do CMV que nao é transmitida
mecanicamente, coletada no RJ. Para a extragdo do RNA
total adotou-se 0 método descrito por Brioso (1995) sendo o
produto amplificado por RT-PCR visualizado através de
eletroforese em gel de agarose. Foi observado, apenas na
amostra infectada, uma banda com 450 pb. Esta metodologia
se mostra como uma alternativa a confirmagéo de amostras
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que s&o inconclusivas no teste biolégico ou em ELISA na
indexagao do CMV em bananeiras.
" Bolsista CNPq.
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COMPAHAQ/'\Q DA SEQUENCIA DE PARTE DO GENE DA
CAPA.PROTEICA DE ISOLADO FRACO E ISOLADO
SEVERO DO Passion fruit woodiness virus OBTIDOS NO
NORDESTE. S.M. S. MAPURUNGA'; R. C. A. LIMA2 M. T.
SOUZA Jr2 & J. A. A. LIMA' ('Univ. Federal Ceara, Lab.
Virologia Vegetal, Cx.P.12.168, Fortaleza, CE, 60.350.00, e-
mail:albersio @ ufc.Br; (EMBRAPA-CENARGEN, CP 02372,
70770-900 Brasilia DF.). Comparison of part of the coat protein

gene sequence of mild and severe Passion fruit woodiness
virus isolates obtained in the Northeast.

O endurecimento dos frutos causado por Passion fruit
woodiness virus (PWV) constitui importante problema
sanitario do maracuja (Passiflora edulis). Na inexisténcia de
controle eficiente e duradouro, o desenvolvimento de plantas
transgénicas expressando o gene da capa protéica (c¢p)
imunes ao PWV podera ser a solugdo deste problema. O
presente estudo objetivou conhecer e comparar as seqiéncias
de parte do gene cp de dois isolados de PWV obtidos no
Ceara (isolado fraco) e em Pernambuco (isolado severo).
Aproximadamente 52,88% do gene cp e a regido ncr ("non
cod region”) do PWV fraco e do PWV severo foram
seqlienciadas e comparadas. Resultados das seqliéncias de
460 nt do gene cp e 136 nt da ncr dos dois isolados de PWV
apresentaram uma homologia média de 95,47%, quando
comparadas entre si. Quando as seqii&ncias gendmicas dos
dois isolados brasileiros foram comparadas as de trés
isolados de PWV de outras partes do mundo, obtidas do
GeneBank, observou-se uma homologia média de 85,45%
da seqtiéncia dos 460 nt do gene cp. Estes dados revelam
uma baixa variabilidade entre os isolados nordestinos de PWV
e diferengas entre eles e isolados de PWV de outras partes
do mundo.

Apoio Financeiro: CNPq
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FONTES DE RESISTENCIA MULTIPLA EM CAUPI A ViRUS
DAS FAMILIAS Bromoviridae, Comoviridae E Potyviridae. J.
A A. LIMAL, E. O. MARREIROS!, F. FREIFE FILHO?, I. M.
SITTOLIN? & V. Q. RIBEIRO?. (UFC, Lab. Virologia Vegetal,
Cx.P.12.168, Fortaleza, CE, 60.350.00, e-mail:albersio @
ufc.br; Embrapa-CPAMN). Source of multiple resistances in
cowpea to viruses from the families: Bromoviridae,
Comoviridae and Potyviridae.

Aidentificagao de fontes de resisténcia a virus tem constituido
grande preocupagdo dos pesquisadores envolvidos em
pesquisa com caupi (Vigna unguiculata), leguminosa de
elevado valor protéico e acentuada importancia para dieta
dos nordestinos. O presente trabalho objetivou avaliar o
comportamento de 40 genétipos de caupi aos virus e estirpes
das seguintes familias e géneros: Bromoviridae género
Cucumovirus: Cucumber mosaic virus (CMV); Comoviridae
género Comovirus: Cowpea severe mosaic virus (CPSMV),
estirpe Ceara (CPSMV-CE) e estirpe Macaibo (CPSMV-MC),
e Potyviridae género Potyvirus: Cowpea aphid-borne mosaic
virus (CABMV), isolado Quixabinha (CABMV-Qx) e isolado
Lima Campos (CABMV-LC). Cada isolado de virus foi
inoculado em oito plantas de cada gendétipo, as quais foram
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