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Introducéao

O guaranazeiro {(Paullinia cupana var. sorbilis (Mart.) Ducke,
Sapindaceae) € um dos componentes da diversidade cultural e vegetal de
reconhecido potencial econdmico para a agricultura amazénica. A exploracao
da espécie em plantios comerciais agrega valores para produtores,
diretamente pela elaboracdo de produtos naturais, como o pé de guarana
usado no preparo de sucos ou indiretamente como fonte de matéria-prima
para aproveitamento da cafeina natural na industrializacdo de produtos

medicinais e refrigerantes.

A Embrapa Amazdnia Ocidental tem concentrado esforcos para reunir
variabilidade genética em colecdo in vivo de germoplasma, visando sua
utilizacdo no melhoramento da espécie. A colecdo constitui-se na principal
reserva de alelos para a busca de solucbes para os problemas da cultura, tais
como a ocorréncia de doencas e a baixa produtividade. Os primeiros
resultados de pesquisa permitiram a selecdo de clones com elevados
potenciais produtivos e tolerantes a doencas.

A continuidade das pesquisas se faz necessaria para fundamentar a
tomada de decisdo sobre implementacdo de novos procedimentos técnicos
que assegurem a manutencdo da variabilidade genética da espécie sem
comprometer a obtencdo de ganhos genéticos futuros na selecdo de
populacdes e/ou clones. O estudo da similaridade genética entre os clones de
guaranad conservados e clones selecionados poderd fornecer dados
importantes para estabelecer estratégias de conservacdo e utilizacdo no
melhoramento.

A informacdo molecular pode auxiliar no direcionamento de
enriquecimento da base genética durante o andamento de um programa de
melhoramento, bem como na avaliacdo da redundancia e deficiéncias das
colectes de germoplasma, gerando dados sobre a eficiéncia do processo de
coleta, manutencdo, manejo e ampliacdo de um banco de germoplasma
{Scroch et al. 1992). Considerado o mais simples em termos operacionais, o
RAPD apresenta a vantagem da utilizacdo de iniciadores de sequéncia
arbitraria para dirigir a reacdo de amplificacdo, eliminando assim a
necessidade do conhecimento prévio da sequéncia (Williams et al., 1990).
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Neste trabalho foram geradas informacdes sobre a similaridade
genética em nivel molecular para os diversos clones da colecdo de
germoplasma da Embrapa Amazénia Ocidental, com a perspectiva de
aumentar o conhecimento sobre o recurso genético e orientar novas decisoes
no programa de pesquisa da cultura.

Material e Métodos

O estudo reuniu clones descendentes das primeiras coletas de
sementes em plantios tradicionais da regido de Maués até clones da dltima
coleta de estacas realizada nos Municipios de Iranduba, Manaus e Maués; os
quais sao identificados respectivamente por CIR, CMA e CMU. Foram
analisados 75 clones da colecdo da Embrapa Amazdnia Ocidental, que é
mantida no campo experimental da sede da Embrapa Amazénia Ocidental.
Esta Localizado no km 29 da Rodovia AMO10 (Manaus-ltacoatiara), em area
com altitude de 50m, em relacdo ao nivel do mar, latitude de 02°52" S e
longitude de 59°52" W Gr, com temperatura média anual de 26°C e uma
precipitacao superior a 60 mm no més mais seco do ano.

O DNA gendmico de cada clone foi isolado de acordo com o protocolo
de extracdo CTAB e areacdo de RAPD foi semelhante a utilizada por Ferreira &
Grattapaglia (1998). Os fragmentos amplificados de DNA foram separados
em gel de agarose 1% e corado com brometo de etidio. As imagens dos géis
foram capturadas com maquina digital e arquivadas em computador para
andlise dos padrdes de bandas. A matriz binaria resultante serviu para estimar
as similaridades genéticas, com base no coeficiente de Dice (Rohlf 1992). Na
analise dos dados foi construido um dendrograma para melhor visualizacao
das relacOes entre os clones.

Resultados e Discussao

Dezesseis iniciadores foram selecionados e produziram 150 bandas
para a andlise da similaridade do germoplasma de guarana. O numero de
bandas polimérficas variou de cinco (OPAQ-05) a treze (OPAL-09 e OPAL-
20}, com a média em torno de nove bandas por iniciador.

Em espécies alégamas e propagadas assexuadamente, assim como o
guarana, a quantidade de bandas tem sido varidvel, 88 em mandioca
{Colombo et al.,2000) e 149 em acerola (Salla et al., 2002). Em rambutan
{Nephelium lappaceum L.), espécie da mesma familia do guarana, 73 bandas
polimérficas foram suficientes para caracterizar acessos da colecdo de
germoplasma {Chew et al., 2002). O namero elevado de bandas polimérficas
sugere a presenca de elevado polimorfismo entre os clones de guarana.
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Na matriz dos coeficientes de similaridade observou-se claramente que
os coeficientes de similaridade variaram de 0,49 a 0,82, com similaridade
média de 0,67. Os clones CMUS48 e CMU949 foram os mais similares
{0,82), enquanto CMA227 e CMA463 foram os menos similares (0,49). O
grau de similaridade foi préximo ao observado em estudos da variabilidade
intraespecifica de germoplasma de espécies alégamas, tais como 0,49 a
0,96, em rambutan (Chew et al., 2002); e 0,53 a 0,90 em pupunha (Sousa et
al., 2001).

A presenca de apenas dois individuos similares (CMUS848 e CMU949)
com valor maximo de similaridade genética {(0,82) sugere que a colecéo
conserva ampla variabilidade genética (Fig. 1}. Os clones predominantes na
colecdo sdo de Maués, isso pode significar que a regido contém muita
diversidade para ser explorada. Por outro lado, a falta de agrupamento
relacionado com os locais de coleta fortalece a idéia de que todo o
germoplasma de guarana realmente possa ter sido derivado da populacéao de
plantas cultivadas na regidao de Maués.

Conclusoes

Nao houve associacdo da similaridade genética com os locais de coleta
sugerindo que os clones avaliados possam ter sido derivado de populacdes de
plantas com origem comum.

Em funcao dos resultados, acredita-se que seria mais vantajoso um
esforco para localizacdo de populagcdes naturais na regido de distribuicdo da
espécie e identificacdo de alelos raros, do que novas coletas em plantios
tradicionais de guarana.
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Fig. 1. Dendrograma das similaridades genéticas entre germoplasma guarani,
método UPGMA.
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