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A sigatoka-negra é uma doenca causada pelo fungo Mycosphaerella fijiensis Morelet, considerado o
fitopatégeno de maiot importincia na maioria das regides produtoras de banana no mundo. O ataque
resulta na produgdo de frutos pouco desenvolvidos e impréptios a cometcializagio ou pode até causar
a morte das plantas. A analise da estrutura genética da populagio do patdgeno, juntamente com a busca
de estratégias para o controle da doenga, principalmente por meio de melhoramento visando resisténcia,
¢ a forma mais econ6mica e ambientalmente correta. O marcador ISSR tem como base a amplificagio
por PCR entre seqiiéncia simples repetidas (SSR) usando oligonucleotideo que sdo repeticdes comple-
mentares 20s microssatélites. Deste modo, este trabalho teve por objetivo padronizar da técnica de ISSR
em M. fyiensis e selecionar iniciadores para caracteriza¢io genética da populagio. Para padronizacio da
técnica de ISSR foram testados diferentes concentra¢des de DNA (25ng e 50 ng) MgCI2 (1,5 mM ; 2,0
mM e 2,5 mM), dANTP (0,25mM e 0,50mM) e quantidade de Taq polimerase phoneutria (1U e 2U), as
reagOes foram realizadas em volume de 15 pL. com 0,3 pM de iniciador. Apés a padronizacio foram
testados oligonucleotideos baseados na lista set#9 (primers 801-900) da UBC. A melhor condicio de
amplificagio foi 50ng de DNA, 2 mM de MgCI2 ¢ 0,5 mM de NP ¢ 1 U de Taq polimerase. Dos 100
primers analisados 53 apresentaram amplificacdo de 1 a 8 bandas, destes 25 foram selecionados para
andlise de polimorfismos. Doze oligonucleotideos que aptesentam as repeticdes AT e TA com diferen-
tes ancoras em 3 (AT)8T, (AT)8G, (AT)8C, (TA)8A, (TA)8C, (TA)8G, (AT)8YA, (AT)8YC, (AT)SYG,
(TA)8RT, (TA)8RC, (TA)8RG nio apresentaram amplificacio, isso se deve possivelmente 2 inexisténcia
desse microssatélite no genoma de M. fjiensis ou a amplificagdo entre os SSR nio foi possivel por estar
em distincia maior do que a capacidade de amplificacio da enzima, os dados também indicam que os

ISSR mais abundantes no genoma sio os que apresentam as repeticoes AG, CT e ACC.
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