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Reacdo de acessos de tomateiro portando o gene Ty-2
(introgredido de Solanum habrochaites f. glabratum) a um isolado
de begomovirus de genoma bipartido.
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Um complexo de espécies pertencentes ao género Begomovirus foi
observado infectando tomateiro apos a introducao e a disseminagao do
bictipo B de Bemisia tabaci (mosca-branca) nas regides produtoras de
fomate no Brasil. As principais estratégias de melhoramento para obter
cultivares com resisténcia duravel e estavel, dentro deste cenario de
extrema variabilidade viral, sao: (1) busca de fontes de amplo espectro
de resisténcia e/ou (2) a “piramidizacao” de diferentes genes de
resisténcia em linhagens elite. O gene Ty-2 foi introgredido a partir de
acessos de (Solanum habrochaites f. glabratum = Lycopersicon
hirsutum f. glabratum) e tem mostrado bons niveis de resisténcia para
isolados asiaticos de Begomovirus. O objetivo do nosso trabalho foi
avaliar a performance de trés linhagens, contendo o gene/locus Ty-2,
em condicdo de homozigose, contra um isolado viral pertencente ao
complexo de Begomovirus do Brasil. As reagdes das plantas contendo
0 Ty-2 variaram de respostas do tipo imune até um leve mosaico. Os
lestes de hibridizag&o confirmaram a avaliag&o feita com base em uma
gscala visual de severidade de sintomas. A identificagao de novas
fontes podera permitir a ampliagdo da base genética dos programas de
melhoramento visando resisténcia a Begomovirus e, potencialmente,
antecipar os problemas decorrentes do aparecimento de
variantes/espécies capazes de superar os genes de resisténcia
alualmente em uso.



