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O nanismo amarelo, uma das principais doencas dos cereais de inverno (trigo, aveia,
cevada e outros), é causado por espécies de virus da familia Luteoviridae. Originalmente
distinguidas pela especificidade de transmissao por afideos, as espécies foram separadas
em dois géneros (Luteovirus e Polerovirus) devido a diferengas na organizagdo gendmica.
Nas regides produtoras brasileiras, estudos sobre a variabilidade do virus e a ocorréncia
das principais espécies sdo baseados em testes soroldgicos (Elisa). O presente trabalho
objetivou caracterizar isolados virais de regides produtoras do Rio Grande do Sul por meio
do sequenciamento do gene da capa protéica. O cDNA viral foi sintetizado a partir do
RNA total extraido de plantas sintomaticas utilizando oligonucleotideos especificos para a
sequéncia do virus. Os produtos amplificados por RT-PCR foram clonados no vetor
pGEM-T easy. As sequiéncias dos clones foram comparadas com as depositadas no NCBI
utilizando o BlastN. A partir da analise do padrao dos fragmentos amplificados de isolados
provenientes de sete regides, cinco foram identificados como Barley yellow dwarf virus
(BYDV) - PAV, um como Cereal yellow dwarf virus (CYDV) - RPV ou RMV e um
decorrente de infeccao mista, com BYDV-PAV/(CYDV-RPV ou -RMV). Dos trés clones
sequenciados, dois apresentaram maior similaridade a BYDV-PAV e um a BYDV-RMV.

Apoio financeiro: Embrapa, CNPq, FAPERGS. Resumo previamente submetido ao
41°Congresso Brasileiro de Fitopatologia



