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A disperséio espacialmente restrita das plantas e a distribuigio em manchas devido & heterogeneidade
ambiental levou a predicio de que suas populacbes estariam freqlientemente subdivididas
geneticamente em escala local, como resultado da deriva genética local e do sisitema reprodutivo.
Annona crassifiora (Annonaceae) é uma érvore hermafrodita e alégama. A polinizagéo é do tipo
entoméfila, sendo realizada por besouros do género Cyclocephala (Scarabeidae: Dynastinae). A
dispersio de sementes ¢ do tipo zoocdrica, realizada principalmente por mamiferos de grande porte
como Tapirus terrestris. O objetivo desse estudo foi estimar o nivel de diversidade genética e estrutura
genética espacial dentro de uma populagio de A. cvassifiora. Foram analisadas 104 plantas
provenientes de uma populago da Estagéo Ecolégica Aguas Emendadas (Planaltina-DF), com base em
trés locos microssatélites desenvolvidos para a espécie. Os produtos de PCR foram submetidos &
anélise de fragmentos no seqiienciador ABI3100, para obteng#o dos gendtipos. Os parmetros de
diversidade genética foram estimados utilizando os programas IDENTITY e FSTAT. A andlise de
autocorrelagiio espacial foi realizada a partir do céiculo do coeficiente /de Moran ao longo de 10
classes de distéincia espacial com mesma dimenséo (29 m) utilizando o software SGS. Os valores de
heterozigosidade obsetvada variaram de 0,25 a 0,99 e esperada de 0,58 a 0,77, com valores globais de
0,64 e 0,67 para Ho e He, respectivamente. Este resultado indica que a populagéo ndo apresenta
desvios significativos quanto as proporges genotipicas esperadas pelo equilibrio de Hardy-Weinberg
(p>0.016). Consequentemente, nenhum valor de 7 apresentou-se significativo. Os locos avaliados
segregam independentemente (p>0,01) ndo fomecendo informagbes redundantes. O indice de
agregacio (R) foi igual a 0,672 indicando que as plantas apresentam distribuicio agregada na
populagdo. A andlise de autocorrelagiio espacial revelou que a variabilidade genética existente nesta
populagio ndio ests estruturada espacialmente, uma vez que néo foi verificado valores significativos
para as dez classes de distincia dos comelogramas. Os resultados encontrados neste estudo séo
compativeis com os esperados para populagbes preservadas, livies de fatores que possam limitar o
fluxo génico entre plantas. A populago estudada é proveniente de uma érea de conservagio que, peloo
que indica este estudo, preserva as caracteristicas necessdrias para uma boa interagio entre A.
crassifiora com seus dispersores e polinizadores, o que aumenta a probabilidade de persisténcia
evolutiva desta populag3o. Este resultado é bastante otimista e coloca esta populagio como parémetro
para a comparacio com populagdes de outras dreas, quanto a presenca de estrutura genética espacial
com base em marcadores microssatélites.
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