At oA AN
" S

i Colégio Brasileiro de
 Parasitologia Veterinaria

AR112

EXPRESSAO GENICA DIFERENCIAL EM BOVINOS NELORE, ANGUS X
NELORE E SENEPOL X NELORE INFESTADOS COM CARRAPATO
RHIPICEPHALUS (BOOPHILUS) MICROPLUS

IBELLI, AM.G.1; CARDOSO, F.F.2; GIACHETTO, P.F.3, HIGA, R.3; OLIVEIRA,
M.C.S4; YAMAGISHI, M.EB.3; RIBEIRO, AR.B.4; ALENCAR, MM.J4;
GIGLIOTL R.5; REGITANO, L.C.A4.;

1- UFSCar, Sdo Carlos. SP; 2 - Embrapa Pecuaria Sul, Bagé, RS; 3 — Embrapa
Informatica Agropecuéaria, Campinas, SP; 4 — Secretédria de Agricultura de Sdo Paulo,
SP: 5 — UNESP, Jaboticabal, SP.

Os bovinos apresentam varios mecanismos de protegdo ao carrapato, que ocorrem
durante por todo o estagio parasitario de aproximadamente 3 semanas. No entanto, tem
sido verificado que animais resistentes geralmente apresentam a maior rejeicdo as
larvas, em quantidade absoluta, nas primeiras 24 horas apds a infestagdo. Isso ocorre
provavelmente devido ao impedimento de fixacdo das larvas pelas reagdes iniciadas no
hospedeiro. Dessa maneira, o objetivo deste trabalho foi verificar a expressdo génica
diferencial em bovinos apds 24 horas da infestacdo artificial com carrapato R.
microplus. Foram utilizadas 7 fémeas de cada grupo genético: cruzadas Senepol x
Nelore, Angus x Nelore, e Nelore, nascidas, na Embrapa Pecuaria Sudeste. Os animais
livres de carrapatos foram submetidos a 4 infestagdes artificiais consecutivas, cada uma
com aproximadamente 20000 larvas de carrapato, colocadas sobre a regido lombar do
animal. Amostras de pele foram colhidas antes do inicio das infestagdes e 24 horas apos
a quarta infestacdo. O RNA total foi extraido e purificado em coluna de silica e as
amostras foram submetidas & anélise de expressdo génica em larga escala utilizando a
plataforma de microarranjos GeneChip® Bovine Genome Array (Affymetrix).
Posteriormente, foi feita uma pré-corre¢@o dos dados pelo procedimento RMA (média
multiarranjo robusta), sumarizagio pelo pacote R/affy e busca por interagdio entre
tratamento (antes e depois da infestacdo) e a expressdo génica pelo pacote R/maanova.
A partir dos resultados obtidos, ndo foi possivel observar influéncia do grupo genético
na expressdo dos genes, indicando que mecanismos comuns aos diferentes grupos
genéticos sao ativados ou reprimidos em resposta a infestagdo. A comparagdo entre 0s
tratamentos mostrou que 1502 genes foram diferencialmente expressos. Desses, 651
foram ativados e 851 tiveram sua expressdo reduzida apds o desafio. Considerando os
valores de razdo da expressdo, 93 genes tiveram aumento ou diminui¢do de 50% no seu
nivel de transcricdo. Entre os genes e vias metabdlicas ativados na resposta ao carrapato
destacaram-se as quimiocinas, os genes de sinalizagdo das vias MAPK e Jak-Stat,
receptores de citocinas, do complemento e de moléculas de adesdo focal. Alguns desses
genes sdo importantes para o processo inflamatorio, recrutando células (linfécitos,
mondcitos e basofilos) que ja foram relacionadas a defesa do hospedeiro ao carrapato e
devem contribuir para a morte das larvas nesse periodo do ciclo parasitario.
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