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Avaliacao de marcadores moleculares diagnosticos de
alelos de resisténcia a Magnaporthe oryzae em arroz
(Oryza sativa)
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A brusone do arroz, causada pelo fungo Magnaporthe oryzae, é uma doenga devastadora e para a qual ainda se
utiliza o controle quimico como principal medida de controle, embora a resisténcia genética seja considerada
a estratégia de controle mais econdmica e de menor impacto para o ambiente. Isto se d4 pela oferta limitada de
cultivares resistentes, uma vez que alteragdes frequentes na populagio do patégeno tornam ineficientes os genes
de resisténcia utilizados. Para contornar esta dificuldade, os programas de melhoramento utilizam piramidagio
génica e multilinhas com o fim de acumular genes de resisténcia complementares e assim ampliar o niimero de
patdtipos contra as quais uma cultivar pode resistir. Tanto na piramidacdo génica quanto nas multilinhas, a selecao
assistida por marcadores moleculares é uma etapa critica que reduz o tempo e os custos envolvidos em selegées
fenotipicas nem sempre acuradas. H4 dezenas de genes de resisténcia a M. oryzae descritos na literatura e para
muitos destes hd marcadores moleculares potencialmente titeis para a sele¢éo assistida. O presente trabalho teve
o objetivo de avaliar a capacidade de marcadores moleculares dos tipos SSR, SNP e InDel descritos na literatura
em identificar alelos associados a resisténcia & M. oryzae. Para tanto, foi extrafdo o DNA genémico de cinco
plantas reunidas em bulk para cada um dos 74 acessos de arroz de origens diversas, utilizando o0 método CTAB. A
qualidade do DNA extraido foi avaliada por amplificagio com o marcador OG106. Foram testados 12 marcadores
publicados na literatura como associados a dez genes de resisténcia (Pil, Pi2, Pib, Pik, Pik-m, Pik-p, Pit, Pita/Pita2,
Piz e Piz-t). Os produtos de PCR foram visualizados por eletroforese em géis de poliacrilamida 6% e corados com
prata ou em géis de agarose 3% e corados com brometo de etidio. Somente os marcadores para os genes Pil, Pi2,
Pib e Piz apresentaram o padrio de amplificacdo esperado para os controles. No entanto, quando testados para 74
acessos de origens diversas, os dois marcadores SSR para o gene Pil (RM1233*1 e RM224) apresentaram padrdes de
amplificagio de bandas distintos daqueles descritos pelo antor, indicando que eles ndo sdo apropriados para selegio
assistida. Além dos controles positivos, o marcador STS NBS2-Pi9 (gene Pi2) apresentou amplificagio positiva para
dez dos 74 acessos e o marcador SNP 2565962 (Piz) apresentou amplificagio positiva para 36 acessos. Os marcadores
para o gene Pib (SNP b213 e STS Pib) apresentaram congruéncia de resultados para a maioria dos 74 acessos.
Os marcadores NBS2-Pi9, 2565962, b213 e Pib serdo agora testados com linhagens e cruzamentos do programa
de melhoramento da Embrapa Arroz e Feijdo para confirmar sua adequacéo a selegio assistida por marcadores.
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