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0 coqueiro (Cocos nucifera L.) é constituido de uma sé espécie e de duas variedades principais, a gigante ( Typica)
e a and (Nana) e o sudeste asidtico é o provével centro de origem da espécie. A variedade gigante foi introduzida
no Brasil em 1553, proveniente da Itha de Cabo Verde. O presente trabalho teve por objetivo avaliar a diversidade
genética entre e dentro de populagdes de coqueiro gigante do Brasil por meio de marcadores microssatélites
(SSR). Foram coletadas amostras de 195 individuos de dez populagdes distribuidas no litoral da Regido Nordeste
do Brasil: Santo Indcio (MA), Lufs Correia (PI), Bafa Formosa (RN), Georgino Avelino (RN), S0 José do Mipibu
(RN), Santa Rita (PE), Merepe (PE), Japoata (SE), Pacatuba (SE) e Praia do Forte (BA). A diversidade genética foi
avaliada utilizando 13 locos SSR (Baudouin & Lebrun, 2002). Foram avaliados os niveis de polimorfismos nas
populagdes de coqueiros e detectados um total de 68 alelos, com média de 5,23, variando de 2 a 13 alelos por loco.
A diversidade génica de Nei (D) média foi de 0,459 e a heterozigosidade observada média de 0.443. O valor de 6,
médio estimado, que reflete o grau de diferenciagio genética entre as populagoes, foi de 0,160. A taxa estimada de
cruzamento aparente () foi 92%. O que confirma o comportamento da espécie como preferencialmente alégama.
As estimativas de distdncia genética entre as populagdes variaram de 0,034 a 0,390. Com base nestas distincias e
no dendrograma correspondente, propds-se a formagio de dois grupos, o primeiro formado pelas populagdes de
Baia Formosa, Georgino Avelino e Séo José do Mipibu e o segundo pelas populagdes de Japoatd, Pacatuba e Praia do
Forte, com as demais populacgdes individualizadas. A correlagio matricial entre as distdncias genéticas de Nei e as
distdncias geogréficas, foi positiva (r = 0,598) e significativa a 1% de probabilidade (p = 0,0027) pelo teste de Mantel.
Estes resultados sugerem uma estruturagio espacial da variabilidade genética entre as populagdes, com maior
similaridade entre as populagbes mais préximas geograficamente e a diversidade encontrada nessas populagdes
mostra-se de alta magnitude. A variabilidade genética entre populagées de coqueiro gigante do Brasil detectada
pelos marcadores microssatélites (SSR) foi de 16%.




