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AVALIAÇÃO AGRONÔMICA DE GENÓTIPOS DE MANDIOCA EM SOLO 

DE VÁRZEA DO RIO SOLIMÕES 

Miguel Costa Dias
1

1
Embrapa Amazônia Ocidental – miguel.dias@cpaa.embrapa.br 

Palavras chave: Seleção, Rendimento de Raiz, Doença, Teor de Amido 

A área de várzea de água barrenta do Rio Solimões no Estado do Amazonas, apresenta 

alto potencial para produção de mandioca, tanto brava como mansa. Tendo em vista a 

necessidade de aumentar a produtividade desta cultura na região, montou-se um ensaio 

na área de várzea, ano agrícola 2007/2008 no campo experimental da Embrapa 

Amazônia Ocidental, no município de Iranduba, com o objetivo de selecionar diferentes 

genótipos de mandioca brava e mansa, de modo a identificar aqueles mais promissores 

quanto a produtividade, teor de amido e com tolerância e/ou resistência a Phytophthora

sp., uma das principais doenças da mandioca na área de várzea. O delineamento 

experimental foi o de blocos ao acaso, com 3 repetições e 24 plantas por parcela, sendo 

08 úteis. Foram utilizados 5 acessos de mandiocas bravas (IM-926, IM-929, IM-956, 

IM-976 e IM-980 e 8 acessos com mandiocas mansas (IM-927, IM-931, IM-946, IM-

1043, IM-1045, IM-1128, IM-1570 e a cultivar Aipim Manteiga, como testemunha. O 

ciclo da mandioca na área de várzea é de 8 meses. Após esse período, realizou-se a 

colheita, avaliando-se a produtividade, teor de amido e percentual de doenças. 

Considerando-se a produtividade de raízes, os genótipos mais promissores foram IM-

1043 (27,5 t/ha), IM-976 (24,0 t/ha), IM-927 (22,5 t/ha). Foram 6 os genótipos com 

teores de amido acima de 25%, sendo 5 mansas (IM-927, IM-1043, IM-1128, IM-1570 

e Aipim Manteiga) e 1 brava (IM-976). Nas avaliações com a doença Phytophthora sp.,

apenas o genótipo IM-976 não apresentou problema com podridão radicular. Os demais 

apresentaram os seguintes percentuais: IM-927 e IM-1043 (10%), Aipim Manteiga 

(12%), IM-1128 (14%), IM-1045 e IM-1570 (20%), IM-931 (36%). As maiores 

incidências da doença ocorreram nos genótipos  IM-926, IM-929, IM-946, IM-956 e 

IM-980 (100%). Os dados evidenciaram variabilidade genética entre os genótipos para 

produtividade, teor de amido e tolerância e/ou resistência a Phytophthora sp.
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