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Resumo:Poucos sdo os estudos de caracterizagdo morfalégliversidade genética que contemplam o
comprimento e a largura das estipulasAdachis pintoi. Este estudo teve como objetivos verificar a
existéncia de variabilidade e conhecer a diversidgdnética entre acessos Ae pintoi para as
caracteristicas comprimento e largura da estipataam avaliados 47 acessos Ae pintoi, em
delineamento inteiramente casualizado, com 10 iggest. Foram realizadas analises descritivas e de
variancia. Para o estudo de diversidade genéticanf obtidos agrupamentos conforme o Método do
Vizinho Mais Préximo e o Método de Otimizacao defer. Verificou-se variabilidade genética entre os
acessos de amendoim forrageiro para as trés adstices avaliadas. Foram estabelecidos dez e oito
grupos pelos métodos de Tocher e do Vizinho MaixiRo, respectivamente, 0s quais apresentaram
boa concordancia no padrdo de agrupamento. O compid da estipula na parte soldada ao peciolo, o
comprimento da estipula na parte livre e a larquraregidao mediana da estipula na parte livre sédo
descritores potenciais a serem empregados em $uansaios de distinguibilidade, homogeneidade e
estabilidade do amendoim forrageiro.
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Genetic diversity among accessions @frachis pintoi for length and width of the stipule
Abstract: There are few studies about morphological charaettion and genetic diversity that consider
length and width of the stipule éfachis pintoi. The objectives of this work were to verify thestence
of variability and to study the genetic divergemeeong accessions éf pintoi for length and width of
the stipule. Forty seven accession®opintoi were evaluated, in a completely randomized desigfh,
ten repetitions. Descriptive and variance analysese employed. For the study of genetic diversity,
clusters were obtained by the hierarchical methbdNearest Neighbor and Tocher's optimization
method. There was significant variability amongafpe peanut accessions for all evaluated traits. Ten
and eight groups were established by Tocher andelsebeighbor methods, respectively, which showed
good agreement. The length of the stipule attathi¢lde petiole, the length of free portion of thipue
and the width in the median region of the freeiparbf the stipule are potential descriptors taubed in
future tests of distinctness, homogeneity and ktyabif forage peanut.
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Introducao

O amendoim forrageiroAg¢achis pintoi Krapov. & W.C. Greg.) vem sendo empregado com
sucesso em sistemas de producdo de carne e @itmegio da consorciacdo de pastagens, na cobertura
do solo em plantios perenes e na revegetacdo dgemsadas rodovias. Atualmente, mais de 150 acessos
de amendoim forrageiro da secg@aulorrhizae (A. pintoi e A. repens) ja foram coletados e estudos de
caracterizacdo morfologica vém sendo realizadasdia de 15 anos. No entanto, poucos sao os estudos
de caracterizacdo morfolégica que contemplam o comepto e a largura das estipulas Alepintoi
(Moncato, 1995). Essas caracteristicas poderddinskiidas em futuros ensaios de distinguibilidade,
homogeneidade e estabilidade do amendoim forrageinmortanto, torna-se necessario caracterizar e
estudar a divergéncia genética entre os acessBarum Ativo de Germoplasma. Este estudo teve como
objetivos verificar a existéncia de variabilidadeanhecer a diversidade genética entre acessés de
pintoi para as caracteristicas comprimento e larguratifauéa.

Material e Métodos
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Foram avaliados 47 acessos Aepintoi pertencentes ao Banco Ativo de Germoplasma do
Amendoim Forrageiro, localizado no campo experimlerda Embrapa Acre. As caracteristicas
mensuradas foram comprimento da estipula na paldada ao peciolo, comprimento da estipula na
parte livre e largura na regido mediana da estipalgarte livre. As medi¢cbes foram realizadas nas
estipulas localizadas na quarta folha no sentidmedmse de estoldes bem desenvolvidos, com auxilio
de um paquimetro digital. O delineamento experialarttlizado foi o inteiramente casualizado, com 10
repeticdes. Foram realizadas analises descritigisvariancia para cada caracteristica. Para dasi
diversidade genética, foram obtidos agrupamentlaishétodo do Vizinho Mais Préximo e pelo Método
de Otimizacdo de Tocher, ambos baseados na Dist&eneralizada de Mahalanobis. O programa
computacional Genes (Cruz, 2006) foi utilizado paraalizacdo das analises estatisticas.

Resultados e Discussao

Conforme os resultados das andlises de variafalde(a 1), verifica-se variabilidade genética
entre os acessos de amendoim forrageiro para sadrécteristicas avaliadas. Esta variacdo também
pode ser observada na amplitude entre os valorggnos e minimos dos caracteres. Krapovicas &
Gregory(1994) relatam que o comprimento da estipoi@. pintoi na porcdo soldada ao peciolo mede
de 10 a 15 mm, enquanto na porcao livre o comptionearia de 10 a 12 mm. Conforme os valores
apresentados na Tabela 1, verifica-se que ess&&aré muito maior do que a relatada por esseseauto
uma vez que o presente estudo considerou 47 acgsgointoi e as informag¢des de Krapovicas &
Gregory (1994) se referem a um (nico genétipo (BR8T). Ressalta-se que a largura da estipula obtida
no presente estudo foi medida na porcdo medianmetana, enquanto os valores apresentados por
Krapovicas & Gregory(1994) se referem a medicdtizasda na base da porgéo livre, ndo devendo ser
comparadas. Em estudos de caracterizacdo morfaldlylongato (1995) obteve valores médios para
comprimento da estipula na parte soldada ao peijolis a 11,23 mm erA. pintoi; 10,21 mm em
“tipos intermediarios”; e 7,91 mm efa repens. Conforme relatado por Krapovicas & Gregory (1994)
comprimento da estipula na por¢cédo soldada varGaal@&0 mm erd\. repens. Porém, no presente estudo,
0s acessos BRA 039772, BRA 014931, BRA 014991, BR#683 e BRA 030384 apresentaram valores
médios para esta caracteristica inferiores a 1Gdmpomprimento.

Tabela 1 Andlise descritiva e de variancia para&aacteristicas comprimento da estipula na parte
soldada ao peciolo, comprimento e largura da datfuparte livre avaliadas em 47 acessos
deA. pintoi do Banco Ativo de Germoplasma de Amendoim Forragei

Comprimento da estipula Comprimento da Largura na regido mediana
na parte soldada ao peciolo estipula na parte livre  da estipula na parte livre

Média 11,97 9,37 1,30

Desvio-padrao 1,86 1,84 0,26
Minimo 6,61 511 0,63
Maximo 18,59 14,36 2,42
QMT 28,96** 26,56** 0,49**

CV (%) 6,86 10,01 12,24

** _ significativo a 1% de probabilidade pelo teste

As correlacdes fenotipicas estimadas entre astesisticas foram de média magnitude entre
comprimento da estipula na parte soldada ao peeiclamprimento da estipula na parte livre (0,55) e
entre comprimento e largura da estipula na pante (D,52) e de baixa magnitude entre comprimeato d
estipula na parte soldada ao peciolo e larguratfifauéa na parte livre (0,19).

Na Tabela 2, encontram-se os resultados dos agantas obtidos para estudo de diversidade
genética. Foram estabelecidos 10 grupos pelo Mé&ledotimizacdo de Tocher, com base na Distancia
de Mahalanobis. Nos grupos 1, 2, 3, 4 e 5 foraroaalos 19, 12, 6, 2 e 3 acessos, respectivamente. Os
demais grupos foram constituidos por apenas uns@cAs realizar as andlises pelo Método do Vizinho
Mais Préximo, foram estabelecidos oito grupos, sergltrés primeiros grupos formados por 16, 16 e 10
acessos e os demais formados por apenas um geridtipee boa concordancia entre as duas diferentes
técnicas de agrupamento, com algumas excec¢desromnpode ser verificado na Tabela 2.
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Tabela 2 Agrupamento de 47 acessoé.d@ntoi pelo Método de Otimizagdo de Tocher e pelo Método
do Vizinho Mais Préximo, considerando as caradiess comprimento da estipula na parte
soldada ao peciolo e comprimento e largura dautatfa parte livre.

Grupo Identificacdo dos Acessos (BRA)

Método de Tocher Método do Vizinho Mais Préximo

039799, 040193, 013251 (cv. Amarillo), 039799, 040193, 013251 (cv. Amarillo),

015083, 031909, 040045, 032450, 030872015083, 031909, 030945, 032450, 040045,
1 030945, 014982, 015121, 030899, 031828030872, 014982, 030899, 031828 (cv.

(cv. Belmonte), 034355, 040223, 039985, Belmonte), 034355, 022682, 032433,

022682, 030929, 039187 040223

037036 (cv. Alqueire-1), 030325, 016357, 037036 (cv. Alqueire-1), 030325, 039187,
5 031984, 031461, 032409, 034142, 013251031984, 016357, 013251 (GK 12787),
(GK 12787), 031275, 030601, 030333, 030333, 015121, 031461, 032409, 014931,

031135 040894, 034142, 031526, 030929, 039985
3 034193, 035114, 039195, 035122, 012122030601, 031275, 030635, 0311335122,
030635 034193, 035114, 039195, 012122, 016683
4 040894, 031526 039772
5 039772, 030384, 016683 030384
6 014931 036544
7 014991 014991
8 032433 040550
9 036544 -
10 040550 -
Conclusoes

Existe variabilidade genética entre os acessos gintoi para as caracteristicas comprimento da
estipula na parte soldada ao peciolo, comprimelatgara da estipula na parte livre.

As caracteristicas comprimento da estipula namaidada ao peciolo, comprimento e largura
da estipula na parte livre sdo capazes de dis@indnessos dA. pintoi, com a formacao de dois
grandes grupos e pelo menos seis grupos com pequerero de acessos, todos divergentes entre si.

O comprimento da estipula na parte soldada amlpec comprimento e a largura da estipula
na parte livre sdo descritores potenciais a semapregados em futuros ensaios de distinguibilidade,
homogeneidade e estabilidade do amendoim forrageiro
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