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O Brasil ¢ um dos poucos paises do mundo que ainda dispde de populagdes extensivas
de espécies silvestres de arroz em condi¢des naturais, em especial na Amazonia e no
Pantanal Matogrossense. A espécie O. glumaepatula apresenta ampla distribui¢ao
geografica, sendo encontrada nas areas de varzeas da Amazonia e cerrado, entretanto, a
ocorréncia de bactérias diazotréficas nessa espécie ainda € pouco conhecida. O objetivo
deste estudo foi caracterizar bactérias formadoras de peliculas em meio de cultura semi-
solido isoladas de plantas de arroz silvestre coletadas em areas de mata e cerrado em
Roraima. Os isolados foram avaliados quanto & capacidade de produzir Acido Indol
Acético (AIA), solubilizar fosfato de célcio e promover crescimento em plantas de arroz
comercial em condigdes gnotobidticas e caracterizados pela técnica FAME. Foram
avaliados 51 isolados e em 38 constatou-se a presenca do gene nif H pela amplificagao
comos iniciadores Pol F e Pol R. Nove isolados produziram AIA, 11 solubilizaram
fosfato de calcio e 2 proporcionaram o crescimento de plantas de arroz comercial de
forma semelhante a estipe 294 de Herbaspirillum seropedicae, eficiente na promoc¢ao
do crescimento em arroz. A andlise de FAME mostrou que as bactérias avaliadas
pertencem principalmente ao género Burkholderia e diversos pouco comuns em
associacdes com arroz. Desta forma, estudos moleculares sdo necessarios para a
confirmacdo desta identificagdo e novos ensaios em casa de vegetagdo e campo serdo

conduzidos para avaliar o potencial destes microrganismos.
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