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REsSumo

A tuberculose € uma enfermidade infecto-contagiosa de evolucdo crbnica, causada por
micobactérias do género Mycobacterium spp.. Em bovinos, M. bovis € o agente causal da
doenca, podendo infectar e provocar doenca no homem, caracterizando a tuberculose
bovina como uma zoonose. Embora M. bovis seja a espécie mais freqlientemente
encontrada em lesdes sugestivas de tuberculose, outras espécies de Mycobacterium e
bactérias de outros géneros podem provocar lesées granulomatosas confundiveis com esta
doenca. O objetivo deste estudo é desenvolver um teste de diagnostico rapido de reagdo em
cadeia da polimerase (PCR) em tempo real diretamente de lesdes post mortem sugestivas
de tuberculose, que permita a deteccédo e diferenciacdo de micobactérias dos complexos M.
tuberculosis, M. avium e outras micobactérias ndo tuberculosas de interesse meédico-
veterinario. A partir de genes divergentes entre as espécies de micobactérias, encontrados
com o auxilio da ferramenta MGBB (Mycobacterial Genome Divergence Database) e
confirmados pelo BLAST (Basic Local Alignment Search Tool), oligonucleotideos iniciadores
especificos para os complexos, ou espécie-especificos, foram desenhados e tiveram sua
homologia testada. Estes primers estdo sendo testados por meio de PCR em tempo real em
sistema SyBrGreen, com cepas referéncia de micobactérias e de espécies pertecentes a
outros géneros como Actinobacillus pleuropneumoniae, Bordetella bronchiseptica e
Haemophillus influenzae. Variaveis como temperatura de anelamento, tempo de anelamento
e numero de ciclos estdo sendo testados a fim de se chegar a uma condi¢cdo otima de
amplificacdo do DNA alvo sem que haja reacfes inespecificas, permitindo um diagndstico
mais rapido, sensivel e especifico para lesdes sugestivas de tuberculose.
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