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O objetivo do presente trabalho foi analisar a variagdo genética entre cinco procedéncias distintas de erva-
mate (Pinhdo, Quedas do Iguagu, Ivai, Cascavel e Bardo de Cotegipe), mediante utilizacdo de marcadores
moleculares RAPD. Um total de 80 progénies foi avaliado utilizando-se 20 primers RAPD. Os primers
empregados geraram um total de 254 fragmentos amplificados (94,89% polimdrficos) e o tamanho das
bandas variou de 300 pb a 3.533 pb. Constatou-se maior variabilidade genética dentro das procedéncias
(92,00%), ou seja, entre as progénies. A combinacdo mais similar ocorreu entre os acessos 47 (progénie C
4/4) e 48 (progénie C 4/6), com sii = 0,913, enquanto a combina¢do entre o0s acessos 4 (progénie AM
110/1) e 68 (progénie Q 65/6) foi a mais dissimilar, com d;-= 0,718. Os resultados mostraram que ganhos
apreciaveis podem ser obtidos a partir da selecdo destes materiais, de forma a aprimorar: os programas de
melhoramento da espécie.

Palavras-chave: erva-mate; marcador molecular; diversidade genética.


mailto:julianafriedrich@ibest.com.br.

	Page 1
	Titles
	ANÁLISE DA VARIAçÃO GENÉTICA ENTRE PROGÊNIES DE llex paraguariensis St. 
	Hil. UTILIZANDO MARCADORES RAPD. 



