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INTRODUGAO

Tendo em vista a grande diversidade de fruteiras adaptadas as condigbes agroecolégicas do Nordeste
brasileiro, € necessario reconhecer a existéncia de algumas espécies com potencial para a conquista do mercado
interno, para a exportagado e também para a diversificagdo agricola. A evolugdo econémica e a demanda dos mercados
reforcam hoje o interesse dos paises latinoamericanos para as frutas em geral. Nao apenas a geragao de divisas para o
pais e a diversificagao regional devem ser consideradas, mas também a necessidade de se preservar e conservar
espécies nativas ou bem adaptadas a regido e que emergem como alternativas para o cultivo sustentavel. Neste
contexto, distintas culturas, como por exemplo a mangaba, o jenipapo, a jaca, o umbu, a pinha, a caja, dentre outras,
surgem como potencialmente interessantes para o Nordeste brasileiro. Investir no melhoramento e na conservagao

destas fruteiras proporciona uma importante alternativa agricola ecologicamente eficiente e competitiva para o Estado
daBahia.

Dentre as possibilidades atuais de utilizagdo das fruteiras do Nordeste destacam-se: o plantio em areas de
protecdo ambiental; o enriquecimento da flora das areas mais pobres; a recuperagado de areas desmatadas ou
degradadas; a formagao de pomares domésticos e comerciais e o plantio em areas de reflorestamento, parques e
jardins e em areas acidentadas. Nesse sentido, muitos agricultores e chacareiros ja estdo implantando pomares de
frutas nativas e exoticas e os viveiristas estéo intensificando a produgédo de mudas.

Existem muitas limitacdes para a exploracéo comercial de fruteiras potenciais para o Nordeste brasileiro, ja que
as espécies ainda nao foram domesticadas e vém sendo exploradas de forma desorganizada. Caracterizar, identificar
e preservar genotipos promissores, além de intensificar o melhoramento das espécies sao estratégias necessarias
parainclui-las como alternativas viaveis para exploragéo racional.

As plantas frutiferas englobam grande quantidade de espécies, com consideravel diversidade quanto ao modo
de reprodugao, periodo juvenil, ciclo da planta e aos métodos de propagacgao. Sao geralmente perenes e lenhosas,
alégamas e predominantemente de propagagao sexuada.

Geralmente um Programa de Melhoramento de espécies pouco conhecidas inicia-se com a coleta,
~ caracterizagdo, avaliagdo de germoplasma e posterior selegao de gendtipos mais promissores para serem utilizados

‘como clones ou para etapas seguintes do melhoramento genético. Esta fase € conhecida como Pré-Melhoramento, ou
- pre-breeding, com ampla expectativa de progressos genéticos obtidos por meio do conhecimento da variabilidade
lica, possibilitando o melhor direcionamento dos cruzamentos e desta forma, aumentando a freqiiéncia de
binagdes alélicas desejaveis na populagéo.

Em virtude da alta variabilidade genética que comumente estd disponivel no seu habitat natural e da
ciéncia de informagbes para definicdo de critérios de selegdo, serdo considerados neste capitulo alguns
itores utilizados para atender a caracterizagdo da maioria das fruteiras.

IESCRITORES MORFOLOGICOS

Acaracterizacao morfologica consiste na anotagao de descritores botanicos facilmente visiveis ou mensuraveis,
do-os marcadores fenotipicos e que a principio podem ser expressos em todos os ambientes. Estes marcadores
bastante acessiveis e variam em fungao do destino que sera dado ao produto final e as diretrizes do programa de
ramento genético.
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Acaracterizagdo de gendtipos constitui uma das principais etapas dos trabalhos com germoplasma, pois permite
indicar cultivares com potencial de uso imediato pelos agricultores, bem como identificar acessos que apresentem
caracteristicas interessantes para o melhoramento. Neste sentido, o conhe-cimento das caracteristicas fisicas e
quimicas dos frutos pode contribuir para a selegéao de tipos promissores e desejaveis ao estabelecimento de cultivares.

Os descritores morfologicos sao ainda hoje o “cartdo de apresentagéo” de uma nova variedade. Estes tém tido
papel fundamental na divulgagao das caracteristicas agronémicas de novos materiais genéticos e podem influenciar
decisivamente na escolha de variedades por parte de agricultores e outros interessados. Quando se trata da
distinguibilidade exigida pela Lei de protecao de cultivares, contudo, os descritores morfolégicos apresentam
limitacdes, especialmente na distingdo de gendtipos elites aparentados. Em culturas de base genética estreita, eles
podem muitas vezes nao distinguir adequadamente cultivares comerciais (Pecchioni et al., 1996).

Diversas fruteiras tropicais nativas e adaptadas tém sido caracterizadas em programas desenvolvidos no Centro
de Ciéncias Agrarias, Ambientais e Biologicas da UFRB, a exemplo de jenipapeiro, jaqueira, cajazeira, mangabeira e
pinheira.

Jenipapeiro (Genipa americanal.)

O jenipapeiro € uma espécie aldgama. O melhoramento desta espécie esta voltado basicamente para a
obtencgéao de frutos com menor cavidade interna, possibilitando um maior rendimento de polpa, melhor caracteristicas
organolépticas como cor, sabor e aroma, além da composi¢ao quimica do fruto como maior vitamina C, agucares totais,
pH e acidez titulavel, a depender do destino no mercado consumidor (in natura ou industrializagao), entre outros.

Os trabalhos de caracterizagdo morfolégica do jenipapeiro iniciaram em 1998, com a coleta de 30 genétipos no
municipio de Cruz das Almas, visando identificar e indicar constituices genéticas Uteis para a continuidade do
melhoramento e/ou produzir matrizes para serem propagadas vegetativamente. Os frutos apresentaram formato
ligeiramente alongado, com massa de 218,96 g, compostos por 60,84% de polpa, 5,27% de casca e 33,88% de
sementes. A andlise da polpa revelou um teor médio de 18,34° Brix, pH de 3,60, acidez total titulavel (ATT) de 1,66%,
8,03% e 15,69% de glicidios redutores e totais, respectivamente, umidade de 73,75%, 1,22% de cinzas e relagéo
SST/ATT de 11,58, detectando-se variabilidade para a maioria dos caracteres. Sendo assim, estes resultados
permitiram a identificacdo de gendtipos promissores, por apresentar frutos com massa acima de 200 g, boa
percentagem de polpa, °Brix elevado e balanceamento organoléptico equilibrado, confirmando o potencial da fruteira
tanto para consumo in natura como para industrializagao (Santos, 2001).

Hansen (2006), avaliando 100 gendtipos do Recéncavo Baiano, encontrou valores médios de massa do fruto de
261,11 g, rendimento de 85,19%, didmetro longitudunal e transversal de 80,84 mm, sdlidos soluveis totais de 17,18
°Brix, vitamina ¢ de 2,76 mg 100 g e acidez total titulavel de 1,40%, observando-se variabilidade nas plantas de
jenipapeiro dentro e entre populacdes. Assim, a busca por constituicbes genéticas que agreguem atributos como
maiores massa do fruto, rendimento em polpa e didmetros longitudinal e transversal; elevados contetdos de sélidos
soluveis totais e vitamina C (para consumo in natura) e alta acidez total titulavel (para industrializagao), proporcionarao
um maior progresso, com a selegdo de gendtipos que poderao ser indicados como cultivares comerciais.

Jaqueira (Artocarpus heterophyllus Lam.)

Com relagdo a cultura da jaqueira, estudo de caracterizagao foi realizado por Lordélo (2001). Foram avaliados
30 gendtipos de jaqueira em nove frutos por planta num total de 270 frutos, através dos caracteres fisicos como massa
do fruto (4,72 kg), comprimento do fruto (28,82 cm), didmetro do fruto (19,89 cm), massa da polpa (1,44 kg), massa do
bagungo (5,13 cm), espessura da casca (0,75 cm), nimero de sementes normais e anormais (105,90 e 14,24,
respectivamente), nimero total de bagos (120,14), massa da semente (495,27 g) e massa da casca (2,37 kg). O
percentual de polpa encontrado foi de 30,49%, inferior ao da casca (50,26%), a semente representou 10,50% do fruto e
o bagunco 8,74%. Quanto aos caracteres quimicos, a jaca apresentou valores médios de 25,81° Brix, pH de 5,01,
acidez titulavel total (ATT) de 0,31% de acido citrico, 6,67%, 12,44% e 19,11% de glicidio redutores, ndo redutores e
totais, respectivamente; umidade de 73,58%, 0,86% de cinzas e 86,19 para a relagdo SST/ATT, observando-se
variabilidade para a maioria dos caracteres. Foram identificadas plantas com interesse para o processamento e/ou
industrializacdo e para consumo in natura, sendo os caracteres massa do fruto e percentagem de polpa, mais
importantes para a selecao de genotipos promissores. Por suas qualidades organolépticas, a jaca pode representar
um potencial econdmico, social e alimenticio a ser explorado, constituindo-se numa alternativa ao incremento da renda
familiar além de oferecer aos pequenos e micro industriais, op¢des de investirem no processamento de doces, sucos,
compotas, licores etc.
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Cajazeira (Spondias luteal..)

A caracterizagdo morfolégica de 30 genétipos de cajazeira em 10 frutos por planta foi realizada por Pinto (2002).
Foram avaliados caracteres como massa do fruto, percentual de polpa, de casca e de semente e caracterizagao fisico-
quimica e fisica de frutos como pH, SST, ATT, vitamina C, SST/ATT, rendimento industrial, massa total do fruto, massa
da semente, massa da casca, massa da polpa, rendimento de polpa e coloragdo de polpa. Foi verificada ampla
variabilidade genética nas populagdes estudadas o que propicia a coleta de gendtipos para futuros trabalhos de
melhoramento e montagem de cole¢des e/ou bancos de germoplasma.

~ Mangabeira (Hancornia speciosa Gomes)

Expedigdes de coletas de 100 genétipos de mangaba em quatro regiées da Bahia, incluindo os municipios de
~ Iramaia, Conde, Ourigangas e Nova Soure, mostraram comportamento diferenciado entre as plantas dentro da
- populagcdo em relacd@o a caracteres fisicos e fisico-quimicos, evidenciando uma alta variabilidade genética entre os
‘gendtipos. Nas distintas regiées avaliadas foi verificada auséncia de presséo de sele¢éo dentro das populagdes o que
- possibilitou a ocorréncia desta variabilidade, independente da distancia geogréafica. Destas analises, distintos
gendtipos foram identificados como superiores quanto a caracteristicas fisicas, quimicas e fisico-quimicas com alto
teor de vitamina C, em torno de 113,07 mg; teor de &cido ascérbico/100g de polpa em frutos maduros (2,21%), teor de
os soltiveis totais (15,82 °Brix), massa do fruto (35,76 g), diamentros transversal (38,49 mm) e longitudinal (41,95
) e massa da polpa (33,84 g), sendo esta Ultima caracteristica como a mais promissora para um melhor
empenho da mangabeira, por representar a maior procura tanto no mercado in natura quanto para industrializagéo.
sta forma, é possivel estabelecer colegbes biolégicas organizadas, com ampla base genética, desprovidas de
hcatas desordenadas para o melhor acompanhamento do desempenho desta espécie, dos cruzamentos
olados e do ajuste ao ambiente avaliado, visando sua adaptabilidade e estabilidade e posterior langamento de
dades (Cruz, 2005).

Os descritores morfolégicos de folhas, flores, frutos e sementes de mangabeira também foram aplicados,
do principalmente estabelecer subsidios tedricos de taxonomia, como aporte ao programa de melhoramento
ético de mangabeira. As plantas apresentaram folhas com limbo foliar de forma lanceolada do tipo oblongo-
lado, caracterizado por apice e bases quase iguais sendo que o primeiro € ligeiramente agudo. As nervuras das
as apresentaram-se de forma penivénias do tipo obliquivénia, sendo a margem do limbo lisa. Além disso,
statou-se que a filotaxia € do tipo oposta distica, em virtude de partirem duas folhas do mesmo né, em sentidos
stos e no mesmo plano de insercdo. O estudo da morfologia foliar, bem como de outras caracteristicas boténicas
o fundamentais para caracterizar a diversidade de variedades que ocorrem na regido estudada (Sousa et al.,

inheira (Annona squamosal.)

Visando identificar materiais de interesse para utilizagdo em sistemas de cultivo e em programas de
oramento genético, foram caracterizados 30 genotipos de pinheira provenientes do municipio de Presidente Dutra
), avaliando-se: comprimento do fruto, didmetro do fruto, massa do fruto, massa da semente, massa da casca,
do receptaculo, espessura da casca, massa da polpa, rendimento da polpa, pH, sélidos soltveis totais (STT),
. total titulavel (ATT), vitamina C, relacdo (STT/ATT), umidade, cinza, aglcares totais, agucares redutores e
glicares nao-redutores. Analise por estatistica descritiva e multivariada, utilizando-se as técnicas de agrupamento e
e de componentes principais mostraram variabilidade para a maioria dos caracteres, com a formacéo de dez
upos de genotipos, possibilitando a identificagdo de materiais promissores (Sousa, 2005).

AR ADORES MOLECULARES

Marcadores moleculares sdo caracteristicas de DNA que diferenciam dois ou mais individuos e tém base
Jeliana. Sdo moléculas como DNA ou proteinas que marcam uma regido ou regiées do genoma, ligada(s) a
a caracteristica de interesse agronémico. Caracteristicas morfologicas e agrondémicas tém a desvantagem de
influenciadas pelos fatores do ambiente e podem nao representar a real similaridade ou diferenga entre os
uos. Por outro lado, marcadores genéticos representam estritamente a variagdo genética, ndo sofrendo
ciado ambiente (Weising etal., 1995).
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O uso de marcadores moleculares representa uma ferramenta adicional em programas de melhoramento
genético em frutiferas, oferecendo novas possibilidades no manejo de uma coleg¢ado, permitindo a comparagao entre
individuos e identificando duplicatas (Engelborhs et al., 1998), além de possibilitar a classificagdo do germoplasma em
grupos de interesse para os diferentes programas de melhoramento. Permite, também, determinar a presenga ou
auséncia de gene(s) ligado(s) a caracteristicas especificas para fins de melhoramento, com a vantagem de se fazer as
analises antes do material ir para o campo. Com isso, diminui-se o volume de material que necessitaria de cuidados
como adubacéo, capina, irrigacéo etc., havendo redugdo no numero de geragées de melhoramento necessarias no
desenvolvimento de variedades.

Polimorfismos em nivel de DNA podem ser detectados por varios métodos. As diferengas entre individuos séao
notadas quando se visualiza diferentes tamanhos de fragmentos de DNA entre estes. Aforma como esses fragmentos
sdo obtidos varia com o tipo de metodologia empregada (Hillis et al., 1990).

Entre os marcadores de DNA, os quatro mais utilizados sao Polimorfismo de Comprimentos de Fragmentos de
Restricdo (RFLP), o Polimorfismo de Fragmentos Aleatérios e Amplificados de DNA (RAPD), o Polimorfismo de
Comprimentos de Fragmentos Amplificados (AFLP), minisatelites e os microssatélites (Ferreira & Grattapaglia, 1998).
Entre esses marcadores, as isoenzimas e proteinas de semente sdo menos Uteis para escolha de pais em populacgoes
geneticamente homogéneas, em razao da variabilidade relativamente pequena dos mesmos.

A técnica RFLP consiste basicamente no uso de enzimas de restricado que corta o DNA em sitios especificos,
produzindo um grande numero de fragmentos. Esta técnica é elaborada, mais demorada que as outras técnicas para
obtengao de resultados de custo relativamente alto, e tem revelado um grau de polimorfismo de intermediario a baixo,
conforme a espécie. Mesmo assim, os RFLPs tém sido utilizados em um grande nimero de estudos de caracterizacao
de cultivares (Gebhardt et al., 1989; O'Donoughue et al., 1994; Autrique et al., 1996). Isso tem sido devido
principalmente a sua alta consisténcia e repetibilidade na obtengao dos resultados.

Os minissatélites ou locos VTNR s&o seqliéncias repetitivas de DNA, adjacentes e em nimero variavel (Jeffreys
et al., 1985). O polimorfismo detectado resulta de variagdes no nimero destas seqiiéncias. Essa técnica é similar a de
RFLP, variando basicamente o tipo de sonda utilizado, com as vantagens e desvantagens ja apresentadas para a
técnica anterior. Uma vantagem adicional dos minissatélites € o alto grau de polimorfismo apresentado, decorrente da
variagéo na distribuicio dos sitios de restricdo, das sondas utilizadas e do niumero e tipos das seqiiéncias repetitivas.
Minissatélites tém sido utilizados no melhoramento de frutiferas para a identificacao de variedades, cultivares e clones
e analise de diversidade genética (Daly et al., 1991).

O AFLP foi descrita por Vos et al. (1995), sendo uma técnica que possui grande capacidade para detecgao de
variabilidade genética e uso em caracterizagao de cultivares. O polimorfismo obtido com esta técnica esta baseado em
diferencas entre genétipos na distribuicdo dos sitios de restricdo e na amplificagdo diferencial de fragmentos,
possuindo, desta maneira, grande capacidade para deteccao de variabilidade genética no nivel de DNA. Entre as
vantagens do uso de marcadores AFLP, estdo o alto grau de polimorfismo e o mais alto nimero de marcadores obtidos
por gel analisado. Apesar deste marcador ter natureza dominante, “softwares” tém sido desenvolvidos para distinguir
individuos homozigotos e heterozigotos (Vos et al., 1995). Marcadores AFLP séo utilizados com sucesso para detectar
diferencas genéticas e variantes somaclonais em banana (Engelborghs et al., 1998), na identificagdo e monitoramento
de genes de importancia em maca (Wang-Caihong et al., 2001) e em estudos de diversidade genética em péssego
(Aranzanaetal., 2001).

Os microssatélites consistem em sequiéncias de 1 a 6 nucleotideos, repetidas lado a lado, e representam regites
instaveis do genoma que estao sob alteragdes mutacionais a taxas muito maiores do que as observadas na seqiiéncia
de cdpia Unica. A instabilidade dos microssatélites resulta em marcadores altamente polimoérficos, multialélicos, que
sdo extremamente Uteis em estudos de genética. Amaior vantagem dessa técnica é o elevado polimorfismo revelado, o
que a torna uma das melhores op¢des para uso na caracterizacado de cultivares, especialmente em germoplasma
aparentado e de baixa variabilidade. Estes marcadores tém sido utilizados para aplicagbes de mapeamento genético
em inumeras frutiferas (Kijas et al., 1995; Crouch et al., 1998; Cipriani etal., 1999; Ulanovsky et al., 2002).

A técnica de DNA polimérfico amplificado ao acaso (RAPD), desenvolvida por Williams et al. (1990), utiliza
primers mais curtos e de sequiéncia arbitraria, o que elimina a necessidade do conhecimento prévio da seqiiéncia alvo.
O polimorfismo de RAPD tem natureza binaria (presenga ou auséncia). Sdo marcadores dominantes, ndo permitindo a
distingdo de heterozigotos. E uma técnica significativa na detecgao de variabilidade genética e ndo requer mao de obra
especializada (Ferreira & Grattapaglia, 1998).

Como todas as diferengas entre os seres vivos estdo presentes no DNA, um indicador de reacao tera sua
sequéncia complementar a uma determinada regiao em um individuo, sendo que essa mesma regido pode nao existir
em outro individuo. Por exemplo, se um gendtipo de maracujazeiro confere resisténcia a uma bacteriose, essa
informacéo esta impressa no DNA desta cultivar. Um outro genétipo que ndo apresente a resisténcia, nao trara gravado
em seu DNA essa informagdo. Nessa regido, portanto, os genomas das duas cultivares serao diferentes. O indicador
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amplificaréa fragmentos no primeiro individuo, mas ndo no segundo, desta forma eles serdo separados pelo RAPD
(Moreira, 2003).

Estimativas de distancia genética baseada na analise direta de DNA eliminam complicagdes advindas da
avaliacao do fenétipo, como influéncia do ambiente e baixo nimero de polimorfismo. Sendo assim, técnicas que
permitem identificar marcadores moleculares ligados a genes responsaveis por caracteristicas de importancia
agrondémica, representam importantes ferramentas na selegao antecipada (Ferreira & Grattapaglia, 1998).

O uso de marcadores moleculares representa uma ferramenta adicional em programas de melhoramento
genético em frutiferas, oferecendo novas possibilidades no manejo, permitindo a comparagédo entre individuos,
identificagdo de duplicatas, a classificagdo de germoplasma, a presencga ou auséncia de gene ligado a caracteristicas
~ especificas, com a vantagem de analises precoces antes dos gendétipos irem para o campo. Com isso diminui o volume
de plantas que necessitam de cuidados como adubacgéao, capina, irrigagcéo etc., havendo redugédo no numero de
- geragdes de selecéo necessarias para o desenvolvimento de variedades (Moreira, 2003).

Autilizagéo de marcadores moleculares como ferramenta de selegées em culturas perenes, como a maioria das
; f_mteiras com potencial para o Nordeste brasileiro, € uma tecnologia extremamente atraente tendo em vista o tempo
- necessario para completar uma geragdo de melhoramento desta espécie. A perspectiva de tornar mais eficiente a
- selecdo precoce e com isso aumentar o ganho genético por unidade de tempo, faz com que o melhoramento de
- espécies frutiferas seja a area onde o uso efetivo desta tecnologia tende a ter as melhores perspectivas de sucesso.
~ Além disto, encontrar marcadores moleculares aliados as caracteristicas fenotipicas de maior rendimento do produto
~final aferidos por dados biométricos, € de grande contribuigao para o éxito na selegao de genotipos superiores destas
- culturas. O uso de marcadores moleculares no Centro de Ciéncias Agrarias tem sido feito com a cultura da mangabeira
~ eestasendo aplicado a cultura do jenipapeiro.

~ Mangabeira (Hancornia speciosa Gomes)

A caracterizacao molecular desta fruteira teve como objetivo determinar a distancia genética entre os gendtipos
coletados utilizando a técnica de RAPD, a fim de identificar o polimorfismo presente nos genétipos avaliados e sua
resposta em comparacdo a caracterizacao morfolégica. As estimativas de distancia genética foram aplicadas
baseadas na andlise direta do DNA como ferramenta adicional na confirmagéo dos valores morfolégicos.

Em trabalho pioneiro, avaliando os marcadores RAPD em mangaba (Cruz, 2005), dos oito primers amplificados,
dois foram monomorficos e seis polimoérficos. Os seis primers responsivos geraram 28 produtos de amplificagéo
(bandas), com o numero de fragmentos produzidos variando de 3 (OPB-19) até 7 (OPH-15). Segundo Colombo et al.
(1980), 10 a 30 primers, gerando 50 a 100 bandas polimérficas, sdo suficientes para estimar relagées genéticas dentro
e entre espécies.

Em trabalho subsequente foram avaliados 50 primers, sendo que 32 proporcionaram eficiéncia na amplificacéao,
com bandas de padrao de visualizagdo adequada. Nesta amplificacdo foi gerado um total de 407 bandas, sendo 257
poliméficas e 150 monomdrficas (Capinam, 2007). Desta forma, os marcadores moleculares evidenciaram
variabilidade pela presenga de polimorfismo, a qual foi respaldada com similar variabilidade detectada com a
caracterizagao morfolégica.

Jenipapeiro (Genipa americanal.)

A formacao de grupos gerados por mensuracoes fisicas e quimicas poderao ser respaldadas ao confirmarem
suas informagdes genéticas diretamente do DNA. Por esta razdo, em trabalho realizado por Hansen (2006), os
gendtipos foram avaliados utilizando técnicas de marcadores moleculares do tipo RAPD. Neste trabalho, dos 119
primers testados, 17 forneceram produtos nitidos de amplificagéo e boa repetibilidade. Pode-se observar padroes de
bandas diferentes, indicando a presenga de variabilidade genética entre os genétipos avaliados. Um total de 185
marcadores foram amplificados, com uma média de 10,7 por primer. O nimero de bandas polimoérficas foi de 148
(81,32%) e variou de 3, com o primer OPAI-01 a 13, com o primer OPH-13. A utilizagdo desta técnica demonstrou
existéncia de polimorfismo no material em estudo, sendo uma técnica viavel e uma importante ferramenta na
identificacéo da variabilidade genética em jenipapeiros, comprovando a formagao de grupos dissimilares, identificados
também por marcadores morfoldgicos.
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CONSIDERAGOES FINAIS

O melhoramento pressupde a necessidade de modificar a constituicdo genética do individuo, cujas deficiéncias
e qualidades sdo conhecidas, e tem como objetivo final o aumento da produtividade, melhoria da qualidade e
adaptacao a determinado ambiente. Assim, as informagdes sobre a variabilidade disponivel facilita o estabelecimento
dos objetivos de um programa de melhoramento.

Sao varios e distintos os mecanismos utilizados para obtencao de melhoria para as fruteiras pouco exploradas e
de grande potencial econémico e social. A presenca de ampla variabilidade constitui a primeira etapa para o alcance de
tal objetivo. E onde a selegdo pode atuar, identificando os genétipos distintos e superiores para serem multiplicados,
conservados e manipulados através de cruzamentos genéticos ou incorporagdo de genes promissores por
biotecnologia.

Iniciar um programa de melhoramento implica em compromissos a médio e longo prazo, disponibilidade de
germoplasma com ampla variabilidade e conhecimento acumulado sobre a biologia da espécie a ser estudada.

Por fim, a estratégia para o melhoramento de fruteira deve conter as seguintes fases: identificagdo das
caracteristicas importantes a serem melhoradas; escolha da metodologia adequada para avaliagdo do material;
identificacdo de fontes de variagao genética dentro do germoplasma disponivel; escolha e recombinagao dos
genitores; selegcdo dos segregantes superiores; comparagdo do material melhorado com um padrao existente;
avaliagao do comportamento da planta; distribuigdo do novo material.

Varios fatores tém sido apontados como dificeis de serem superados pelo melhoramento de fruteiras ainda
pouco exploradas, como o0 pequeno conhecimento sobre a variabilidade destas espécies; o reduzido estoque de
informacgdes basicas sobre a biologia e a genética do material a ser melhorado (modo de reprodugéo, localizagéo de
genes, estudo sobre heranga etc); a necessidade de adaptagdo das metodologias de melhoramento e técnicas
experimentais e a demora na obtengao de novas cultivares decorrente da necessidade de avaliagdo no ambiente de
cultivo.

Todas estas dificuldades serdo superadas com pesquisas que agreguem informacdes e na criagdo de
Programas de Melhoramento destas fruteiras potenciais, que mesmo a médio e longo prazo possam ser estreitados
com adigdo de tecnologias complementares e eficientes. Frente a esta preocupagéo, tecnologias de marcadores
moleculares, culturas de tecidos, selecao em cultivo hidropdnico em estadio de plantula e propagacgéo vegetativa de
gendtipos promissores, poderao tornar efetivo o progresso genético destas espécies.
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