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103 - CARACTERIZAÇÃO GENÉTICA MOLECULAR DE MAÇARANDUBA - Manilkara

huberi (DUCKE) A.CHEV. (SAPOTACEAE): POTENCIAL IMPLICAÇÃO NA
DEFINIÇÃO DE UM PROGRAMA DE MANEJO SUSTENTÁVEL [Molecular genetic
caracterization of maçaranduba – Manilkara huberi (Ducke) A.Chev.
(Sapotaceae): potencial implication in the definition of a sustainable
management program]
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Uma espécie que se encontra sob manejo sustentável na Floresta Amazônica
é a Manilkara huberi. Esta é uma das espécies arbóreas de maior ocorrência, que
atinge maior DAP do gênero, sendo a mais valiosa devido sua madeira, que é pesada,
dura e resistente e consequentemente é a mais explorada. Para estimar a diversidade
genética, uma variedade de índices que representam o conteúdo informativo de um
loco pode ser utilizada para diferentes aplicações como na identificação individual e
na análise de parentesco, na estimativa do fluxo gênico, sistema de cruzamento e
estruturação genética espacial. A genotipagem constituiu-se de 294 adultos e 810
plântulas descendentes de 27 árvores maternas originárias de uma floresta primária
de terra-firme da Amazônia Brasileira, na FLONA Tapajós, utilizando marcadores
microssatélites desenvolvidos para a espécie. As seguintes estimativas foram obtidas
para adultos e descendentes respectivamente: heterozigosidade esperada 0,86 e 0,82;
índice de fixação 0,17 e 0,23, (IC 95%). A população adulta apresentou significativa
estruturação genética espacial ao nível de 300m. A estimativa da taxa de cruzamento
multiloco foi alta (0,98±0,111) e a uniloco por sua vez, foi menor (0,710±0,042) e
significativamente diferente, (IC 95%). A probabilidade de exclusão de paternidade,
atingiu poder total de 0,9998. Para 809 descendentes um provável pai foi assinalado,
porém para apenas 19 o Ä score foi superior ao crítico no nível de P=95%. Foi observada
taxa de 5,4% de autofecundação. A distância de polinização média dentro da população
foi de 297,21 metros (P=95%). Os resultados indicam que a espécie é preferencialmente
alógama. O fluxo de pólen é eficiente, entretanto o cruzamento entre aparentados é
intenso, resultando em um coeficiente de endocruzamento significativo. A estruturação
genética espacial observada sugere padrão de isolamento por distância. Estes
resultados têm fortes implicações em programas de manejo e conservação genética,
coleta de sementes para a recuperação de áreas degradadas e reflorestamentos
comerciais.


