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Resumo

O metagenoma € o DNA de todos 0s organismos ermaumatra e a metagendmica € um conjunto de téapiEaacessam esse
metagenoma sem a necessidade de cultivar os miganiemos. Essas técnicas sdo comumente usadexpraspeccao, a
busca de novos compostos de origem bioldgica cdicagfes industriais. Atualmente existem varioggios de bioprospeccao
na Universidade Catdlica de Brasilia, um delebésga de enzimas hidroliticas produzidas por hastétilizando-se
metagenomas de amostras como solo do Cerrado mdadhia. Utilizando a metagendmica ja foram obtloses com
atividades lipoliticas, amilolitica e proteolitica.objetivo do presente trabalho é aperfeicoasi tBe atividade quitinolitica e
identificar clones com esta atividade numa bibtiatmetagenémica de solo da Amazoénia. Estas enpiotssn ser utilizadas
para controle de fungos patogénicos de plantagmaane na vigilancia sanitaria no controle dadasle mosquitos transmisssr
da dengue e da malaria. Como controle foi utilizadhactérid/ibrio alginolyticus devido a sua atividade quitinolitica ja
conhecida. Para padronizacao da triagem, foramdestdois tipos de quitina coloidal: imida e linéitla, no qual foram usadas
diferentes concentracdes de ambas para determmethar condi¢cdo de crescimento e de deteccdavddaate quitinolitica

pela formacédo de halo de degradacédo. Foi sele@omaditina Umida na concentracédo de 2% paraatiglioteca de Solo da
Amazdnia. As placas foram incubadas, e ap0s oioresto, a revelacdo do halo de degradacéo fozemdi com vermelho do
Congo a 0,1%. Apo6s a triagem de 4.032 clones, fadentificados trés clones positivos para atividgdiginolitica nessa
biblioteca metagendémica. Dois desses clones foemuesiciados até o0 momento, e 0 sequenciamentouevglene de uma
possivel nova glicosil hidrolase. A otimizacédo detedologia para deteccéo de atividade quitinolfocaealizada e aplicada
com sucesso na triagem de uma biblioteca metagea@ussibilitando a utilizagdo em outras biblioseggossivelmente a
descoberta de novos genes que codificam para asstin



