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Resumo

A mastite ¢ uma doenga multifatorial, que frequentemente tem origem bacteriana, e afeta rebanhos no mundo inteiro. ¢
Staphylococcus contém pelo menos 40 espécies e 17 subespécies e. sob determinadas circunstancias, vérios
microrganismos sdo capazes de causar mastite. Em rebanhos que alcancaram um controle dos agentes contagiosos, especial
aureus e Streptococcus agalactiae, as outras espécies de Staphylococcus tém sido frequentemente associadas 4 ma
bovinos. Neste estudo um total de 63 isolados de Staphylococcus spp. coagulase negativos isolados de mastite bovi
submetidos ao sequenciamento do rDNA 16S para a identificacio dos isolados em nivel de espécie. Foram
oligonucleotideos iniciadores que amplificam um produto de 536 pb. As reagdes de sequenciamento foram pre
separadamente com os dois oligonucleotideos iniciadores de modo a se obter duas sequéncias para cada amostra anali:
pares de sequéncias foram editados e reunidos utilizando-se o software DNA Baser v3 (Heracle Biosoft, Germany) e as se
resultantes foram comparadas com sequéncias bacterianas depositadas na base de dados do NCBI. As espécies identificad
S. chromogenes (25), S. sciuri (10), S. haemolyticus (7), S. epidermidis (6). S. simulans (5) e S. hyicus (3). Todas as

identificadas neste estudo ja foram identificadas em outros estudos sobre a stiologia da mastite estafilocdcica. A identidad:
isolados ndo foi elucidada, pois o fragmento sequenciado alinhou em toda sua extensio (100%) com duas ou trés

diferentes. O sequenciamento de um fragmento maior do mesmo gene ou de outro gene devera ser feito para se obter a iden
definitiva destes sete isolados.
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