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Resumo

A familia Geminiviridae é constituida por quatro géneros: Mastrevirus, Curtovirus, Topocuvirus
e Begomovirus, possuindo genoma composto por uma ou duas fitas simples de DNA circular,
encapsidados em uma particula icosaédrica geminada. A disseminacdo de begomovirus ocorre
através da mosca-branca (Bemisia tabaci), e a incidéncia aumentou no Brasil com a introducéo
do bidtipo B deste inseto vetor, em meados da década de 1990. Este trabalho teve como
objetivo avaliar a presenca de begomovirus na cultura da soja na regido sul do Brasil. As
amostras foliares de plantas de soja foram coletadas nos campos de producéo localizados em
22 municipios na safra 2010/2011. Para a detecc¢ao de begomovirus foi realizada a extracao de
DNA desses tecidos e a infeccao viral foi analisada pelo método da PCR, utilizando-se primers
degenerados para o componente DNA-A, conhecido por produzir um fragmento de
aproximadamente 1482 pb. Como controle positivo foi usado DNA do Euphorbia mosaic virus.
Das 720 amostras de plantas de soja testadas, nenhuma estava infectada por begomovirus.

Introducéo

A familia Geminiviridae é constituida por quatro géneros que sdo Mastrevirus,
Curtovirus, Topocuvirus e Begomovirus, caracterizados por possuirem particulas icosaédricas
geminadas e genoma de DNA circular de fita simples, infectando plantas dicotiledéneas. A
transmissdo desse virus ocorre pela mosca branca (Bemisia tabaci). Os primeiros relatos de
begomovirus foram feitos, no Brasil, ha década de 60 e 70 em feijoeiro e tomateiro (COSTA,
1975). A soja brasileira é infectada naturalmente por begomovirus, como Euphorbia mosaic
virus (EuMV), Sida mottle virus (SiMV), Bean golden mosaic virus (BGMV), Sida golden mosaic
virus (SiGMV), Sida micrantha mosaic virus (SimMV) e Okra mottle virus (OMoV) (COSTA,
1955; COSTA et al., 1978; MELLO et al., 2002; FERNANDES et al., 2009).

O genoma de begomovirus pode apresentar um ou dois componentes gendmicos
(DNA-A e DNA-B), possuindo aproximadamente 2600 nucleotideos. Os dois componentes
genbmicos de uma mesma espécie viral ndo possuem identidade em suas sequéncias, exceto
por uma regido com aproximadamente 200 nucleotideos denominada regido comum, que inclui
a origem da replicagdo(HANLEY-BOWDOIN et al., 1999). O DNA A contém o0s genes
necessarios para a replicacdo e encapsidacao da progénie viral, enquanto o DNA B contém os
genes requeridos para o movimento célula-a-célula e a longa distancia (BRIDDON et al., 1990;
NOUEIRY et al., 1994; SANDERFOOT et al., 1996).
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O primeiro aparecimento de infeccdo por begomovirus em soja foi identificado a partir
de plantas com sintomas do virus, na Embrapa Soja em Londrina, PR (COSTA et al., 1978).
Atualmente ndo sdo relatados sintomas de begomovirus nas lavouras de soja no Brasil, ou
seja, 0 virus quando presente e dependendo da cultivar, ndo causa sintomas de mosaico
dourado (FERNANDES et al., 2009).

A preocupacdo com este tipo de virus vem de conhecimentos obtidos por Pardina
Rodriguez et al. (1998) a partir da Argentina. Assumiu-se que esse virus transmitido por mosca
branca, poderia ter-se disseminado para o Brasil.

O objetivo deste trabalho foi verificar o aparecimento de begomovirus (familia
Gemiviridae) em plantas de soja assintomaticas na regido sul do Brasil.

Materiais e Métodos

Foram coletadas 720 amostras de plantas de soja assintomaticas em 22 municipios na
regido sul do Brasil, na safra 2010/2011, geo-referenciadas de acordo com a Tabela 1. Cada
amostra foi constituida por um Unico trifélio, retirado de plantas ao acaso, em zig-zag. Em cada
local, foram coletadas 10 plantas de soja.

Os métodos moleculares foram realizados no Laboratério de Fitopatologia e
Biotecnologia Vegetal da Embrapa Soja em Londrina, PR. Para a detecgcdo de begomovirus na
cultura de soja foi realizada extracdo de DNA de tecidos vegetais, reacdo em cadeia da
polimerase (PCR) e andlise em gel de agarose. Na extracdo do DNA utilizou-se o método
descrito por Doyle e Doyle (1987). Para a realizacdo da PCR, foram utilizados os primers
PAL1v1978 e PAR1c496, mencionados por Rojas et al. (1993). O produto da PCR foi analisado
por eletroforese em gel de agarose 1% e corado com brometo de etidio.
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Tabela 1. Locais geo-referenciados onde foram coletadas as amostras de plantas de

soja
REGIAQ SUL
Amostras Local Longitude/Latitude Amostras Local Longitude/Latitude
150 P.Grossa S 25.03.802 186 Julio de Castilho S 29.14.546
151 P.Grossa W 050 26981 187 Julio de Castilho W 053.38.611
152 P.Grossa 188 Julio de Castilho
153 Guamiranga S 25.11.437 189 Ibiruba S 28.38.840
154 Guamiranga w []5’46’44 190 Ibiruba w 05’3 []’[] 97
155 Guamiranga 191 Ibiruba
156 Guarapuava S 25.24.906 192 Getulio Vargas S 27.49.198
157 Guarapuava w []5‘; 3.;‘ 828 193 Getulio Vargas v 055 15 349
158 Guarapuava 194 Getulio Vargas
159 Guarapuava S 25.24.574 195 Sertao S 37.55.986
160 Guarapuava w 05.; 4é 108 196 Sertao w 055 Oé 286
161 Guarapuava 197 Sertao
162 Guarapuava S 25.25.924 198 Passo Fundo S 28.07.135
163 Guarapuava w 51’48’157 199 Passo Fundo w 05 1-} 055
164 Guarapuava o 200 Passo Fundo T
165 Candoi S 25.35.241 201 Fasso Fundo S 28.13.626
166 Candoi W 052.03.566 202 Passo Fundo W 052.30.202
167 Candoi 203 Passo Fundo
1635 Chopinzinheo S 25.53 204 Carazinheo S 28.20.090
169 Chopinzinho w 055 2.; 679 205 Carazinho w 055 55 749
170 Chopinzinho 206 Carazinho
171 Mangueirinha S 25.58.472 207 Panambi S 38.19.864
172 Mangueirinha W 055 1é 184 208 Panambi w 055 3;1 917
173 Mangueirinha 209 Panambi
174 Clevelandia S 26.12.406 210 Sto A Sudoeste < 26.06.233
175 Clevelandia W 052,11,069 211 Sto A Sudoeste W 053,42,257
176 Clevelandia 212 Sto A Sudoeste
177 Palmas S 26.35.426 213 Planalto/Realeza < 25.45,391
178 Palmas W 051,50,129 214 Planalto/Realeza VW 053,39,119
179 Palmas 215 Planalto/Realeza
180 Santa Maria S 29.32.513 216 Marmelandia S 35.31.279
181 Santa Maria W 053,44,974 217 Marmelandia W 053,35,651
182 Santa Maria 218 Marmelandia
183 Cruz Alta S 28.38.151 219 Corbelia S 24.44.042
184 Cruz Alta w 055,35,519 220 Corbelia v 055,15,32
185 Cruz Alta 221 Corbelia

Locais geo-referenciados onde foram coletadas as amostras de plantas de soja

Resultado e Discussdes

Das 720 amostras de soja coletados no sul do Brasil, nenhuma amplificacdo
correspondente ao fragmento do DNA-A de begomovirus (1482 pb) foi observada, utilizando os
primers PAL1v1978 e PAR1c496. Apenas o controle positivo obtido com DNA do Euphorbia
mosaic virus (amendoim bravo) produziu um fragmento de 1482 bp.

Sabe-se, que trés begomovirus estavam associados com amostras de soja coletadas
em Santo Antbnio de Goids-GO (FERNANDES et al., 2009). Dois deles ndo estavam descritos
em soja: Sida micrantha mosaic virus (SimMV) e Okra mottle virus (OMoV) além do conhecido
Bean golden mosaic virus. Porém, no estado de Goias amostras coletadas na safra de
2009/2010 nos municipios de Montividiu e Rio Verde também apresentaram resultados
negativos (Dados nédo apresentados).
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Concluséo

Na regido sul do Brasil, at¢é o momento, ndo foram encontradas espécies de
begomovirus infectando a cultura da soja.
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