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Esse trabalho visou dar continuidade aos estudosneiabolismo adaptativo de pintado
(Pseudoplatystoma sp) frente as variacdes nutricionais da dieta. A eispé de amplo interesse
comercial devido a excelente qualidade de sua caesp®rtividade na pesca e potencial para a
aquicultura. Entretanto, sua tecnologia de prodwgida ndo esta perfeitamente estabelecida.
Para tanto, investigou-se a ocorréncia de protedifasencialmente expressas em resposta a
dieta por meio da comparacéo dos perfis proteiealizada por SDS-PAGE. Foram utilizados o
figado, 6rgdo central do metabolismo nutricionaneostras de muasculo branco, tecido que
melhor representa o crescimento somatico. Um letgieenis de pintado, doados pela Empresa
Mar e Terra passaram por periodo de aclimatacdo dependéncias do Laboratorio de
Bioquimica Adaptativa da UFSCar. Ao atingirem 16,152,48 g e 14,7 += 0,7 cm,
respectivamente, os animais foram alocados enx@<§250 L), na densidade de 16 individuos
por unidade, perfazendo 2 tratamentos experimermais 3 repeticdes. Em um dos tratamentos,
0os animais foram arragoados por 60 dias com umta dantendo basicamente 40 % Proteina
Bruta, 16,40 % Extrativo Nao-Nitrogenado, 10,30 %rdsira e 2,9 % Fibra Bruta, perfazendo
4.000 kcal kg de racdio. Os animais do segundo tratamento resebarmesma dieta dos
animais do primeiro tratamento, mas por um perideld3 dias e permaneceram em jejum nos
seguintes 17 dias que antecederam o término dodoeeixperimental. Este segundo tratamento
serviu como um controle bioquimico para as analilgeexpresséao diferencial de proteinas cuja
expressao ocorra em fungdo da condigcéo nutricibtadteriormente, 4 peixes de cada caixa (n
12 por tratamento) foram anestesiados e eutanasipdo separacdo cervical. O figado e
amostras de musculo branco foram retirados, immdiante congelados em nitrogénio liquido e
mantidos a -80°C até analises bioquimicas. Aliquotamlequadas dos tecidos foram
individualmente homogeneizados, centrifugados eolowrenadante utilizado como fonte de
proteinas. Concentracdes equivalentes a 50ug deimadoram submetidas individualmente a
eletroforese em SDS-PAGE contendo 14% de acrildbiglacrilamida e a corrida realizada em
sistema vertical, em voltagem constante de 110\bke lmanho termostatico. Os geéis foram
corados (Coomassie Brilliant Blue), descoradosudmmntados e analisados usand&aftivare
ImageMaster 2D Platinumv. 6.0 (GE Healthcare). Nas analises foram conader a presenca
ou auséncia de bandas (expressao diferencial);massmo banda com maior (expressao
induzida) ou menor (expressao reprimida) intengdaespeitando-se as comparacdes entre 0s
individuos dos 2 tratamentos, alimentados ou jepmmcada um dos diferentes tecidos, hepatico
e muscular branco. Os géis de SDS-PAGE evidencigrama expressao de proteinas apresenta
um perfil diferencial tanto para figado quanto parasculo branco em juvenis de pintado,
influenciado pela condi¢céo nutricional, alimentag@ojejum, dos animais. Adicionalmente, 0s
perfis obtidos foram extremamente complexos, dificulo a completa identificacdo das
proteinas e instigando investiga¢fes futuras, doondagens complementares para identificar as
proteinas diferencialmente expressas e que possautilzadas como indicadores nutricionais
de estados limitantes, sinalizando a potencialiddatilizagdo das diferentes fragdes nutritivas
da dieta.
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