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A citricultura brasileira representa importante segmento econémico na pauta de produtos
agricolas, ndo s6 por seu expressivo valor de producdo, como por sua importancia na
geracdo de empregos diretos e indiretos. Em nivel mundial, o Brasil destaca-se como maior
produtor de citros, detentor de pomares que somam uma populacao superior a 200 milhdes
de plantas, e maior produtor e exportador de suco concentrado congelado de laranja. O
género Citrus representa o ponto mais alto de um longo periodo evolutivo, cujo inicio
remonta a mais de 20 milhdes de anos, na Australia, quando esta ainda estava conectada
com a Asia e Nova Guiné, antes da separacdo dos continentes. Sua origem é atribuida ao
Sudoeste da Asia, particularmente ao oeste da india, apresentando relacées filogenéticas
que se estendem pelas indias Orientais, Austrélia, Centro da China, Jap&o e Africa. O
Estudo foi realizado com as espécies Citrus sinensis (L.) Osbeck, C. reticulata Blanco e
Poncirus trifoliata (L.) Raf do Banco Ativo de Germoplasma de Citros da Embrapa Mandioca
e Fruticultura em que foram utilizados trinta acessos de cada espécie, totalizando 83
acessos. O DNA foi extraido de folhas jovens utilizando. De um total de 21 iniciadores ISSR
testado, 9 apresentaram-se eficientes na amplificacdo das amostras. Estes iniciadores foram
selecionados e utilizados na genotipagem dos 83 acessos do Banco Ativo de Germoplasma
de Citros. Os nove iniciadores utilizados na caracterizacdo molecular dos acessos
amplificaram um total de 47 marcadores sendo de 4 a 7 marcadores por iniciador com média
de 5,2 por iniciador. Dos 47 marcadores identificados 8 foram monomorficos (17,02%) e 39
polimérficos (82,98%). Apenas os marcadores polimorficos foram computados e utilizados
nas analises. A partir do presente trabalho, concluimos que marcadores ISSRs mostraram-
se eficientes na caracterizacdo molecular de citros, além da existéncia de grande
variabilidade, a nivel molecular, entre os acessos estudados. Os resultados gerados
apresentam grande utilidade ao melhoramento genético do BAG-Citros da Embrapa
Mandioca e Fruticultura, pois permitem maior compreensao sobre a genética dos citros e
fornecem subsidios para a sele¢éo de genitores para futuras hibridizacges.
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