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caracteres relacionados con la calidad de las uvas y
el vino. Nuestra aproximacion se basa en caracterizar
y explotar la variacion genética natural que existe en
la vid para estos caracteres utilizando herramientas
genéticas y gendmicas. Para ello, trabajamos en
la caracterizacion y andlisis genético de distintos
materiales de vid (variedades, clones, variantes
somaticas y poblaciones de mapeo).

Enparticular nuestra actividad se centra en tres temas:
1) El estudio del control genético de la variacion en
los perfiles de antocianos en hollejos mediante la
caracterizacion de colecciones de clones de Malbec
con herramientas analiticas y genémicas. 2) El
analisis genético y molecular de la familia génica
estilbeno sintasa (STS) que regula la produccion de
resveratrol. Para ello evaluamos a los distintos
integrantes de esta familia (aproximadamente 40)
respecto de sus patrones de expresion y su regulacion
genética frente a diferentes estimulos bidticos y
abidticos. 3) El estudio de genes que intervienen
en determinacion del tamafio de la baya mediante
el analisis genético y gendmico de variedades y
clones que presentan tamafios contratantes para este
caracter.

and anthocyanin total contents and antioxidant
capacity). Embryo rescue is used to obtain novel
seedless cultivars. Recently, the two programs
have searched for new biotechnological tools that
could be incorporated into the routine to improve
their efficiency. Genetic analysis of 1,500 accesses
from the GGB was initiated using 30 SSR markers
selected from the literature, multiplexed for three or
more loci per amplification reaction. Six hundred and
fifty entries of the GGB have been thus genotyped,
contributing to the current knowledge of the genetic
variation in the bank and to resolve genetic identity
issues. Traits of interest, such as mildew resistance
and seedlessness, are currently being mapped in
a segregating population. It is expected that the
incorporation of biotechnological tools in coming
years will contribute to improve the efficiency of
activities associated to the development of novel
grape cultivars in Brazil.
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The support of the Brazilian government for the
development of new grape cultivars to contribute
to the expansion of viticulture in the country
was reinforced by the creation, in 1977, of two
programs; the Grapevine Germplasm Bank (GGB)
and Breeding Program. The results of these efforts
are available online (www.cnpuv.embrapa.br) and
include the phenotypic characterization of 1,000
accessions maintained in the collection, development
of a group of 400 advanced selections and release
of 14 new grape cultivars for distinct purposes. The
majority of the activities (phenological, agronomical
and major-disease incidence evaluations) are carried
out in the vineyard at phenotypic level. The quality
and nutraceutical potential are also under evaluation
(sugar content, pH, total acidity, polyphenol
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El fitomejoramiento de uva de mesa ha recibido un
fuerte apoyo en Chile, dada su importancia para el
negocioagro-exportador. Enesteafan, sehanasociado
instituciones de investigacion y asociaciones de
viveristas, productores y exportadores, desarrollando
un programa de genomica funcional (transcriptomica,
protedmica y analisis de metabolitos de interés)
destinado a identificar los genes y variantes alélicas
relacionados a caracteres tales como contenido de
semillas y tamafio de bayas, estructura del racimo,
contenido de azucares y acidos, y respuesta de estos
caracteres a aplicaciones de giberelina (GA,), usada
en varias etapas del desarrollo de raquis y bayas.
En esta presentacion se destacaran los resultados
alcanzados mediante la combinacion de analisis
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