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INTRODUCAO

A compreensdo dos mecanismos genéticos e moleculares controladores da apirenia em uvas
de mesa é justificada pela sua relevancia econdbmica e muitos programas de melhoramento tem
mantido o foco na geracdo de novas cultivares de uva de mesa, combinando apirenia com outros
caracteres do fruto, como aumento do tamanho, sabor moscatel e crocancia (LOOMIS;
WEINBERGER, 1979). Como Vitis vinifera ndo possui nenhuma resisténcia ao mildio
(Plasmopara viticola), as aplicacbes de fungicidas tornam-se indispensaveis, representando um
custo significativo para a produgédo (CADLE-DAVIDSON, 2008). Desta forma, o melhoramento da
videira combinando resisténcia a doencgas, provenientes de espécies americanas de Vitis, com outras
caracteristicas de qualidade dos frutos de Vitis vinifera, tornou-se uma importante estratégia para
combater doencas fungicas em videira através de uma viticultura de menor custo e ambientalmente
menos impactante (FISHER et al. 2004).

Para investigar o controle genético da resisténcia ao mildio e da auséncia de sementes
simultaneamente, Revers et al. (2010) analisaram uma progénie gerada do cruzamento entre a
cultivar sem semente Vitis vinifera ‘Crimson Seedless’ e o hibrido complexo resistente ao mildio
‘Villard Blanc’. Os resultados obtidos revelaram a colocalizacdo de QTLs para resisténcia ao mildio
e auséncia de sementes na extremidade do cromossomo 18.

Neste contexto, o objetivo deste trabalho foi genotipar uma populacdo segregante para
resisténcia a doencas e auséncia de sementes com quatro marcadores SSR associados aos QTLs
colocalizados no cromossomo 18, encontrados por Revers et al. (2010), e avaliar a sua possivel
utilizacdo como ferramenta auxiliar na selecdo de videiras apirénicas e resistentes ao mildio em

programa de melhoramento genético.

MATERIAL E METODOS
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Noventa e quatro genoétipos de videira segregando para resisténcia ao mildio e auséncia de
sementes, resultantes do cruzamento CNPUV692 entre as cultivares Villard Blanc e Crimson
Seedless, foram utilizados. O DNA de cada individuo desta populacdo foi purificado conforme
descrito por Lefort e Douglas (1999) e utilizado em rea¢des de PCR para cada locus conforme
descrito por Revers et al. (2010). Os marcadores SSR utilizados foram P2_VVAGL11,
P3_VVAGL11 (MEJIA et al., 2011), UDV108 (GenBank BV097037), VMCT7F2 (GenBank
BV005171) e VVIN16 (GenBank BV140662). Os amplicons foram resolvidos em gel de
poliacrilamida 6% e corados com prata conforme descrito por CRESTE et al. (2001).

Os critérios de classificacdo fenotipica descritos por Lahogue et al. (1998) foram utilizados
para definicdo das categorias fenotipicas de classificacdo da apirenia. A resisténcia ao mildio
(Plasmopara viticola) foi determinada conforme o descritor OIV-452 (ANONYMOUS, 1983).
Desvios entre as segregacdes genotipicas observadas e esperadas e as possiveis associagdes entre 0s

fen6tipos estudados e os alelos dos loci avaliados, foram testadas pelo teste de qui-quadrado (3?).

RESULTADOS E DISCUSSAO

Cinco loci localizados na extremidade do cromossomo 18 e associados aos QTLS
previamente identificados por Revers et al. (2010) foram analisados na populacdo segregante. Apos
realizacdo dos testes de ajustamento x?, UDV108 e P2_VVAGL11 nio apresentaram a segregacio
esperada e foram excluidos das analises. Para os loci VMC7F2, VVIN16 e P3_VVAGL11 foram
observados 4 alelos segregando na populacdo genotipada. A andlise da distribuicdo fenotipica dos
caracteres avaliados versus a frequéncia de alelos dos marcadores SSR genotipados, mostram
claramente (p<0,0001) a associacdo entre os alelos P3_VVAGL11-198 pb (x* calc= 28,72.),
VVIN16-157 pb (° calc= 26,64) e VMC7F2-198 pb (5° calc= 40,96) com apirenia e os alelos
P3_ VVAGL11-185 pb (y* calc= 28,9), VVIN16-154 pb (y° calc= 26,81) e VMCT7F2-210 pb (y*

calc= 36,93) com resisténcia ao mildio (Figura 1).

P3 VVAGL11 P3 VVAGL11
W Alklo A (185 ph) W Alklo B (@) D Alelo C (198 ph) D Alelo D (188 ph)
g 30 z 25
g £ 20
g 20 2 15
£ 10 £ 10
= z 2
Z 0 Z 0
3 5 7 9 4048 4856 5664 6472 7280
Escala de resisténcia (OIV-452) % Matéria seca
VMC7F2 VMC7F2
B Alklo A (194 pb) B Alkelo B (210 pb) D Alelo C (198 ph) B Alelo D (200 pb)
z 40 z 125
2 30 g 20
= 215
g 20 £ 10
2 10 3 s
Z 0 Z 9
3 5 7 9 4048 4856 56.64 6472 7280
Escala de resisténcia (OIV-452) % Matéria seca 4402




VVIN16 VVIN16

B Alelo A (154 pb) B Alelo B (155 pb) DAlelo C (153 pb) @ Alelo D (157 pb)

20

E 15
2 10
; = == ==l_,_=_,
0+ . ‘
40-48 48-56

56-64 64-72 7280

N. de individuos

[ ]
o th @ thh 2D
N. de incividuos

[

3 5 7 9

Escala de resisténcia (OIV-452) % Matéria seca

Figura 1 - Frequéncia de individuos com os alelos dos marcadores SSR relacionados a apirenia,
através da % de matéria seca, e a resisténcia a P. viticola, através da escala de resisténcia OIV-452,
na populacdo CNPUV692.

CONCLUSOES
Os resultados obtidos confirmaram que os marcadores P3_VVAGL11, VVIN16 e VMCT7F2,
parecem estar suficientemente proximos do loci SDI (Seed Developement Inhibitor) para permitir a
sua utilizacdo em uma estratégia de selecdo assistida por marcadores moleculares, possuindo dupla
finalidade de utilizacdo, na diagnose do carater da apirenia e na avaliacdo da resisténcia ao mildio.
Adicionalmente, a validacdo deste marcador em populac@es diferentes, podera ampliar as
possibilidades de sua utilizacdo para melhoramento assistido por marcadores de apirenia e de

resisténcia ao mildio na videira.
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