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1. Introdugao

A mastite é a principal afecgédo do gado leiteiro, possuli alta prevaléncia, e
constitui um fator limitante em muitas propriedades rurais do pais, devido as
perdas econdmicas. Na patogénese da mastite, bactérias invadem a glandula
mamaria, se multiplicam e causam uma reacdo inflamatéria que envolve a
liberagdo de numerosos mediadores da quimiotaxia de leucocitos do leito
vascular para o leite (HARMON, 1994). O uso de indicadores da qualidade do
leite, como a Contagem de Células Somaticas (CCS) e a Contagem Total
Bacteriana (CTB), permitem avaliar o status da saude das glandulas mamarias
de rebanhos e as boas praticas agropecuarias durante a obtengéo e conservagao
do leite nas fazendas (SOUZA et al., 2010). A quantidade de bactérias liberadas
no leite também é influenciada pelos diferentes patégenos da mastite. Na Europa
infecgdes intra mamarias (IIM) por Streptococcus Spp. foram associados a
repentinos picos de CTB, enquanto o Staphylococcus aureus a pequenas
elevacbes na contagem bacteriana do leite de rebanhos (HAYES et al., 2001;
ZADOKS et al., 2004). O objetivo principal deste trabalho foi quantificar o efeito
dos principais patogenos da mastite subclinica (S. aureus, SCN, S. agalactiae e
Streptococcus spp. que n&o S. agalatiae) na variagdo da CCS e na liberacédo de

bactérias pelos quartos mamarios (LBQM).
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2. Material e métodos

De junho a dezembro de 2009 foram colhidas trés amostras pareadas de
leite de 638 quartos mamarios, em 124 vacas, para provas de identificagdo
bacteriologica, Contagem de Células Somaticas e Contagem Bacteriana Total em
cinco fazendas na Zona da Mata do Estado de Minas Gerais, Brasil.
Imediatamente antes da coleta todos os quartos mamarios foram examinados
visualmente e pelo teste da caneca de fundo negro para exclusao das vacas com
mastite clinica. Todos os tetos amostrados foram imersos em solugéo clorada
(150 ppm) e foi feita a antissepsia da extremidade dos mesmos com alcool 70°GL
(viv). Apds a colheita, as amostras foram imediatamente transportadas em caixas
isotérmicas para os Laboratérios de Microbiologia e Qualidade do Leite,
EMBRAPA Gado de Leite. Os testes bacteriolégicos foram realizados de acordo
com o National Mastitis Conuncil (HARMON et al., 1990). ACCS e a CTB foram
realizadas em equipamentos de citometria de fluxo, Bentley Somacount 300 e
Bentley IBC (BENTLEY INSTRUMENTS INC., 2007), respectivamente, seguindo
os procedimentos recomendados pelos fabricantes. Os resultados da CTB de
quartos mamarios foram utilizados para expressar a liberagdo de bactérias pelos
quartos mamarios, correspondendo a contribuicdo especifica de cada patégeno
isolado no aumento da CTB no leite dos quartos.

2.1. Estatistica

Foi utilizado o sistema de computagéo estatistica SPSS®, versao 9.0, de
acordo com Morgan et al. (2001). Foi necesséria a transformagao logaritimica
(base 10) dos dados brutos de CCS (log1,CCS) e CTB (log1oCTB) para que
apresentassem distribuicdo normal. De acordo com 0s patogenos identificados,
foram realizadas analises da variancia dos log:cCCS e logioCTB, comparagéo
das médias ao nivel de significancia de 95% (P<0,05), analise de regressao
linear e a correlagdo de Pearson.

3. Resultados e discussao

Do total das 638 amostras de leite de quartos mamarios, 421 (66,0%)
foram negativas para crescimento bacteriano e das que apresentaram
crescimento, 69 (10,8%) dos isolados eram S. aureus, 64 (10,0%) SCN, 45
(7,1%) S. agalactiae e 39 (6,1%) Streptococcus spp. que ndo S. agalactiae. As




médias geométricas da CCS (células/mL) e CTB (UFC/mL), de acordo com 0s
patégenos isolados foram: sem crescimento (52.000; 12.000), SCN (85.000;
17.000), S. aureus (587.000; 77.000), Streptococcus spp. que nao o S. agalatiae
(432.000; 108.000) e S. agalactiae (1.572.000; 333.000). Comparando as médias
geométricas de CCS encontradas com 0S resultados de Djabri et al. (2002),
considerando o intervalo de confianga de 95% para variagao da CCS, observa-se
alta concordancia de resultados, tanto para quartos negativos quanto com
isolamento de patégenos. Os resultados da CTB mostraram semelhanga com 0s
de CCS, a diferenca ocorreu apenas entre S. aureus e Streptococcus spp. que
ndo S. agalactiae, uma vez que a CTB do Gltimo foi maior que a do S. aureus. As
médias geométricas da CTB encontrada nas amostras com patégenos variaram
de 17.000 a 333.000 UFC/mL, se aproximando dos resultados encontrados por
Keefe (1997) e Bramley; Mckinnon (1990) (100 a 10.000.000 UFC/mL). Os
resultados da correlagéo indicaram que nas altas CCS espera-se também uma
maior LBQM pelos patégenos da mastite, mostrando que a CCS também pode
ser indicador da LBQM. Contudo, as correlagdes n&o foram suficientes para
justificar os diferentes resultados de CCS para o mesmo patogeno. A regresséo
linear mostrou que os patbégenos da mastite causam aumento da CCS com
diferentes LBQM, onde o S. agalactiae e Streptococcus spp. que ndo o S.
agalactiae causaram 0s maiores aumentos da liberacdo de bactérias pelos

quartos mamarios.

4. Conclusodes
A magnitude da liberagéo de bactérias pelos quartos mamarios variou de
acordo com os patdégenos da mastite, sendo a maior liberagdo observada para o
S. agalactiae. A intensidade do processo inflamatério, medido por meio da CCS,
foi associado a liberagdo de bactérias. S&o necessarios mais estudos para o
maior entendimento da contribuicdo dos diferentes patogenos da mastite na
liberagao de bactérias pela glandula mamaria.
ABSTRACT

This study was conducted to establish the relationship between somatic cell count
(SCC) and bacterial shedding from mammary quarters according to mastitis
pathogens. Milk samples from 638 mammary quarters were examined for mastitis
pathogens, SCC and total bacterial count (TBC). The raw data of SCC and TBC
were used to perform descriptive statistics. The significance of the arithmetic



mean differences between SCC and TBC according to bacteriological
examination results was determined. Pearson correlations were done and linear
regression analyses. The geometric means of the bacteriological examination
results were (cells/ml; CFU/mL): no growth (52,000; 12,000), coagulase-negative
staphylococei (85,000; 17,000), Staphylococcus aureus (587,000; 77,000); other
streptococci  (432,000; 108,000) and Streptococcus agalactiae (1,572,000;
333,000). The Pearson correlations between SCC and TBC were higher than 0.60
for all mastitis pathogens. The regression analyses slopes showed different
increase in TBC with the same increase in SCC according to mastitis pathogens.
The slope for S. agalactiae (0.542) was higher than that for other mastitis
pathogens. The results suggest that the intensity of inflammatory process was
associated with number of mastitis pathogens shedding from the mammary gland.
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