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Neste estudo foram analisados 382 animais ndo relacionados dos cinco grupos genéticos de biufalos
existentes no Brasil (Baio, Carabao, Jafarabadi, Mediterraneo e Murrah) com o objetivo de verificar a
alocacdo correta dos individuos em seus respectivos grupos. Esses animais foram provenientes de
fazendas distribuidas em diferentes estados brasileiros onde a bubalinocultura tem maior expressao e a
maioria deles estd registrada nos respectivos Livros Genealdgicos. A andlise de DNA gendmico foi
realizada a partir de catorze locos microssatélites desenvolvidos para bovinos com condi¢des de
amplificacdo padronizadas para bufalos. A eletroforese capilar foi realizada em sistemas multiplex
fluorescentes, em seqiienciador automatico ABI 3100. A partir da freqiiéncia alélica, os animais foram
alocados a populacdo mais semelhante ou mais préxima, em fun¢@o do seu préprio genétipo. Constatou-se
que 100% dos animais pertencentes ao grupo Carabao se alocaram corretamente, enquanto que para os
demais grupos Murrah, Mediterraneo, Jafarabadi e Baio o percentual de alocagdo foi de 98,9; 97,1; 84,7 e
80,7%, respectivamente, evidenciando que alguns dos individuos foram assinalados como pertencentes a
outro grupamento. Os altos valores observados na alocacdo indicam que esta andlise pode ser ttil em
programas de conservagdo de recursos genéticos para atestar a pureza dos rebanhos em conservacio ou
mesmo a origem de determinadas populacdes. Este resultado também sugere a ocorréncia de migragdo ou
introgressao de genes em decorréncia de possiveis cruzamentos entre os grupos no passado.
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