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Resumo

O setor florestal brasileiro € constituido principalmente por reflorestamentos de Eucalyptus,
localizados em varias regides do pais. Desta maneira, o conhecimento da populacdo base de trabalho ¢
muito importante para o avango dos ganhos genéticos das futuras geragdes de melhoramento. Desta forma,
o objetivo deste estudo foi verificar a variabilidade genética de progénies de polinizagao controlada visando
obter subsidios para o programa de melhoramento florestal de Fucalyptus. Um teste de progénies de irmaos
completos foi instalado na area da empresa Eucatex, no delineamento em blocos casualizados com 46
progénies de polinizagdo controlada e cinco testemunhas clonais, parcelas lineares de cinco plantas e
quatro repetigdes. A estimativa da variabilidade genética foi realizada utilizando o programa computacional
SELEGEN-REML/BLUP. O experimento implantado em 08 de maio de 2007 e avaliado aos dois, trés,
quatro e cinco anos para a variavel volume de madeira (VOL m?), apresentou valores elevados para o
coeficiente herdabilidade ao nivel de média de progénies (h> =0,77; 0,79; 0,81 e 0,83 respectivamente). A
acuracia apresentou-se elevada ao longo das idades avaliadas, mostrando-se alta precisao para selecao de
individuos superiores.

Introducao

A técnica de hibridagao artificial em plantas ¢ uma ferramenta fundamental muito importante
para os programas de melhoramento, pois permite escolher os melhores progenitores com caracteristicas
importantes para determinar os cruzamentos controlados especificos, maximizando os ganhos e
disponibilizando gendtipos superiores para os testes de progénies, testes clonais e posteriormente para os
plantios comerciais (MORAES e MORI, 2011).

O teste de progénies de polinizagdo controlada obtido pelo processo de hibridagao artificial ¢
instalado em um determinado delineamento estatistico com a finalidade de avaliar o desempenho dos
progenitores femininos e masculinos, permitindo afirmar com certa confianga, que determinados individuos
sdo superiores aos demais. Segundo Allard (1971), o teste de progénies, testa o valor de um genoétipo
baseado no comportamento de sua descendéncia, produzida segundo um sistema definido de reproducao.

Os parametros genéticos e fenotipicos obtidos dos testes sdo fundamentais para orientar os futuros
trabalhos de melhoramento. Dentre os parametros genéticos os que mais interessam ao melhorista e que
sdo objetos de estudos em testes de progénies sdo as variancias genéticas, os coeficientes de variagdo, a
herdabilidade no sentido amplo e restrito e o ganho genético (ALLARD, 1971; VENCOVSKY ¢ BARRIGA,
1992).

Segundo Squilace etal. (1967), as estimativas de herdabilidade sdo ajudas valiosas no planejamento
de programas de melhoramento florestal que envolve sele¢do e auxiliam no julgamento da quantidade de
esforco relativo a ser despendido em cada uma das caracteristicas a ser melhorada. Desta forma, o objetivo
desta pesquisa foi verificar a variabilidade genética de progénies de polinizagdo controlada de Eucalyptus
na regido de Itatinga/SP, visando obter subsidios para o programa de melhoramento florestal.

Material e Métodos

O teste de progénies de irmaos completos de Eucalyptus foi implantado na fazenda Santa Irene da
empresa Eucatex, no municipio de Itatinga/SP (Tabela 1) em 08/05/2007. O experimento foi instalado em
delineamento estatistico em blocos casualizados com 46 progénies de polinizagao controlada e 5 testemunhas
clonais, 5 plantas por parcela, 4 repeti¢des no espacamento de 3x2m.O clima do local (Itatinga/SP), segundo
a classificagcdo de Koppen, ¢ do tipo Cwa (temperado imido com inverno seco e verdo quente). O solo foi
classificado como Neossolo Quartzarénico pela classificagdo da EMBRAPA (1999).
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Tabela 1 - Caracterizacdo do local de estudo

Local Numeros Latitude  Longitude Altitude TMA Tm ™ PP
progénies S (W) (m) °C) °C) 0 (mm)
Itatinga/SP 46 2320 48°36° 845 19,4 16,0 227 1500

TMA significa temperatura média anual; Tm = temperatura média minima anual; TM = temperatura média maxima
anual; PP = precipitacdo pluviométrica.

Com base nos valores dos dados obtidos de altura total de arvore (ALT m) e didmetro a altura
do peito (DAP cm) foi determinado o volume de madeira (VOL m?) nas idades de 2, 3, 4 ¢ 5 anos pela
expressao:

Volume (m®) = m (DAP)?*xff x ALT
40.000

sendo: VOL = volume da arvore em metro cubico; DAP = didmetro a altura do peito (1,30 m do solo) em
centimetro; ALT = altura total da arvore em metro; ff = 0,5 (fator de forma).

Os dados foram analisados pelo software SELEGEN (RESENDE, 2007a), utilizando o modelo
147:y=Xb+Za+ Wc+e,emque), b, a, c e e: vetores de dados, dos efeitos de blocos (fixos), dos efeitos
genéticos aditivos (aleatorios), de efeitos de parcela (aleatorios) e dos erros aleatdrios, respectivamente. X,
Z e W: matrizes de incidéncia para b, a e c, respectivamente.

Resultados e Discussao

As estimativas dos componentes de varidncias genéticas e os parametros genéticos para a variavel
volume de madeira nas idades de 2, 3, 4 ¢ 5 anos estdo apresentados na Tabela 2.
Os valores obtidos dos componentes de variancias sdo importantes para a realizagdo dos célculos

n L. .. . . - . ro
dos parametros genéticos quantitativos: czpm: coeficiente de determinacdo dos efeitos de parcela; A :

herdabilidade individual no sentido restrito; h,i : herdabilidade da média de progénies; A Z, : herdabilidade
dentro de parcela e Ac, : acurdcia da selegdo de progénies entre outros, que auxiliam no planejamento e
continuidade de um programa de melhoramento.

Os resultados da variancia genotipica entre progénies de irmaos completos (Vg) para o volume
de madeira (VOL m?) apresentam valores crescentes ao longo das idades estudadas. A variancia ambiental
entre parcelas (me) foi varidvel para o volume ao longo das idades.

As progeénies demonstraram crescimento vegetativo adequado ao longo dos quatro anos para a
variavel silvicultural volume de madeira (VOL m?) que apresentou média de 0,0669 m® aos 24 meses. A
média aos 60 meses foi de 0,2661 m?, para as condi¢oes edafoclimaticas da regido onde foi instalado o teste
de progénies.

~ y . . . ~ . . . 2
O parametro genético coeficiente de determinagdo dos efeitos ambientais entre parcelas (c,,,.)

apresentou valores baixos, ou seja, o ambiental atuou pouco entre as parcelas, promovendo baixa varia¢ao

ambiental entre as parcelas em todas as idades estudadas. Segundo Resende (2002), o cfmm quantifica a

variabilidade das parcelas dentro dos blocos, sendo que uma estimativa at¢ 10% nao chega a interferir na
estimativa dos parametros genéticos.

Tabela 2. Estimativas de variancia genotipica entre progénies de irmaos completos (Vg), variancia
ambiental entre parcelas (me), variancia residual dentro de parcela (V ), variancia fenotipica individual
(V,), herdabilidade ao nivel de individuos ndo ajustada (h* ), coeficiente de determinagdo dos efeitos de
parcela (czpm), herdabilidade ao nivel de média de progénies, (h* ), acurdcia ao nivel de progénies (Acpmg),
herdabilidade aditiva dentro de progénies (h* ) e média da varidvel volume de madeira em metros cubico
(VOL m?).
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As herdabilidades ao nivel de média de progénies apresentaram valores altos para a variavel

estudada. Os valores de h,fl para o experimento para o volume nas idades de 2, 3, 4 ¢ 5 anos (VOL: 0,71;
0,77; 0,79; 0,81 e 0,83) revela-se alto controle genético para a sele¢do, podendo dessa forma, selecionar
plantas individuais. Estes valores apresentam-se altos, pois o material genético encontra-se em fase inicial
do programa de melhoramento. Com as sucessivas geragdes de melhoramento e a selegao artificial realizada
para as caracteristicas (ALT, DAP e VOL entre outros) para o programa de melhoramento a tendéncia ¢
que ocorra com o tempo diminui¢do dos valores de herdabilidades. No presente trabalho, as herdabilidades
foram classificadas de acordo com a interpretacdo de Resende et al. (1995), que considera herdabilidades
de 0,01 a 0,15 como baixas; de 0,15 a 0,50 sdo medianas; e acima de 0,50 altas.

A acurécia seletiva representa a relagdo entre o valor genético verdadeira e o estimado,
apresentando adequado para a caracteristica estudada, variando de 87 a 91%. Isso indica boa precisdo no
acesso a variacdo genética verdadeira a partir da variagdo fenotipica observada para volume. O valor da
acurdcia seletiva superior a de 50% (r, ) esta ideal conforme Resende (2007b), mostrando uma boa precisdo
na selecao dos genotipos. O mesmo autor afirma que para etapas iniciais ou intermediarias do programa de
melhoramento florestal o adequado sdo acuracias seletivas da ordem de 70% ou mais.
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