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Resumo

Estudes de taxenomiz = filogemia de bactérias fixaderas de nitroginie sie de fundasmental impertancia para 3 produgio ds
moculantes microbianes, que pot sua vez sho fundamentais para garantic altos rendimentos das culturas, redugio de custos pata o
produtor, além de premover a sustentabilidads da agricultura. O objetive do presente trabalho foi identificar, com base na
metodolegia de MLSA (Multilocus Sequence dnafisizh, izolados provenientes de selegio de rizébios para & cultura de feyjosire.
Cinco bactérias foram selecionadas a partir de, apromimadaments, 400 izolados avaltados sm casa de vegetagio & am campo: CPAD
114; CPAD 12.3; CPAD 18.3; CPAQ 298 e CPAQ 364 e foram submetidas 3 metodelogia de MLEA . utilizando dois geies
housekeeping (gl & gyrB). As arveres filogencticas obtidas atraves da andlize individual e da andlise concatenada des gemes
houselesping permitiv o agrupamento dos izolades CPAC 114, CPAOD 1253, CPAO 2083 = CPAQ 364 com Rhizobium leucaenae
{estirpe tipo CFN 2907, no orands srupo de B, ropici (R, tropici-R. Jeucasnas R, freive) que agrupa bactérias recomendadas para
a produgio de inoculante no fefjosiro [CIAT 390 (=SEAOA 4077), PRF 81 (=5EMIA 40300 e H 12 (=SEMIA 4088). A
similaridade nucleotidica desses isolades pars o= genes gfall & gyrd varion da 97.0 3 9955 dentro do orupe de B fewcasnae. Por
outto tade, o izelade CPAO 125 nio 22 apmpou com nenhuma especie de Rhizobivm utilizada como referéncia o que poda ser
indicic de uma nova sspéeie. Serfo conduridas andlises com outros gemer howsehesping, visando refinar o posicionamento
taxondmico das estirpes. Confirmon-ze que o metodo MLEA s2 apresenta como uma téenica sensivel 2 confidvel para ser utilizada
em sstudos de sistematica procarictica a fim de auxiliar na identificacio de bactériaz qua vizam potencializar 3 fivagio biclogica de
hitroginic na agricultura.



